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Nombre del Producto: Anticuerpo monoclonal de conejo Ku80 (17A1)
N° de Catalogo: AMRe13156

Solo para uso en investigacion.

Resumen
Descripcion Anticuerpo monoclonal de conejo recombinante
Huésped Conejo
Aplicacion WB,IHC,FC
Reactividad Humano
Conjugacion No conjugado
Modificacion Sin modificar
Isotipo IgG
Clonalidad Monoclonal
Formato Liquido
Concentracion 0,5 mg/ml. La concentracién de este producto puede variar segun el lote.

. Hacer alicuotas y almacenar a -20°C (valido por 12 meses). Evitar ciclos de
Almacenamiento B B
congelacién/descongelacion.

Envio Bolsas de hielo
I Se suministra en 50 mM de Tris-glicina (pH 7,4), 0,15 M de NaCl, 40 % de glicerol, 0,01 %
ampon
de conservante de nuevo tipo N y 0,05 % de proteina protectora.
Purificacion Purificacion por afinidad
Aplicacion

Relacion de Dilucion WB 1:500-1:2000,IHC 1:200-1:500,FC 1:50-1:200

Peso Molecular 83kDa

Informacién del Antigeno

Nombre del Gen XRCC5
CTC box-binding factor 85 kDa subunit; CTC85; CTCBF; DNA repair protein XRCC5;
Nombres Alternativos  G22P2; KARP1; Ku autoantigen, 80kDa; Ku80; Ku86 autoantigen related protein 1; KUB2;

NFIV;
ID del Gen 7520.0
ID SwissProt P13010
Inmunégeno Un péptido sintético de Ku80 humano
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Antecedentes

Ku80, la subunidad de 80 kilodaltons del complejo Ku, también conocida como ADN helicasa Il dependiente de ATP. Una
helicasa monocatenaria dependiente de ATP. Actda junto con el complejo ADN ligasa IV-XRCC4 en la reparacion de la rotura de
la doble cadena de ADN mediante la unién de extremos no homélogos y la finalizacion de la recombinacion V(D)J. Esta helicasa
monocatenaria dependiente de ATP desempefa un papel clave en la unién de extremos no homologos (NHEJ) del ADN
mediante el reclutamiento de DNA-PK al ADN (PubMed:7957065, PubMed:8621488, PubMed: 12145306, PubMed:11493912).
Necesaria para la reparacion de roturas de doble cadena y la recombinacion V(D)) (PubMed:7957065, PubMed:8621488,
PubMed:12145306, PubMed:11493912). También participa en la translocacion cromosémica (PubMed:7957065,
PubMed:8621488, PubMed: 12145306, PubMed:11493912). El complejo ADN helicasa Il se une preferentemente a los extremos
en forma de horquilla del ADN bicatenario de forma dependiente del ciclo celular (PubMed:7957065, PubMed:8621488,
PubMed:12145306, PubMed:11493912). Actua en la direccion 3'-5' (PubMed:7957065, PubMed:8621488, PubMed: 12145306,
PubMed:11493912). Durante la unién NHEJ, el dimero XRCC5-XRRC6 realiza el paso de reconocimiento: reconoce y se une a los
extremos rotos del ADN y los protege de una mayor reseccion (PubMed:7957065, PubMed:8621488, PubMed: 12145306,
PubMed:11493912). La union al ADN puede estar mediada por XRCC6 (PubMed:7957065, PubMed:8621488,
PubMed:12145306, PubMed:11493912). El dimero XRCC5-XRRC6 acttia como subunidad reguladora del complejo de proteina
quinasa dependiente de ADN DNA-PK, aumentando 100 veces la afinidad de la subunidad catalitica PRKDC por el ADN
(PubMed:7957065, PubMed:8621488, PubMed:12145306, PubMed:20383123, PubMed:11493912). El dimero XRCC5-XRRC6
probablemente participa en la estabilizacion de los extremos rotos del ADN y su unién (PubMed:7957065, PubMed:8621488,
PubMed: 12145306, PubMed:20383123). El ensamblaje del complejo DNA-PK a los extremos del ADN es necesario para el paso
de ligacion NHEJ (PubMed:7957065, PubMed:8621488, PubMed:12145306, PubMed:20383123). El dimero XRCC5-XRRC6
probablemente también actia como una 5'-desoxirribosa-5-fosfato liasa (5'-dRP liasa), al catalizar la beta-eliminacion de la 5'
desoxirribosa-5-fosfato en un sitio abasico cerca de las roturas de doble cadena (PubMed:20383123). XRCC5 probablemente
acta como la subunidad catalitica de la actividad 5'-dRP, y permite 'limpiar' los extremos de sitios abasicos, una clase de dafio
de nucledtidos cominmente asociado con las roturas de cadena, antes de que dichos extremos rotos puedan unirse
(PubMed:20383123). El dimero XRCC5-XRRC6, junto con APEX1, actia como regulador negativo de la transcripcion
(PubMed:8621488). En asociacién con NAAT15, el dimero XRCC5-XRRC6 se une al promotor de osteocalcina y activa su
expresion (PubMed:12145306). Como parte del complejo ADN-PK, participa en las primeras etapas del ensamblaje de
ribosomas, promoviendo el procesamiento del ARNr precursor en ARNr 18S maduro en el prosoma de la subunidad pequefia
(PubMed:32103174). Al unirse al ARN nucleolar pequefio U3, recluta PRKDC y XRCC5/Ku86 al prosoma de la subunidad
pequefia (PubMed:32103174). Desempefa un papel en la regulacion de la respuesta inmune innata mediada por el virus del
ADN al ensamblarse en el complejo HDP-RNP, un complejo que sirve como plataforma para la fosforilacion de IRF3 y la

posterior activacion de la respuesta inmune innata a través de la via cGAS-STING (PubMed:28712728).

Area de Investigacién

Epigenética y sefalizacién nuclear

Datos de Imagen
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HoLa Analisis de transferencia Western de extractos de células Hela utilizando el

kDa anticuerpo monoclonal de conejo Ku80 (17A1) a 1:1000.
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