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Nombre del Producto: Anticuerpo monoclonal de conejo CTCF (13G13)
N° de Catalogo: AMRe09494

Solo para uso en investigacion.

Resumen

Descripcion
Huésped
Aplicacion
Reactividad
Conjugacion
Modificacion
Isotipo
Clonalidad
Formato

Concentracion

Anticuerpo monoclonal de conejo recombinante
Conejo

WB,IHC,ICC/IF,FC

Humano, Ratdn, Rata

No conjugado

Sin modificar

I9G

Monoclonal

Liquido

0,5 mg/ml. La concentracién de este producto puede variar segun el lote.

Hacer alicuotas y almacenar a -20°C (valido por 12 meses). Evitar ciclos de
Almacenamiento B B

congelacién/descongelacion.
Envio Bolsas de hielo

IgG de conejo en solucion salina tamponada con fosfato, pH 7,4, 150 mM de Nacl, 0,02 %
Tampon de conservante de nuevo tipo N y 50 % de glicerol. Conservar a +4 °C a corto plazo.

Conservar a -20 °C a largo plazo. Evitar el ciclo de congelacion/descongelacion.

Purificacion Purificacion por afinidad

Aplicacion

Relacion de Dilucion WB 1:1000-1:5000,IHC 1:50-1:200,ICC/IF 1:50-1:200,FC 1:20-1:100

Peso Molecular 83kDa

Informacion del Antigeno

Nombre del Gen CTCF

Nombres Alternativos  Ctcf; CTCFL paralog; MRD21;

ID del Gen 10664.0

ID SwissProt P49711

Inmunégeno Un péptido sintético de CTCF humano

Antecedentes
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Desempefia un papel importante en la remodelacion de la cromatina. Puede dimerizarse cuando se une a diferentes secuencias
de ADN, mediando la formacién de bucles de cromatina de largo alcance. Media la asociacién intercromosémica entre
IGF2/H19 y WSB1/NF1 y puede dirigir segmentos de ADN distantes a una fabrica de transcripcién comun. Factor de union a la
cromatina que se une a sitios especificos de la secuencia de ADN. Participa en la regulacion transcripcional uniéndose a
aisladores de la cromatina y previniendo la interaccién entre el promotor y los potenciadores y silenciadores cercanos. Actla
como represor transcripcional uniéndose a los promotores de los genes MYC y BAG1 de vertebrados. También se une a los
promotores PLK y PIM1. Actlia como activador transcripcional de APP. Regula el grupo de genes APOA1/C3/A4/A5 y controla
la expresion génica del MHC de clase Il. Desempefia un papel esencial en el desarrollo de ovocitos y embriones
preimplantacionales activando o reprimiendo la transcripcion. Parece actuar como supresor tumoral. Desempefa un papel
critico en la regulacion epigenética. Participa en la expresion génica especifica del alelo en el locus del gen impreso IGF2/H19.
En el alelo materno, la unién dentro de la regién de control de la impresion H19 (ICR) media la conformacion de la cromatina de
orden superior heredada materna para restringir el acceso del potenciador a IGF2. Desempefia un papel critico en el
silenciamiento génico a distancias considerables en el genoma. Interactla preferentemente con ADN no metilado, previniendo
la propagacion de la metilacion de CpG y manteniendo zonas libres de metilacion. Inversamente, la metilacién de CpG previene
la unién a los sitios diana. Desempefia un papel importante en la remodelacion de la cromatina. Puede dimerizar cuando se une
a diferentes secuencias de ADN, mediando la formacion de bucles de cromatina de largo alcance. Media la asociacion
intercromosomica entre IGF2/H19 y WSB1/NF1 y puede dirigir segmentos de ADN distantes a una fabrica de transcripcion
comun. Provoca la pérdida local de la acetilacién de histonas y la ganancia de la metilaciéon de histonas en el locus de beta-
globina, sin afectar la transcripcién. Cuando se une a la cromatina, proporciona un punto de anclaje para el posicionamiento de
los nucleosomas. Parece ser esencial para el apareamiento homélogo del cromosoma X. Puede participar con Tsix en el
establecimiento de un interruptor epigenético regulable para la inactivacién del cromosoma X. Puede desempefar un papel en
la prevencion de la propagacién de la metilacion estable en los genes de escape de la inactivacién del cromosoma X. Implicado
en la cohesién de las crométidas hermanas. Se asocia con los centromeros y los brazos cromosémicos durante la metafase y es
necesario para la localizacion de la cohesion en los sitios CTCF. Regula la replicacion asincrénica de IGF2/H19. Desempefia un
papel en el reclutamiento de CENPE a las regiones pericentroméricas/centroméricas del cromosoma durante la mitosis

(PubMed:26321640).

Area de Investigacion

Epigenética y sefializacion nuclear

Datos de Imagen

Web: https:// spain.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

. 1 2 Anélisis de transferencia Western de la expresion de CTCF en (1) lisado de células
250— Hela; (2) lisado de cerebro de raton.
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