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Nombre del Producto: Anticuerpo policlonal de conejo UHRF1
N° de Catalogo: APRab19615

Solo para uso en investigacion.
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Tampon
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Aplicacion

Relacion de Dilucion

Peso Molecular

Anticuerpo policlonal de conejo

Conejo

WB,ELISA

Humano, Rata, Raton

No conjugado

Sin modificar

I9G

Policlonal

Liquido

1 mg/ml

Hacer alicuotas y almacenar a -20°C (valido por 12 meses). Evitar ciclos de
congelacién/descongelacion.

Bolsas de hielo

Liquido en PBS que contiene 50% de glicerol, 0,5% de proteina protectora y 0,02% de
conservante de nuevo tipo N.

Purificacion por afinidad

WB 1:500-1:2000,ELISA 1:20000-1:40000

89kDa

Informacién del Antigeno

Nombre del Gen

Nombres Alternativos

ID del Gen
ID SwissProt

UHRF1

UHRF1; ICBP90; NP95; RNF106; E3 ubiquitin-protein ligase UHRF1; Inverted CCAAT box-
binding protein of 90 kDa; Nuclear protein 95; Nuclear zinc finger protein Np95; HUNp95;
hNp95; RING finger protein 106;Transcription factor ICBP90; Ubiquitin-like PHD and
RING finger domain-containing protein 1; hUHRF1; Ubiquitin-like-containing PHD and
RING finger domains protein 1

29128.0

Q96188
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Inmunégeno Péptido sintetizado derivado de la region interna del UHRF1 humano.

Antecedentes

Este gen codifica un miembro de una subfamilia de ubiquitina ligasas E3 de tipo RING-finger. La proteina se une a secuencias
especificas de ADN y recluta una histona desacetilasa para regular la expresion génica. Su expresion alcanza su punto maximo
al final de la fase G1 y continda durante las fases G2 y M del ciclo celular. Desempefia un papel fundamental en la transicién
G1/S regulando la expresién de la topoisomerasa |l alfa y del gen del retinoblastoma, y actiia en el punto de control de dafo del
ADN dependiente de p53. Se considera una proteina central para la integracion de la informacion epigenética. Este gen se
regula positivamente en diversos tipos de cancer, por lo que se considera una diana terapéutica. Se han encontrado multiples
variantes de transcripcion que codifican diferentes isoformas para este gen. Existe un pseudogén relacionado en el cromosoma
12. [Proporcionado por RefSeq, feb. de 2014], etapa de desarrollo: se expresa en el timo, higado y rifion fetales., dominio: el
dedo RING es necesario para la actividad de la ubiquitina ligasa., dominio: el dominio YDG media la interaccién con la histona
H3., funcion: presunta ubiquitina-proteina ligasa E3. Puede participar en la regulacion transcripcional dependiente de la
metilacion. Se une a la caja 2 invertida 5'-CCAAT-3' en el promotor TOP2A y activa la expresion de TOP2A. Importante para la
transicién G1/S. Puede estar involucrado en la reparacién del ADN y la estabilidad cromosémica., induccion: se regula al alza en
células proliferantes y a la baja en células quiescentes. Se regula a la baja tras el dafio del ADN inducido por adriamicina, de
forma dependiente de TP53/p53 y CDKN1A. Inducido por el factor de transcripcion E2F1., via: modificacién de proteinas;
Ubiquitinacién de proteinas. PTM: Se fosforila en residuos de serina. La fosforilacién puede potenciar la actividad de union al
ADN. PTM: Se ubiquitina, lo que conduce a la degradacion proteasémica. La poliubiquitinacion puede ser estimulada por dafio
al ADN. Similitud: Contiene un dedo de zinc tipo PHD. Similitud: Contiene un dominio similar a la ubiquitina. Similitud: Contiene
un dominio YDG. Similitud: Contiene dos dedos de zinc tipo RING. Subunidad: Interactta con las histonas H3, H1 y H2B (por
similitud). Interactta con HDAC1, pero no con HDAC2. Interactia con UHRF1BP1. Se une a oligonucleétidos que contienen CpG
metilados. Especificidad tisular: Se expresa en timo, médula 6sea, testiculos, pulmoén y corazdn. Se sobreexpresa en cancer de

mama.

Area de Investigacion

Epigenética y sefializacion nuclear

Datos de Imagen
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Anélisis Western Blot de extractos de células Jurkat, utilizando el anticuerpo

UHRF1 policlonal UHRF1. El anticuerpo secundario se diluy6 a 1:20000.
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