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Nombre del Producto: Anticuerpo policlonal de conejo TIP60
N° de Catalogo: APRab18963

Solo para uso en investigacion.
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Tampon

Purificacion

Aplicacion

Relacion de Dilucion

Peso Molecular

Anticuerpo policlonal de conejo

Conejo

IHC,ICC/IF,ELISA

Humano, Ratdn, Rata

No conjugado

Sin modificar

I9G

Policlonal

Liquido

1 mg/ml

Hacer alicuotas y almacenar a -20°C (valido por 12 meses). Evitar ciclos de
congelacién/descongelacion.

Bolsas de hielo

Liquido en PBS que contiene 50% de glicerol, 0,5% de proteina protectora y 0,02% de
conservante de nuevo tipo N.

Purificacion por afinidad

IHC 1:50-1:200,ICC/IF 1:50-1:300,ELISA 1:2000-1:20000

55kDa

Informacién del Antigeno

Nombre del Gen

Nombres Alternativos

ID del Gen
ID SwissProt

Inmunégeno

KAT5

KATS5; HTATIP; TIP60; Histone acetyltransferase KAT5; 60 kDa Tat-interactive protein;
Tip60; Histone acetyltransferase HTATIP; HIV-1 Tat interactive protein; Lysine
acetyltransferase 5; cPLA(2)-interacting protein

10524.0

Q92993

El antisuero se produjo contra el péptido sintetizado derivado del Tip60 humano. Rango

de AA: 56-105
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Antecedentes

La proteina codificada por este gen pertenece a la familia MYST de histonas acetiltransferasas (HAT) y se aisl6 originalmente
como una proteina interactiva con TAT del VIH-1. Las HAT desempefian un papel importante en la regulacion de la
remodelacion de la cromatina, la transcripcion y otros procesos nucleares mediante la acetilacion de proteinas histonas y no
histonas. Esta proteina es una histona acetilasa que participa en la reparacion del ADN y la apoptosis, y se cree que desempefia
un papel importante en la transduccién de sefales. El empalme alternativo de este gen da lugar a multiples variantes de
transcripcion. [proporcionado por RefSeq, jul. de 2008], regulacién negativa de la transcripcion del promotor de la ARN
polimerasa Il, regulacion de la produccion de citocinas, regulacién negativa de la produccion de citocinas, proceso metabolico
del ADN, reparacién del ADN, reparacion de roturas de doble cadena, organizacion de la cromatina, ensamblaje o
desensamblaje de la cromatina, transcripcion, regulacion de la transcripcion dependiente del ADN, regulacién de la
transcripcion del promotor de la ARN polimerasa I, acetilacién de aminoacidos proteicos, respuesta al estimulo de dafio del
ADN, respuesta al dafio del ADN, transduccion de sefales por el mediador de clase p53 que resulta en la transcripcién del
mediador de clase p21, cascada de sefializacion intracelular, regulacion negativa del proceso biosintético, regulacion positiva
del proceso biosintético, regulacion de la transcripcion especifica del promotor de la ARN polimerasa Il, regulacién negativa de
la transcripcion especifica del promotor de la ARN polimerasa I, regulacion positiva del proceso biosintético de
macromoléculas, regulacién negativa del proceso biosintético de macromoléculas, regulaciéon positiva de macromoléculas
Proceso metabdlico, regulacion negativa del proceso metabdlico de macromoléculas, regulacion positiva de la expresion
génica, regulacién negativa de la expresion génica, regulacion negativa de la transcripcion, modificacién de la cromatina,
modificacién covalente de la cromatina, modificacién de histonas, acetilacién de histonas, respuesta al dafo del ADN,
transduccion de sefiales por el mediador de clase p53, via de sefializacion del receptor de hormonas esteroideas, via de
sefalizacién del receptor de andrégenos, via de sefializacién mediada por receptores intracelulares, regulacién negativa del
proceso biosintético celular, regulacién positiva del proceso biosintético celular, regulacién negativa de la transcripcion
especifica de genes, regulacién de la transcripcién especifica de genes, regulacién de la produccion de interleucina-2,
regulacién negativa de la produccién de interleucina-2, respuesta celular al estrés, regulacién del crecimiento, respuesta al
dafio del ADN, transduccién de sefales, respuesta al dafio del ADN, transduccién de sefiales que resulta en transcripcién,
acilacion de aminoacidos de proteinas, regulacion de la transcripcion, regulacion negativa de la transcripcién, dependiente del
ADN, regulacién positiva de la transcripcién, dependiente del ADN, regulacion negativa de la nucleobase, Proceso metabolico
de nucledsidos, nucleétidos y acidos nucleicos, regulacién positiva de nucleobases, proceso metabdlico de nucledsidos,
nucleétidos y acidos nucleicos, regulacion positiva de la transcripcion, regulacion positiva de la transcripcion del promotor de
la ARN polimerasa ll, regulacion negativa del proceso metabdlico de compuestos nitrogenados, regulacion positiva del
proceso metabdlico de compuestos nitrogenados, regulacion negativa del proceso en organismos multicelulares, regulacién
del proceso metabdlico del ARN, regulacion negativa del proceso metabdlico del ARN, regulacion positiva del proceso

metabolico del ARN, organizaciéon cromosémica,

Area de Investigacién

Acetilacion de proteinas
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Datos de Imagen

313 373
- 117
-85

Tip60 (HAT)-- ==

313

48
- 34
- 26

~19
(kD)

TIPED

Anélisis de inmunotransferencia de lisados de células NIH/3T3, tratadas con
privacién de 24 h, utilizando el anticuerpo Tip60. El carril derecho esta bloqueado
con el péptido sintetizado.

Analisis de Western blot de células 3T3 con el anticuerpo policlonal TIP60. El
anticuerpo secundario se diluy6 a 1:20000.
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