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Nombre del Producto: Anticuerpo policlonal de conejo TFIID
N° de Catalogo: APRab18830

Solo para uso en investigacion.
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Concentracion
Almacenamiento
Envio

Tampon

Purificacion

Aplicacion

Relacion de Dilucion

Peso Molecular

Anticuerpo policlonal de conejo

Conejo

WB,IHC,ICC/IF,ELISA

Humano, Ratdn, Rata

No conjugado

Sin modificar

I9G

Policlonal

Liquido

1 mg/ml

Hacer alicuotas y almacenar a -20°C (valido por 12 meses). Evitar ciclos de
congelacién/descongelacion.

Bolsas de hielo

Liquido en PBS que contiene 50% de glicerol, 0,5% de proteina protectora y 0,02% de
conservante de nuevo tipo N.

Purificacion por afinidad

WB 1:500-1:2000,IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:200-1:1000,ELISA 1:20000-1:40000

38kDa

Informacién del Antigeno

Nombre del Gen
Nombres Alternativos

ID del Gen
ID SwissProt

Inmunégeno

TBP

TBP; GTF2D1; TF2D; TFIID; TATA-box-binding protein; TATA sequence-binding protein;
TATA-binding factor; TATA-box factor; Transcription initiation factor TFIID TBP subunit
6908.0

P20226

El antisuero se elaboré contra el péptido sintetizado derivado de la TBP humana. Rango
de AA: 151-200.
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Antecedentes

El inicio de la transcripcion por la ARN polimerasa Il requiere la actividad de méas de 70 polipéptidos. La proteina que coordina
estas actividades es el factor de transcripcién 11D (TFIID), que se une al promotor central para posicionar correctamente la
polimerasa, sirve como andamio para el ensamblaje del resto del complejo de transcripcién y actia como canal para las sefales
reguladoras. El TFIID estd compuesto por la proteina de unién a TATA (TBP) y un grupo de proteinas conservadas
evolutivamente conocidas como factores asociados a TBP o TAF. Los TAF pueden participar en la transcripcion basal, servir
como coactivadores, funcionar en el reconocimiento del promotor o modificar los factores de transcripcion generales (GTF)
para facilitar el ensamblaje del complejo y el inicio de la transcripcion. Este gen codifica TBP, la proteina de unién a TATA. Una
caracteristica distintiva de TBP es una larga cadena de glutaminas en el extremo N-terminal. Esta region de la proteina modula
la enfermedad de unién al ADN: Los defectos en la TBP son la causa de la ataxia espinocerebelosa tipo 17 (SCA17)
[MIM:607136]. La ataxia espinocerebelosa es un grupo clinica y genéticamente heterogéneo de trastornos cerebelosos. Los
pacientes presentan una incoordinacién progresiva de la marcha y, a menudo, una coordinacién deficiente de las manos, el
habla y los movimientos oculares, debido a la degeneracion del cerebelo con afectacién variable del tronco encefélico y la
médula espinal. La SCA17 es una ataxia cerebelosa autosémica dominante (ADCA) que se caracteriza por atrofia cerebral y
cerebelosa generalizada, demencia y signos extrapiramidales. El defecto molecular en la SCA17 es la expansién de una
repeticion CAG en la regién codificante de la TBP. Las expansiones mas prolongadas resultan en un inicio mas temprano y
manifestaciones clinicas mas graves de la enfermedad. Funcién: Factor de transcripcién general que funciona en el nicleo del
factor multiproteico de unién al ADN TFIID. La unién de TFIID a la secuencia TATA es el paso transcripcional inicial del complejo
de preiniciacion (PIC), que participa en la activacion de genes eucariotas transcritos por la ARN polimerasa Il. Polimorfismo: La
region poli-GIn de TBP presenta un alto polimorfismo (de 25 a 42 repeticiones) en individuos normales y se expande a
aproximadamente 47-63 repeticiones en pacientes con ataxia espinocerebelosa 17 (SCA17). Similitud: Pertenece a la familia
TBP. Subunidad: Pertenece al complejo TFIID junto con los factores asociados a TBP (TAF). Componente del complejo del factor
de transcripcion SL1/TIFIB, compuesto por TBP y al menos TAF1A, TAF1B, TAF1C y TAF3. Se une al ADN como mondmero.
Interactta con TAF, TFIIB, NCOA6, DRAP1, DR1y ELF3. Interactta con SPIB, SNAPC1, SNAPC2 y SNAPCA4. Interactiia con Tat del
VIH-1. Interactia con UTF1, que actla como coactivador de la actividad transcripcional de ATF2. Interactia con GPBP1 (por

similitud). Interactia con BRF2. Especificidad tisular: Ampliamente expresado, con niveles méximos en testiculos y ovarios.

Area de Investigacion

Factores de transcripcion basal;Enfermedad de Huntington;

Datos de Imagen
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-117 Anélisis de inmunotransferencia de lisados de 293 células, utilizando el anticuerpo
TBP. El carril derecho esta bloqueado con el péptido sintetizado.
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22 Anélisis Western Blot de varias células utilizando el anticuerpo policlonal TFIID
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Anélisis inmunohistoquimico de cancer de mama humano incluido en parafina. El
anticuerpo se diluyé a 1:100 (4°C, durante la noche). Se utilizé Tris-EDTA a alta
presion y temperatura, pH 8,0, para la recuperacién del antigeno. El control negativo
(derecha) obtenido del anticuerpo fue preabsorbido por el péptido inmundgeno.
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