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Nombre del Producto: Anticuerpo policlonal de conejo Rad23B
N° de Catalogo: APRab16836

Solo para uso en investigacion.
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Concentracion
Almacenamiento
Envio

Tampon

Purificacion

Aplicacion

Relacion de Dilucion

Peso Molecular

Anticuerpo policlonal de conejo

Conejo

WB,IHC,ICC/IF,ELISA

Humano, Ratdn, Rata

No conjugado

Sin modificar

I9G

Policlonal

Liquido

1 mg/ml

Hacer alicuotas y almacenar a -20°C (valido por 12 meses). Evitar ciclos de
congelacién/descongelacion.

Bolsas de hielo

Liquido en PBS que contiene 50% de glicerol, 0,5% de proteina protectora y 0,02% de
conservante de nuevo tipo N.

Purificacion por afinidad

WB 1:500-1:2000,IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:200-1:1000,ELISA 1:10000-1:20000

58kDa

Informacién del Antigeno

Nombre del Gen
Nombres Alternativos

ID del Gen
ID SwissProt

Inmunégeno

RAD23B

RAD23B; UV excision repair protein RAD23 homolog B; HR23B; hHR23B; XP-C repair-
complementing complex 58 kDa protein; p58

5887.0

P54727

El antisuero se produjo contra el péptido sintetizado derivado del RAD23B humano.

Rango de AA: 1-50.
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Antecedentes

La proteina codificada por este gen es uno de los dos homoélogos humanos de Rad23 de Saccharomyces cerevisiae, una
proteina involucrada en la reparacién por escision de nucleétidos (NER). Se descubri6 que esta proteina es un componente del
complejo proteico que complementa especificamente el defecto de NER de extractos celulares de xeroderma pigmentoso
grupo C (XP-c) in vitro. También se demostro que esta proteina interactda con la 3-metiladenina-ADN glicosilasa (MPG) y eleva
su actividad de escision de nucleétidos, lo que sugirié un papel en el reconocimiento del dafio del ADN en la reparacién por
escision de bases. Esta proteina contiene un dominio N-terminal similar a la ubiquitina, que se informé que interactta con el
proteasoma 26S, y por lo tanto, esta proteina podria estar involucrada en la via proteolitica mediada por la ubiquitina en las
células. El empalme alternativo resulta en mdltiples variantes de transcripcion que codifican isoformas distintas.
[Proporcionado por RefSeq, septiembre de 2011], dominio: El dominio similar a la ubiquitina media la interaccién con MJD.,
funcion: Desempefia un papel central tanto en la degradacién proteosomal de proteinas mal plegadas como en la reparacion
del ADN. Componente central de un complejo necesario para acoplar la desglicosilacion y la degradacion mediada por el
proteasoma de proteinas mal plegadas en el reticulo endoplasmético que se retrotranslocan en el citosol. Participa en la
reparacion por escision del ADN mediante la estabilizacion de la proteina XPC. Puede participar en el reconocimiento de dafos
en el ADN o en la alteracion de la estructura de la cromatina para permitir el acceso de enzimas que procesan dichos dafos.
Similitud: Pertenece a la familia RAD23. Similitud: Contiene un dominio STI1. Similitud: Contiene un dominio similar a la
ubiquitina. Similitud: Contiene dos dominios UBA. Subunidad: Componente de un complejo necesario para acoplar la
retrotranslocacién, la ubiquitinacion y la desglicosilacién, compuesto por NGLY1, SAKS1, AMFR, VCP y RAD23B (por similitud).
Interactlia con el proteasoma 26S. Interactia directamente con NGLY1. Heterodimero de una subunidad de 125 kDa (p125) y

una subunidad de 58 kDa (p58). Interactiia con MJD y XPC.

Area de Investigacion

Reparacion por escisién de nucledtidos;

Datos de Imagen

TR 117 Analisis de inmunotransferencia de lisados de células A549 y HUVEC, utilizando el

- anticuerpo RAD23B. El carril derecho esta bloqueado con el péptido sintetizado.
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Anélisis Western Blot de varias células utilizando el anticuerpo policlonal Rad23B

Anélisis Western Blot de células HuvEc utilizando el anticuerpo policlonal Rad23B

Anélisis inmunohistoquimico de cerebro humano incluido en parafina. El anticuerpo
se diluy6é a 1:100 (4°C, durante la noche). Se utiliz6 Tris-EDTA a alta presion y
temperatura, pH 8,0, para la recuperacion del antigeno. El control negativo
(derecha) obtenido del anticuerpo fue preabsorbido por el péptido inmundgeno.
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