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Nombre del Producto: Anticuerpo policlonal de conejo PAKa/B/y
N° de Catalogo: APRab15715

Solo para uso en investigacion.
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Relacion de Dilucion

Peso Molecular

Anticuerpo policlonal de conejo

Conejo

IHC,ICC/IF,ELISA

Humano, Ratdn, Rata

No conjugado

Sin modificar

I9G

Policlonal

Liquido

1 mg/ml

Hacer alicuotas y almacenar a -20°C (valido por 12 meses). Evitar ciclos de
congelacién/descongelacion.

Bolsas de hielo

Liquido en PBS que contiene 50% de glicerol, 0,5% de proteina protectora y 0,02% de
conservante de nuevo tipo N.

Purificacion por afinidad

IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:50-1:200,ELISA 1:5000-1:10000

Informacién del Antigeno

Nombre del Gen

Nombres Alternativos

ID del Gen
ID SwissProt

Inmunégeno

PAK1/PAK2/PAK3

PAK1; Serine/threonine-protein kinase PAK 1; Alpha-PAK; p21-activated kinase 1; PAK-1;
p65-PAK; PAK2; Serine/threonine-protein kinase PAK 2; Gamma-PAK; PAK65; S6/H4
kinase; p21-activated kinase 2; PAK-2; p58; PAK3; OPHNS3; Serine/threonine-p
5058/5062/5063

Q13153/Q13177/075914

El antisuero se produjo contra el péptido sintetizado derivado de PAK1/2/3 humano.

Rango de AA: 111-160.
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Antecedentes

Este gen codifica un miembro de la familia de quinasas activadoras de serina/treonina p21, conocidas como proteinas PAK.
Estas proteinas son efectores cruciales que vinculan las RhoGTPasas con la reorganizacion del citoesqueleto y la sefializacidn
nuclear, y sirven como dianas para las proteinas pequefias de unién a GTP, Cdc42 y Rac. Este miembro especifico de la familia
regula la motilidad y la morfologia celular. Se han encontrado variantes de transcripcion con empalme alternativo que
codifican diferentes isoformas para este gen. [Proporcionado por RefSeq, abril de 2010], actividad catalitica: ATP + una
proteina = ADP + una fosfoproteina., cofactor: magnesio., regulacion enzimatica: se activa mediante la union a proteinas G
pequenas. La union de CDC42 o RACT unidas a GTP a la regién autorreguladora libera mondémeros del dimero autoinhibido,
permite la fosforilacion de Thr-423 y permite que el dominio quinasa adopte una estructura activa. También se activa mediante
la unién a CDC42 unido a GTP, independientemente del estado de fosforilacién de Thr-423. La fosforilacién de Thr-84 por
OXSRT1 inhibe esta activacion. Funcion: La quinasa activada actda sobre diversos objetivos. Probablemente sea el efector de la
GTPasa que vincula las GTPasas relacionadas con Rho a la via de la quinasa JNK MAP. Activada por CDC42 y RAC1. Participa en
la disolucién de fibras de estrés y la reorganizacion de complejos focales. Participa en la regulacién de la biogénesis de
microttibulos mediante la fosforilacion de TBCB. Su actividad se inhibe en células en apoptosis, posiblemente debido a la union
de CDC2L1y CDC2L2. PTM: Se autofosforila al ser activada por CDC42/p21 y RAC1. Similitud: Pertenece a la superfamilia de las
proteina quinasas. Familia de las proteina quinasas STE Ser/Thr. Subfamilia STE20. Similitud: Contiene un dominio CRIB.
Similitud: Contiene un dominio de proteina quinasa. Ubicacion subcelular: Se recluta en adherencias focales tras la activacion.
Subunidad: Homodimero en estado autoinhibido. Activo como mondmero. Interactda estrechamente con CDC42/P21 y RACT,
unidos a GTP, pero no a GDP. Se une a la isoforma p110 de CDC2L1 y CDC2L2, p110C, escindida por caspasa, pero no a las
proteinas completas. Componente de complejos citoplasmaticos, que también contienen PXN, ARHGEF6 y GIT1. Interactda con

ARHGEF7. También interactia con CRIPAK. Interactiia con NISCH.

Area de Investigacion
MAPK_ERK Crecimiento;MAPK G_Proteina;ErbB_HER;Quimiocina;Guia axonal;Adhesion focal;Citotoxicidad mediada por
células asesinas naturales;Receptor de células T;Fagocitosis mediada por Fc gamma R;Regula la actina y el

citoesqueleto;Sefializacion de células epiteliales en la infeccién por Helicobacter pylori;Carcinoma de células renales;

Datos de Imagen

Andlisis inmunohistoquimico de tejido cerebral humano incluido en parafina,
: v utilizando el anticuerpo PAK1/2/3. La imagen de la derecha muestra el péptido
sintetizado.
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