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Nombre del Producto: Anticuerpo policlonal de conejo NM23-H2
N° de Catalogo: APRab14752

Solo para uso en investigacion.
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Concentracion
Almacenamiento
Envio

Tampon

Purificacion

Aplicacion

Relacion de Dilucion

Peso Molecular

Anticuerpo policlonal de conejo

Conejo

WB,ELISA

Humano, Ratdn, Rata

No conjugado

Sin modificar

I9G

Policlonal

Liquido

1 mg/ml

Hacer alicuotas y almacenar a -20°C (valido por 12 meses). Evitar ciclos de
congelacién/descongelacion.

Bolsas de hielo

Liquido en PBS que contiene 50% de glicerol, 0,5% de proteina protectora y 0,02% de
conservante de nuevo tipo N.

Purificacion por afinidad

WB 1:500-1:2000,ELISA 1:5000-1:10000

23kDa

Informacién del Antigeno

Nombre del Gen
Nombres Alternativos

ID del Gen
ID SwissProt

Inmunégeno

NME2

NME2; NM23B; Nucleoside diphosphate kinase B; NDK B; NDP kinase B; C-myc purine-
binding transcription factor PUF; Histidine protein kinase NDKB; nm23-H2
4831/654364

P22392

El antisuero se produjo contra el péptido sintetizado derivado del NM23 humano. Rango

de AA: 91-140.
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Antecedentes

La nucledsido difosfato quinasa (NDK) existe como un hexamero compuesto por las isoformas «A» (codificada por NME1) y «B»
(codificada por este gen). Se han encontrado multiples variantes de transcripcion con empalme alternativo para este gen. La
transcripcion de lectura directa del gen vecino aguas arriba (NME1) genera transcripciones naturales (NME1-NME2) que
codifican una proteina de fusion compuesta por secuencias que comparten identidad con cada producto génico individual.
[Proporcionado por RefSeq, noviembre de 2010], actividad catalitica: ATP + nucledsido difosfato = ADP + nucledsido
trifosfato., cofactor: magnesio., enfermedad: esta proteina se encuentra en cantidades reducidas en células tumorales con alto
potencial metastasico., enfermedad: esta proteina se encuentra en cantidades reducidas en células tumorales con alto
potencial metastasico. Se han encontrado mutaciones somaticas de NME1 en el neuroblastoma. El aumento de NME1 en el
neuroblastoma se correlaciona con caracteristicas de la enfermedad asociadas con tumores agresivos. Por lo tanto, podria
tener funciones distintas, si no opuestas, en diferentes tumores. Regulacion enzimatica: La autofosforilacion en His-118
aumenta la actividad de la serina/treonina proteina quinasa de la enzima. La interaccién con el complejo SET inhibe la actividad
de la exonucleasa. Funcién: Papel principal en la sintesis de nucledsidos trifosfato distintos del ATP. Regula negativamente la
actividad de Rho al interactuar con AKAP13/LBC. Actlia como activador transcripcional del gen c-Myc; se une al ADN de forma
inespecifica (PubMed:8392752). Funcién: Papel principal en la sintesis de nucledsidos trifosfato distintos del ATP. Posee
actividades de nucledsido-difosfato quinasa, proteina quinasa especifica de serina/treonina, geranilo y farnesilo pirofosfato
quinasa, histidina proteina quinasa y exonucleasa 3'-5'. Participa en la proliferacion, diferenciacién y desarrollo celular, la
transduccion de sefales, la endocitosis del receptor acoplado a proteina G y la expresion génica. Es necesaria para el desarrollo
neuronal, incluyendo la formacién de patrones neuronales y la determinacion del destino celular. Tiene capacidad supresora de
metastasis tumoral., PTM: El extremo N estd bloqueado., similitud: Pertenece a la familia NDK. ubicacién subcelular:
Localizacion nuclear dependiente del ciclo celular que puede ser inducida por interaccién con proteinas virales de Epstein-Barr
o por degradacién del complejo SET por GzmA., ubicacion subcelular: La isoforma 2 es principalmente citoplasmatica y la
isoforma 1y la isoforma 2 estan excluidas del nucléolo., subunidad: Hexdmero de dos cadenas diferentes: Ay B (A6, A5B, A4B2,
A3B3, A2B4, AB5, B6). Interactia con CAPNS (por similitud). Interactia con AKAP13., subunidad: Hexdmero de dos cadenas
diferentes: Ay B (A6, A5B, A4B2, A3B3, A2B4, AB5, B6). Interactia con SET y PRUNE. Especificidad tisular: La isoforma 1 se
expresa en corazén, cerebro, placenta, pulmén, higado, misculo esquelético, pancreas, bazo y timo. Se expresa en lineas
celulares de carcinoma pulmonar, pero no en tejidos pulmonares normales. La isoforma 2 se expresa de forma ubicua y su

expresion también esta relacionada con la diferenciacion tumoral. La isoforma 3 se expresa de forma ubicua.

Area de Investigacion

Metabolismo de las purinas;Metabolismo de las pirimidinas;

Datos de Imagen
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1 2 Anélisis de inmunotransferencia de lisados de células K562 con el anticuerpo NM23.
117 El carril derecho esta bloqueado con el péptido sintetizado.
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