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Nombre del Producto: Anticuerpo policlonal de conejo NFATc4
N° de Catalogo: APRab14644

Solo para uso en investigacion.
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Concentracion
Almacenamiento
Envio

Tampon

Purificacion

Aplicacion

Relacion de Dilucion

Peso Molecular

Anticuerpo policlonal de conejo

Conejo

WB,IHC,ICC/IF,ELISA

Humano, Raton

No conjugado

Sin modificar

I9G

Policlonal

Liquido

1 mg/ml

Hacer alicuotas y almacenar a -20°C (valido por 12 meses). Evitar ciclos de
congelacién/descongelacion.

Bolsas de hielo

Liquido en PBS que contiene 50% de glicerol, 0,5% de proteina protectora y 0,02% de
conservante de nuevo tipo N.

Purificacion por afinidad

WB 1:500-1:2000,IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:200-1:1000,ELISA 1:5000-1:20000

135kDa

Informacién del Antigeno

Nombre del Gen
Nombres Alternativos

ID del Gen
ID SwissProt

Inmunégeno

NFATC4

NFATC4; NFAT3; Nuclear factor of activated T-cells; cytoplasmic 4; NF-ATc4; NFATc4; T-
cell transcription factor NFAT3; NF-AT3

4776.0

Q14934

El antisuero se produjo contra el péptido sintetizado derivado del NFAT3 humano. Rango

de AA: 642-691.
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Antecedentes

Este gen codifica un miembro de la familia de proteinas del factor nuclear de células T activadas (NFAT). La proteina codificada
forma parte de un complejo de transcripcién que se une al ADN. Este complejo consta de al menos dos componentes: un
componente citosélico preexistente que se transloca al nucleo tras la estimulacién del receptor de células Ty un componente
nuclear inducible. Las proteinas NFAT son activadas por la calcineurina, una fosfatasa dependiente de calmodulina. La proteina
codificada interviene en la expresién inducible de genes de citocinas en células T, especialmente en la induccion de
interleucina-2 e interleucina-4. El empalme alternativo da lugar a multiples variantes de transcripcién. [proporcionado por
RefSeq, enero de 2014], dominio: El dominio de similitud Rel (RSD) permite la unién al ADN y las interacciones cooperativas con
factores AP1., funcién: Participa en la expresion inducible de genes de citocinas en células T, especialmente en la induccion de
IL-2 e IL-4. Reprimido transcripcionalmente por los receptores de estrogeno; esta inhibicion es potenciada alin mas por el
estrogeno. Aumenta la actividad transcripcional de PPARG y tiene un papel directo en la diferenciacidn de los adipocitos. Puede
desempefiar un papel importante en la diferenciacién de los miotubos. Puede desempefar un papel critico en el desarrollo
cardiaco y la hipertrofia. Puede desempefiar un papel en la apoptosis inducida por deaferenciacion de neuronas
sensoriales.,PTM:Fosforilado por NFATC-quinasas; desfosforilado por calcineurina. Fosforilado en Ser-168 y Ser-170 por
FRAP1, IRAK1, MAPK7 y MAPK14, en Ser-213 y Ser-217 por MAPK8 y MAPKS9, y en Ser-289 y Ser-344 por RPS6KA3. Fosforilado
por GSK3B.,PTM:Ubiquitinado, lo que lleva a su degradacién por el proteasoma y a una actividad transcripcional reducida. La
ubiquitinacién y la reduccién de la actividad transcripcional se pueden facilitar ain mas mediante la fosforilacién dependiente
de GSK3B. La unién de la poliubiquitina se realiza principalmente a través de 'Lys-48'". Similitud: Contiene un dominio IPT/TIG.
Similitud: Contiene un dominio RHD (similar a Rel). Ubicacion subcelular: Citopldsmica para la forma fosforilada y nuclear tras la
activacién, controlada por la desfosforilacion mediada por calcineurina. Se cree que la rapida salida nuclear de NFATC es un
mecanismo mediante el cual las células distinguen entre sefiales de calcio sostenidas y transitorias. La localizacién subcelular
de NFATC desempefia un papel clave en la regulacién de la transcripcién génica. Subunidad: Miembro del complejo de
transcripcion multicomponente NFATC, que consta de al menos dos componentes: un componente citoplasmatico
preexistente, NFATC2, y un componente nuclear inducible, NFATC1. Otros miembros, como NFATC4, NFATC3 o miembros de
la familia de la proteina activadora 1, MAF, GATA4 y Cbp/p300, también pueden unirse al complejo. Las proteinas NFATC se
unen al ADN como monomeros. Interactian con CREBBP, GATA4, IRAK1, MAPK8, MAPK9 y RPS6KA3. Especificidad tisular:
Altamente expresada en placenta, pulmén, riidn, testiculos y ovario. Débilmente expresada en bazo y timo. No expresada en

linfocitos de sangre periférica. Detectada en hipocampo.

Area de Investigacion
Crecimiento MAPK_ERK; Proteina MAPK G; WNT; Guia axdnica de células T-WNT; VEGF; Citotoxicidad mediada por células

asesinas naturales; Receptor de células T; Antigeno de células B;

Datos de Imagen
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Anélisis de inmunofluorescencia de células Hela con el anticuerpo NFAT3. La
imagen de la derecha muestra el péptido sintetizado.

Andlisis inmunohistoquimico de tejido de carcinoma mamario humano incluido en
parafina, utilizando el anticuerpo NFAT3. La imagen de la derecha esta bloqueada
con el péptido sintetizado.

Analisis de inmunotransferencia de lisados de 293 células, utilizando el anticuerpo
NFAT3. El carril derecho esta bloqueado con el péptido sintetizado.
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