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Nombre del Producto: Anticuerpo policlonal de conejo NDR2
N° de Catalogo: APRab14474

Solo para uso en investigacion.

Resumen

Descripcion
Huésped
Aplicacion
Reactividad
Conjugacion
Modificacion
Isotipo
Clonalidad
Formato

Concentracion
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Peso Molecular

Nombre del Gen

Nombres Alternativos

ID del Gen
ID SwissProt

Inmunégeno

Antecedentes

Anticuerpo policlonal de conejo

Conejo

WB,IHC,ICC/IF,ELISA

Humano, Ratdn, Rata

No conjugado

Sin modificar

I9G

Policlonal

Liquido

1 mg/ml

Hacer alicuotas y almacenar a -20°C (valido por 12 meses). Evitar ciclos de
congelacién/descongelacion.

Bolsas de hielo

Liquido en PBS que contiene 50% de glicerol, 0,5% de proteina protectora y 0,02% de
conservante de nuevo tipo N.

Purificacion por afinidad

WB 1:500-1:2000,IHC 1:50-1:300,ICC/IF 1:50-1:200,ELISA 1:10000-1:20000

54kDa

Informacién del Antigeno

STK38L

STK38L; KIAA0965; NDR2; Serine/threonine-protein kinase 38-like; NDR2 protein kinase;
Nuclear Dbf2-related kinase 2

23012.0

QIY2H1

Péptido sintetizado derivado de NDR2. en el rango AA: 380-460
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Actividad catalitica: ATP + una proteina = ADP + una fosfoproteina. Cofactor: Magnesio. Regulacion enzimatica: Se activa
mediante la unidn de S100B, lo que libera interacciones autoinhibitorias con el I6bulo N, lo que permite la unién del ATP y la
autofosforilacién de Ser-282. Thr-442 sufre posteriormente una fosforilacion dependiente de calcio por una quinasa anterior.
Las interacciones entre la Thr-442 fosforilada y el I6bulo N promueven cambios estructurales adicionales que completan la
activacién de la quinasa. La autoinhibicion también se libera mediante la union de MOB1/MOBKL1A y MOB2/HCCA2 al
extremo N-terminal de STK38L. Funcién: Participa en la regulacidn de procesos estructurales en células neuronales maduras y
en diferenciacion. PTM: Se fosforila tras dafio del ADN, probablemente por ATM o ATR. Similitud: Pertenece a la superfamilia de
las proteina quinasas. Familia de proteinas quinasas AGC Ser/Thr. Similitud: Contiene un dominio C-terminal de la AGC-
quinasa. Similitud: Contiene un dominio de proteina quinasa. Ubicacion subcelular: Asociada al citoesqueleto de actina.
Subunidad: La homodimera S100B se une a dos moléculas de STK38L (por similitud). Interactia con MOB1 y MOB2.
Especificidad tisular: Se expresa de forma ubicua, con los niveles mas altos observados en el timo. Actividad catalitica: ATP +
una proteina = ADP + una fosfoproteina. Cofactor: Magnesio. Regulacién enzimatica: Se activa mediante la unién de S1008,
que libera interacciones autoinhibitorias con el 16bulo N, lo que permite la union del ATP y la autofosforilacién de Ser-282. Thr-
442 sufre posteriormente una fosforilacion dependiente de calcio por una quinasa anterior. Las interacciones entre la Thr-442
fosforilada y el l6bulo N promueven cambios estructurales adicionales que completan la activacion de la quinasa. La
autoinhibicion también se libera mediante la unién de MOB1/MOBKL1A y MOB2/HCCA2 al extremo N-terminal de STK38L.
Funcién: Participa en la regulacién de procesos estructurales en células neuronales maduras y en diferenciacion. PTM: Se
fosforila tras dafio del ADN, probablemente por ATM o ATR. Similitud: Pertenece a la superfamilia de las proteinas quinasas,
familia de las proteinas quinasas AGC Ser/Thr. Similitud: Contiene un dominio C-terminal de la AGC-quinasa. Similitud:
Contiene un dominio de proteina quinasa. Ubicacion subcelular: Asociada al citoesqueleto de actina. Subunidad: La S100B
homodimera se une a dos moléculas de STK38L (por similitud). Interactia con MOB1 y MOB2. Especificidad tisular: se expresa

de forma ubicua y los niveles mas altos se observan en el timo.

Area de Investigacion

Datos de Imagen
\DR2 Andlisis Western Blot de células de rat6n utilizando el anticuerpo policlonal NDR2
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