G enkiLife

Nombre del Producto: Anticuerpo policlonal de conejo LATS1/2
N° de Catalogo: APRab13235

Solo para uso en investigacion.
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Concentracion
Almacenamiento
Envio

Tampon

Purificacion

Aplicacion

Relacion de Dilucion

Peso Molecular

Anticuerpo policlonal de conejo

Conejo

WB,IHC,ICC/IF,ELISA

Humano, Raton

No conjugado

Sin modificar

I9G

Policlonal

Liquido

1 mg/ml

Hacer alicuotas y almacenar a -20°C (valido por 12 meses). Evitar ciclos de
congelacién/descongelacion.

Bolsas de hielo

Liquido en PBS que contiene 50% de glicerol, 0,5% de proteina protectora y 0,02% de
conservante de nuevo tipo N.

Purificacion por afinidad

WB 1:500-1:2000,IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:100-1:300,ELISA 1:10000-1:20000

130-140kDa

Informacién del Antigeno

Nombre del Gen

Nombres Alternativos

ID del Gen
ID SwissProt

Inmunégeno

LATS1/LATS2

LATS1; WARTS; Serine/threonine-protein kinase LATS1; Large tumor suppressor
homolog 1; WARTS protein kinase; h-warts; LATS2; KPM; Serine/threonine-protein kinase
LATS2; Kinase phosphorylated during mitosis protein; Large tumor suppressor ho
9113/26524

095835/QINRM7

El antisuero se produjo contra el péptido sintetizado derivado del LATS1/2 humano.

Rango de AA: 1041-1090.
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Antecedentes

La proteina codificada por este gen es una supuesta serina/treonina quinasa que se localiza en el aparato mitético y forma
complejos con la quinasa CDC2, controladora del ciclo celular, durante la mitosis temprana. La proteina se fosforila de forma
dependiente del ciclo celular, permaneciendo la fosforilacion tardia en la profase durante la metafase. La region N-terminal de
la proteina se une a CDC2 para formar un complejo que muestra una actividad reducida de la histona quinasa H1, lo que indica
su funcién como regulador negativo de CDC2/ciclina A. Ademas, el dominio quinasa C-terminal se une a su propia region N-
terminal, lo que sugiere una posible regulacion negativa mediante la interferencia con la formacién de complejos mediante la
union intramolecular. Los datos bioquimicos y genéticos sugieren su funciéon como supresor tumoral. Esto esta respaldado por
estudios en ratones knock-out que muestran el desarrollo de sarcomas de tejidos blandos, tumores de células del estroma
ovarico y una alta sensibilidad al tratamiento carcinogénico. Actividad catalitica: ATP + una proteina = ADP + una
fosfoproteina. Cofactor: Magnesio. Funcién: Supresor tumoral que desempefa un papel critico en el mantenimiento de la
ploidia a través de sus acciones tanto en la progresion mitotica como en el punto de control de tetraploidia G1. Regula
negativamente la transicion G2/M al regular negativamente la actividad de la cinasa CDC2. Participa en el control de la
expresion de p53. Afecta la citocinesis al regular la polimerizacién de actina mediante la modulaciéon negativa de LIMK1.
También puede desempenar un papel en la funciéon endocrina. PTM: Autofosforilado y fosforilado durante la fase M del ciclo
celular. Fosforilado por STK3 en Ser-909 y Thr-1079, lo que resulta en su activacion. Fosforilada tras dafio del ADN,
probablemente por ATM o ATR. Similitud: Pertenece a la superfamilia de las proteinas quinasas. Familia de las proteinas
quinasas AGC Ser/Thr. Similitud: Contiene un dominio C-terminal de la proteina quinasa AGC. Similitud: Contiene un dominio
de la proteina quinasa. Similitud: Contiene un dominio UBA. Ubicacion subcelular: Se localiza en los centrosomas durante la
interfase, pero migra al aparato mitético, incluyendo los cuerpos polares del huso, el huso mitoético y el cuerpo medio, durante
la mitosis. Subunidad: Forma complejos con CDC2 al inicio de la mitosis. CDC2, asociada a LATS1, no tiene ciclina mitética
asociada ni actividad quinasa aparente. Se une a ZYX fosforilada, lo que localiza esta proteina en el huso mitético y sugiere la
funcion de las proteinas reguladoras de la actina durante la mitosis. Se une y se colocaliza con LIMK1 en el anillo contractil de
actomiosina durante la citocinesis. Especificidad tisular: Se expresa en todos los tejidos adultos examinados, excepto en

pulmén y rifidn.

Area de Investigacion

Datos de Imagen

Anélisis inmunohistoquimico de tejido de carcinoma mamario humano incluido en
parafina, utilizando el anticuerpo LATS1/2. La imagen de la derecha esta bloqueada
con el péptido sintetizado.
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Rat muscle Anélisis de transferencia Western del anticuerpo LATS1/2

Anélisis Western Blot de varias células utilizando el anticuerpo policlonal LATS1/2
diluido a 1:500
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