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Nombre del Producto: Anticuerpo policlonal de conejo Ku-86
N° de Catalogo: APRab13158

Solo para uso en investigacion.

Resumen

Descripcion
Huésped
Aplicacion
Reactividad
Conjugacion
Modificacion
Isotipo
Clonalidad
Formato

Concentracion
Almacenamiento
Envio

Tampon

Purificacion

Aplicacion

Relacion de Dilucion

Peso Molecular

Anticuerpo policlonal de conejo

Conejo

WB,IHC,ICC/IF,ELISA

Humano, Rata, Raton

No conjugado

Sin modificar

I9G

Policlonal

Liquido

1 mg/ml

Hacer alicuotas y almacenar a -20°C (valido por 12 meses). Evitar ciclos de
congelacién/descongelacion.

Bolsas de hielo

Liquido en PBS que contiene 50% de glicerol, 0,5% de proteina protectora y 0,02% de
conservante de nuevo tipo N.

Purificacion por afinidad

WB 1:500-1:2000,IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:50-1:200,ELISA 1:20000-1:40000

80kDa

Informacién del Antigeno

Nombre del Gen

Nombres Alternativos

ID del Gen
ID SwissProt

Inmunégeno

XRCC5

XRCC5; G22P2; X-ray repair cross-complementing protein 5; 86 kDa subunit of Ku
antigen; ATP-dependent DNA helicase 2 subunit 2; ATP-dependent DNA helicase Il 80
kDa subunit; CTC box-binding factor 85 kDa subunit; CTC85; CTCBF; DNA repair pr
7520.0

P13010

El antisuero se produjo contra el péptido sintetizado derivado del XRCC5 humano. Rango

de AA: 441-490.
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Antecedentes

La proteina codificada por este gen es la subunidad de 80 kilodaltons de la proteina heterodimera Ku, también conocida como
ADN helicasa Il dependiente de ATP o proteina reparadora del ADN XRCC5. Ku es el componente de unién al ADN de la
proteina quinasa dependiente del ADN y funciona junto con el complejo ADN ligasa IV-XRCC4 en la reparacién de la rotura de
la doble cadena del ADN mediante la union de extremos no homdlogos y la finalizacién de los eventos de recombinacién V(D)J.
Este gen complementa funcionalmente al xrs-6 del hdmster chino, un mutante defectuoso en la reparacién de la rotura de la
doble cadena del ADN y en la capacidad de experimentar la recombinacion V(D)J. Un polimorfismo microsatélite poco comin
en este gen se asocia con el cancer en pacientes con radiosensibilidad variable. [Proporcionado por RefSeq, jul. de 2008], etapa
de desarrollo: La expresion aumenta durante la diferenciacion de los promielocitos., enfermedad: Las personas con lupus
eritematoso sistémico (LES) y trastornos relacionados producen cantidades extremadamente altas de autoanticuerpos contra
p70y p86., dominio: El motivo EEXXXDDL es necesario para la interaccién con la subunidad catalitica PRKDC y su reclutamiento
a sitios de dafio en el ADN., funcién: Helicasa dependiente de ATP y dependiente de ADN monocatenario. Participa en la
translocacién cromosémica. El complejo ADN helicasa Il se une preferentemente a los extremos en forma de horquilla del ADN
bicatenario de forma dependiente del ciclo celular. Actda en la direccién 3'-5'. La unién al ADN puede estar mediada por p70.
Participa en la unién de extremos no homélogos del ADN (NHEJ), necesaria para la reparacién de roturas de doble cadenay la
recombinacion V(D)J. El dimero Ku p70/p86 actia como subunidad reguladora del complejo de proteina quinasa dependiente
de ADN, DNA-PK, al aumentar 100 veces la afinidad de la subunidad catalitica PRKDC por el ADN. El dimero Ku p70/p86
probablemente participa en la estabilizacion de los extremos rotos del ADN y su unién. El ensamblaje del complejo DNA-PK a
los extremos del ADN es necesario para la ligadura de la unién NHEJ. En asociacion con NARGT1, el dimero Ku p70/p86 se une al
promotor de osteocalcina y activa su expresion. Induccién: En osteoblastos, por FGF2. PTM: Fosforilado en residuos de serina.
La fosforilacion por PRKDC puede potenciar la actividad helicasa. PTM: Sumoilado. Similitud: Pertenece a la familia ku80.
Similitud: Contiene un dominio Ku. Subunidad: Heterodimero de una subunidad de 70 kDa y otra de 80 kDa. El dimero se asocia
con PRKDC de forma dependiente del ADN para formar el complejo de proteina quinasa dependiente del ADN DNA-PK, y con
el complejo LIG4-XRCCA4. El dimero también se asocia con NARG1, y este complejo muestra actividad de union al ADN hacia el
elemento de respuesta al FGF de osteocalcina (OCFRE). Ademas, la subunidad de 80 kDa se une a los factores de transcripcién

especificos de osteoblastos MSX2 y RUNX2. Interactta con ELF3. Puede interactuar con APLF.

Area de Investigacién

Union de extremos no homoélogos;

Datos de Imagen
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Anélisis de inmunotransferencia de lisados de células Jurkat con el anticuerpo
- 17 XRCC5. El carril derecho est4 bloqueado con el péptido sintetizado.
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Anélisis Western Blot de varias células utilizando el anticuerpo policlonal Ku-86
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