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Nombre del Producto: Anticuerpo policlonal de conejo DNA-PKCS (fosfoSer2612)
N° de Catalogo: APRab04553

Solo para uso en investigacion.
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Concentracion
Almacenamiento
Envio

Tampon

Purificacion

Aplicacion

Relacion de Dilucion

Peso Molecular

Anticuerpo policlonal de conejo

Conejo

IHC,ICC/IF,ELISA

Humano, Rata, Raton

No conjugado

Fosforilado

I9G

Policlonal

Liquido

1 mg/ml

Hacer alicuotas y almacenar a -20°C (valido por 12 meses). Evitar ciclos de
congelacién/descongelacion.

Bolsas de hielo

Liquido en PBS que contiene 50% de glicerol, 0,5% de proteina protectora y 0,02% de
conservante de nuevo tipo N.

Purificacion por afinidad

IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:50-1:200,ELISA 1:5000-1:10000

Informacién del Antigeno

Nombre del Gen
Nombres Alternativos

ID del Gen
ID SwissProt

Inmunégeno

PRKDC

PRKDC; HYRC; HYRC1; DNA-dependent protein kinase catalytic subunit; DNA-PK
catalytic subunit; DNA-PKcs; DNPK1; p460

5591.0

P78527

El antisuero se produjo contra el péptido sintetizado derivado de la DNA-PK humana

alrededor del sitio de fosforilacién de Ser2612. Rango de AA: 2578-2627.
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Antecedentes

Este gen codifica la subunidad catalitica de la proteina quinasa dependiente de ADN (DNA-PK). Actua junto con la proteina
heterodimera Ku70/Ku80 en la reparacion y recombinacion de roturas de doble cadena del ADN. La proteina codificada
pertenece a la familia de las quinasas PI3/Pl4. [Proporcionado por RefSeq, julio de 2010], actividad catalitica: ATP + una
proteina = ADP + una fosfoproteina. Regulacion enzimatica: Inhibida por la wortmanina. La actividad de la enzima parece
atenuarse por la autofosforilacién. Funcién: Serina/treonina-proteina quinasa que actia como sensor molecular del dafio al
ADN. Participa en la unién de extremos no homdlogos (NHEJ) del ADN, necesaria para la reparacién de roturas de doble
cadena (DSB) y la recombinacién V(D)J. Debe estar unida al ADN para expresar sus propiedades cataliticas. Promueve el
procesamiento de las estructuras de ADN en horquilla en la recombinacién V(D)J mediante la activacion de la endonucleasa de
horquilla artemis (DCLRE1C). El ensamblaje del complejo ADN-PK en los extremos del ADN también es necesario para el paso
de ligacion NHEJ. Necesario para proteger y alinear los extremos rotos del ADN. También puede actuar como proteina de
andamiaje para facilitar la localizacion de las proteinas reparadoras del ADN en el sitio del dafio. Se encuentra en los extremos
de los cromosomas, lo que sugiere un papel adicional en el mantenimiento de la estabilidad telomérica y la prevencién de la
fusién de extremos cromosémicos. También participa en la modulacion de la transcripcién. Reconoce la secuencia consenso
del sustrato [ST]-Q. Fosforila 'Ser-139' de la variante de histona H2AX/H2AFX, regulando asi el mecanismo de respuesta al dafio
del ADN. Fosforila DCLRE1C, c-Abl/ABL1, histona H1, HSPCA, c-jun/JUN, p53/TP53, PARP1, POU2F1, DHX9, SRF, XRCC1, XRCC1,
XRCC4, XRCC5, XRCC6, WRN, c-myc/MYC y RFA2. Puede fosforilar C1D no solo en presencia de ADN lineal, sino también en
presencia de ADN superenrollado. La capacidad de fosforilar TP53/p53 en presencia de ADN superenrollado depende de C1D.
PTM: Se fosforila tras dafo del ADN, probablemente por ATM o ATR. Se autofosforila en Thr-2609, Thr-2638 y Thr-2647. Thr-
2609 es un sitio de fosforilacion inducible por dafio del ADN (inducible con radiacion ionizante, IR). La autofosforilacién induce
un cambio conformacional que conduce a la remodelacién del complejo DNA-PK, requisito para el procesamiento final
eficiente y la reparacién del ADN. Similitud: Pertenece a la familia de las quinasas PI3/PI4. Similitud: Contiene un dominio FAT.
Similitud: Contiene un dominio FATC. Similitud: Contiene un dominio PI3K/PI4K. Similitud: Contiene dos repeticiones HEAT.
Similitud: Contiene tres repeticiones TPR. Subunidad: DNA-PK es un heterotrimero de PRKDC y el dimero Ku p70-p86 (XRCC6-
XRCC5). La formacién de este complejo puede ser promovida por la interaccion con ILF3. Se asocia con el heterodimero Ku
unido al ADN, pero también puede unirse al ADN libre y ser activado por este. Interactda con la proteina interactora con DNA-
PKcs (KIP) en la region anterior al dominio quinasa. La PRKDC por si sola también interactia con DCLRE1C y lo fosforila,

activando asi la actividad endonucleasa latente de esta proteina. Interacttia con C1D.

Area de Investigacion

Unidn de extremos no homdlogos;Ciclo celular_G1S;Ciclo celular G2M_ADN;
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S Andlisis inmunohistoquimico de cerebro humano incluido en parafina. El anticuerpo
= S se diluyé a 1:100 (4°C, durante la noche). Se utilizé Tris-EDTA a alta presion y
v 2 4 temperatura, pH 8,0, para la recuperacion del antigeno. El control negativo
: Tty (derecha) obtenido del anticuerpo fue preabsorbido por el péptido inmundgeno.
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