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Nombre del Producto: Anticuerpo policlonal de conejo Dnmt1
N° de Catalogo: APRab03735

Solo para uso en investigacion.

Resumen

Descripcion
Huésped
Aplicacion
Reactividad
Conjugacion
Modificacion
Isotipo
Clonalidad
Formato

Concentracion

Almacenamiento

Anticuerpo policlonal de conejo
Conejo

WB,FC

Humano

No conjugado

Sin modificar

I9G

Policlonal

Liquido

1 mg/ml

Hacer alicuotas y almacenar a -20°C (valido por 12 meses). Evitar ciclos de

congelacién/descongelacion.

Envio Bolsas de hielo
I 50 mM de Tris-glicina (pH 7,4), 0,15 M de NaCl, 40 % de glicerol, 0,01 % de azida sodica y
ampon
0,05 % de proteina protectora
Purificacion Purificacion por afinidad
Aplicacion

Relacion de Dilucion WB 1:500-1:1000,FC 1:50-1:100

Peso Molecular Calculated MW: 183 kDa; Observed MW: 183 kDa

Informacién del Antigeno

Nombre del Gen DNMT1
ADCADN; CXXC finger protein 9; CXXC9; DNA methyltransferase 1; DNA MTase; Dnmt1o;
HSN1E; M.Hsal; MCMT; Met1; MommeD2

Nombres Alternativos

ID del Gen 1786

ID SwissProt P26358

Inmunégeno Un péptido sintético de Dnmt1 humano
Antecedentes

Web: https:// spain.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

La metilacién del ADN en los residuos de citosina en células de mamiferos es una modificacién epigenética hereditaria, crucial
para la correcta regulacion de la expresidn génica, la impronta gendmica y el desarrollo. Es responsable del mantenimiento de
los patrones de metilacion establecidos durante el desarrollo. La metilacién del ADN se coordina con la metilacién de las

histonas. Media la represion transcripcional mediante la union directa a HDAC2.

Area de Investigacion

Epigenética y sefializacion nuclear

Datos de Imagen

Analisis de transferencia Western de DNMT1 en lisados de Jurkat utilizando el
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