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	배경
	SMG9, 비정상 mRNA 분해 인자(SMG9) 인간. 이 유전자는 비정상 mRNA 분해(NMD)에서 중요한 역할을 하는 SMG1 복합체의 조절 소단위를 암호화합니다. 암호화된 단백질이 SMG1 복합체 키나아제 골격 단백질에 결합하면 키나아제 활성이 억제됩니다. 이 유전자의 돌연변이는 인간 환자에서 뇌 기형, 선천성 심장 질환 및 기타 특징을 특징으로 하는 다발성 선천성 기형 증후군을 유발합니다. [RefSeq 제공, 2016년 7월], 기능: SMG1C 복합체의 구성 요소로서, 비정상 mRNA 분해(NMD)를 통해 조기 번역 종결 코돈(PTC)을 포함하는 mRNA를 인식하고 분해하는 mRNA 감시 복합체입니다. 이 복합체는 아마도 mRNP의 번역 종결 동안 리보솜과 결합하여 작용하는 것으로 추정됩니다. 엑손 접합 복합체(EJC)가 종결 코돈으로부터 50-55개 이상의 뉴클레오티드 하류에 위치하면, SMG1은 UPF1/RENT1을 인산화하여 비정상 mRNA 분해(NMD)를 유발합니다. SMG1C 복합체에서 SMG1은 SMG1과 SMG8의 효율적인 결합에 필수적입니다. (PTM: SMG1에 의해 인산화됨, 유사성: SMG9 계열에 속함, 소단위: SMG1C 복합체의 구성 요소로, 적어도 SMG1, SMG8 및 SMG9로 구성됨) SMG1C 복합체는 조기 번역 종결 코돈(PTC)에 모여 리보솜을 형성합니다. SURF 복합체는 적어도 ERF1, ERF3(ERF3A 또는 ERF3B), EEF2, UPF1/RENT1, SMG1, SMG8 및 SMG9로 구성됩니다.
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	HEK293 세포 용해물에 대한 웨스턴 블롯 분석을 수행하였으며, 1차 항체는 1:10000으로 희석하여 사용하였고, 2차 항체는 1:10000으로 희석하여 사용하였다.

