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SIRT3

SIRT3; SIR2L3; NAD-dependent protein deacetylase sirtuin-3; mitochondrial; hSIRT3;
Regulatory protein SIR2 homolog 3; SIR2-like protein 3
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	이 유전자는 효모 Sir2 단백질과 상동적인 시르투인 단백질 계열의 구성원을 암호화합니다. 시르투인 계열 단백질은 시르투인 코어 도메인을 특징으로 하며 네 가지 클래스로 분류됩니다. 인간 시르투인의 기능은 아직 완전히 밝혀지지 않았지만, 효모 시르투인 단백질은 후성유전적 유전자 침묵을 조절하고 rDNA 재조합을 억제하는 것으로 알려져 있습니다. 연구에 따르면 인간 시르투인은 모노-ADP-리보실트랜스퍼라제 활성을 가진 세포 내 조절 단백질로 기능할 수 있습니다. 이 유전자가 암호화하는 단백질은 시르투인 계열의 클래스 I에 속합니다. 이 유전자에는 서로 다른 단백질을 암호화하는 두 가지 대체 스플라이싱 전사 변이체가 존재합니다. [RefSeq 제공, 2008년 7월], 촉매 활성: NAD(+) + 아세틸 단백질 = 니코틴아미드 + O-아세틸-ADP-리보스 + 단백질, 보조 인자: 소단위체당 아연 이온 1개 결합, 기능: NAD 의존성 탈아세틸화효소. 시험관 내에서는 히스톤 탈아세틸화 능력이 어느 정도 있지만, 생체 내에서는 그럴 가능성이 낮다., PTM: 미토콘드리아 프로세싱 펩티다제(MPP)에 의해 처리되어 28kDa의 산물을 생성한다. 이러한 처리는 효소 활성에 필수적일 것으로 추정된다., 유사성: 시르투인 계열에 속한다., 유사성: 1개의 탈아세틸화 효소 시르투인형 도메인을 포함한다., 조직 특이성: 광범위하게 발현된다.
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	SIRT3 항체를 사용하여 HepG2 세포 용해물을 웨스턴 블롯 분석했습니다.

