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MTERF

MTERF; Transcription termination factor; mitochondrial; Mitochondrial transcription
termination factor 1; mTERF
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	이 유전자는 미토콘드리아 전사 종결 인자를 암호화합니다. 이 단백질은 미토콘드리아 게놈으로부터의 전사를 약화시키는 데 관여하며, 이러한 약화는 하류의 tRNA 유전자에 비해 16S 리보솜 RNA의 발현 수준을 더 높게 유지합니다. 이 유전자의 산물은 DNA 결합에 필수적인 두 개의 염기성 도메인 사이에 세 개의 류신 지퍼 모티프를 가지고 있습니다. 이 단백질의 경우, 지퍼 모티프들이 DNA 결합에 필요한 3차원 구조를 형성하는 분자 내 상호작용에 관여한다는 증거가 있습니다. [RefSeq 제공, 2008년 7월], 도메인: 세 개의 류신 지퍼(그중 하나는 이분형)와 넓게 떨어져 있는 두 개의 염기성 도메인으로 구성됩니다. 류신 지퍼 모티프들이 분자 내 3가닥 코일 구조를 형성하여 염기성 도메인들을 모아 DNA 결합 모티프를 형성한다는 증거가 있습니다., 기능: 전사 종결 인자. tRNA(Leu(uur)) 유전자 내 16S rRNA 유전자 바로 옆 하류에 위치한 28 bp 영역에 결합하며, 이 영역은 정확한 전사 종결을 유도하는 데 중요한 12량체 서열로 구성됩니다. 전사 종결 활성에는 하나 이상의 구성 요소가 필요할 것으로 추정됩니다. PTM: 주로 4개의 인산기를 가진 인산화 단백질입니다. DNA 결합 활성은 인산화 상태에 영향을 받지 않지만, 전사 종결 활성은 인산화된 형태의 단백질에서만 나타납니다. 기능은 인산화에 의해 조절되는 것으로 보입니다. 유사성: mTERF 계열에 속합니다. 소단위: 단량체.
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	파라핀에 포매된 인간 뇌 조직에 대한 MTERF 항체를 이용한 면역조직화학 분석. 오른쪽 그림은 합성 펩타이드로 차단한 결과이다.
	

	Jurkat 세포 용해물을 MTERF 항체를 사용하여 웨스턴 블롯 분석했습니다. 오른쪽 레인은 합성 펩타이드로 차단했습니다.
	

	MTERF 항체를 사용하여 HUVEC 세포 용해물을 웨스턴 블롯 분석했습니다.

