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	이 유전자에 의해 코딩되는 단백질은 LAR 단백질-티로신 인산화효소 상호작용 단백질(리프린) 계열에 속합니다. 리프린은 축삭 유도 및 유선 발달에 중요한 역할을 하는 것으로 알려진 막횡단 단백질 티로신 인산화효소인 LAR 계열 구성원들과 상호작용합니다. 리프린은 복합 구조를 형성하고 LAR 계열 티로신 인산화효소의 모집 및 고정을 위한 지지체 역할을 하는 다가성 단백질로 추정됩니다. 이 단백질은 종양 침윤 및 전이와 관련된 칼슘 결합 단백질인 S100A4와 상호작용하는 것으로 밝혀졌습니다. 시험관 내 실험에서 이 상호작용은 단백질 키나아제 C와 단백질 키나아제 CK2에 의한 S100A4의 인산화를 억제하는 것으로 나타났습니다. 서로 다른 이소형을 코딩하는 대체 스플라이싱 전사 변이체들이 보고되었습니다. [RefSeq 제공, 2008년 7월], 도메인: N-말단 코일형 구조 영역은 동종이량체 형성을 우선적으로 매개하며, 이종이량체 형성 유형은 베타/베타형이다. C-말단 비코일형 구조 영역은 이종이량체 형성 유형은 베타/알파형이며 S100A4와 상호작용한다., 기능: 세포 접착 부위의 분해를 조절할 수 있다. 수용체 유사 티로신 인산화효소 2A형에는 결합하지 않는다., 유사성: 리프린 계열에 속하며, 리프린-베타 아족에 속한다., 유사성: 3개의 SAM(sterile alpha motif) 도메인을 포함한다., 소단위: 동종이량체와 이종이량체를 형성한다. 칼슘 의존적으로 S100A4와 상호작용한다., 조직 특이성: 널리 발현된다. 간에는 존재하지 않는다.
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	LIPB1 항체를 사용하여 COLO205 세포 용해물을 웨스턴 블롯 분석했습니다.
	

	Liprin β1 다클론 항체를 1:2000으로 희석하여 다양한 세포에 대한 웨스턴 블롯 분석을 수행하였다.

