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	이 유전자는 모든 조직에서 발현되며 다양한 전사 인자의 전사 공동 활성화에 관여합니다. 처음에는 cAMP 반응 요소 결합 단백질(CREB)에 결합하는 핵 단백질로 분리되었던 이 유전자는 현재 크로마틴 리모델링과 전사 인자 인식을 연결함으로써 배아 발달, 성장 조절 및 항상성 유지에 중요한 역할을 하는 것으로 알려져 있습니다. 이 유전자가 코딩하는 단백질은 고유한 히스톤 아세틸전달효소 활성을 가지며, 전사 복합체와의 추가적인 단백질 상호작용을 안정화하는 골격 역할도 합니다. 이 단백질은 히스톤 단백질과 비히스톤 단백질 모두를 아세틸화합니다. 이 단백질은 브로모도메인, 시스테인-히스티딘 풍부 영역 및 히스톤 아세틸전달효소 도메인에서 단백질 p300과 매우 높은 서열 유사성을 공유합니다. 이 유전자의 돌연변이는 루빈스타인-타이비 증후군(RTS)을 유발합니다. 염색체 전위는 촉매 활성을 유발합니다: 아세틸-CoA + 히스톤 = CoA + 아세틸히스톤. 질병: CREBBP와 관련된 염색체 이상은 급성 골수성 백혈병의 원인이 될 수 있습니다. MYST3/MOZ와 관련된 전위 t(8;16)(p11;p13); MLL/HRX와 관련된 전위 t(11;16)(q23;p13.3); MYST4/MORF와 관련된 전위 t(10;16)(q22;p13). MYST3-CREBBP는 RUNX1 매개 전사를 억제함으로써 백혈병을 유발할 수 있습니다. 질병: CREBBP 결함은 루빈스타인-타이비 증후군(RSTS) [MIM:180849]의 원인입니다. RSTS는 두개안면 기형, 넓은 엄지손가락, 넓은 엄지발가락, 정신 지체 및 악성 종양 발생 경향을 특징으로 하는 상염색체 우성 질환입니다. 도메인: KIX 도메인은 HIV-1 Tat 단백질과의 결합을 매개합니다. 기능: 히스톤을 아세틸화하여 전사 활성화를 위한 특정 표지를 제공합니다. 또한 NCOA3 보조활성인자와 같은 비히스톤 단백질도 아세틸화합니다. 인산화된 CREB에 특이적으로 결합하여 cAMP 반응성 유전자에 대한 전사 활성을 향상시킵니다. 온라인 정보: P300/CBP 항목, PTM: CARM1에 의한 KIX 도메인의 메틸화는 CREB와의 결합을 차단합니다. 이로 인해 CREB 신호 전달이 차단되고 세포 사멸 반응이 활성화됩니다. PTM: DNA 손상 시 ATM 또는 ATR에 의해 인산화됩니다. PTM: 수모일화는 DAAX 모집을 통해 전사 활성을 음성적으로 조절합니다. 유사점: 브로모 도메인 1개를 포함합니다. 유사점: KIX 도메인 1개를 포함합니다. 유사점: ZZ형 아연 손가락 1개를 포함합니다. 유사점: TAZ형 아연 손가락 2개를 포함합니다. 소단위: NCOA2, NCOA3, IKKA, IKKB 및 IKBKG를 포함하는 복합체에서 발견됩니다. HIF1A 및 EP300과의 복합체의 일부일 가능성이 높습니다. 인산화된 CREB1과 상호작용합니다. CITED4의 C-말단 영역과 상호작용합니다. TAZ형 1 도메인은 HIF1A와 상호작용합니다. MAF, SRCAP, CARM1, ELF3, MLLT7/FOXO4, N4BP2, NCOA1, NCOA3, NCOA6, PCAF, PELP1, PML, SMAD1, SMAD2, SMAD3, SPIB 및 TRERF1과 상호작용합니다. HTLV-1 Tax 및 p30II와 상호작용합니다. HIV-1 Tat와 상호작용합니다. KLF1과 상호작용하며, 이 상호작용은 KLF1의 아세틸화를 유도하고 전사 활성을 증가시킵니다. ZCCHC12와 상호작용합니다(유사성 기준). DAXX와 상호작용하며, 이 상호작용은 CBP 수모일화에 의존하며 HDAC2를 DAXX로 유도하여 전사 활성을 억제합니다(유사성 기준). MTDH와 상호작용합니다. NFATC4와 상호작용합니다. MAFG와 상호작용하며, 이 상호작용은 MAFG의 염기성 영역을 아세틸화하고 DNA 결합 활성을 증가시켜 NFE2의 전사 활성을 촉진합니다. IRF2와 상호작용하며, 이 상호작용을 통해 IRF2가 아세틸화되고 H4 프로모터에 대한 IRF2의 활성이 조절됩니다.
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	파라핀에 포매된 인간 폐암 조직에 대한 면역조직화학 분석(CBP(아세틸-리신1535) 항체 사용). 오른쪽 그림은 합성 펩타이드로 차단한 결과이다.
	

	Acetyl-CBP(K1535) 다클론 항체를 1:1000으로 희석하여 다양한 세포에 대한 웨스턴 블롯 분석을 수행하였다. 이차 항체는 1:20000으로 희석하여 사용하였다.

