G enkiLife

HZE: Rpb1(214t5t Ser1619) £7| CHEE oA
71221 H=: APRab05384

Ang MG
29
2% DIFEEH
=F =
HE WB,IHC,ICC/IF,ELISA
38 AR b
Z2e bt
Hy exadl
Oo| 2~EtY IgG
224 L=
el Rl
sk Tmg/ml
Storage Aliquot 810 -20°C o 2212 7/ 8 7 &). &/ & BI5 S Lof/A/L.
Shipping Ice bags
B I ZHES0%, F2HED.5%, LHEAN 0.02%S22PBS &4
A B
o K=]
10
3| H|E WB 1:500-1:2000,IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:200-1:1000,ELISA 1:5000-1:20000
=X 250kDa
el g
FHHE POLR2A
POLR2A; POLR2; DNA-directed RNA polymerase Il subunit RPB1; RNA polymerase Il subunit
CIE o|E B1; DNA-directed RNA polymerase Il subunit A; DNA-directed RNA polymerase Il largest
subunit; RNA-directed RNA polymerase Il subunit RPB1
FHZXHID 5430.0
SwissProt ID P24928
HAH OI5EEPSer1619 AR RERI7IPOLR2A R HPEEABPIAERE L Optt 2] 1585-1634
Hi 3

O A EREMHARNA(MRNA) SZSERNA Z22RNA 25| P EEAPEUSPHLIO[FARR ER R S EE i P D el [ I E Lot

Web: https:// korea.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

SHLHO KBRS HIARRNA FOMAPEEA IR PV FOEMRE L IF0H O PERECEOP R ERPIBSPDNA ZEEPIZDNA FHRNA EAEE=AS!
LEHRefSeq X52008 =7 3, izt 22 PELPHH RNA(n) = 0Pt RNA(n+1)., 7&DNA SRERNA FHPRPEE R PEePHE ERABPDNA
ERNA ETAELESARHIIRNA FEN| QPRI M MRNA SHPIER7E4HERNA SEHIIRPB T SRR oM A e BT
. RNA ZEI(Pol 1) =7ERNA | PR ENARQUTPol || SARMREZOE0EEE AHIIRPB1 2R0IEE S8 TIEMEERHaN PR
EDNA FBENZEEFETHRECR0RT RO REQUL AT PRI TZEQFRVEDNA T2VERPol || QRRIENSRISL MIGRBHLIRPB 1 Of MLV PN
PSR BN R (CHIE R SR S ETEARNA-DNA SHESNRESI0BIEHEEPPol || C0ERESEZ AT AL TARKIED Pol I
ETART ORI FRMOB [ A ICERTA P | 8 ZE5mMRNA ETSENRPRIZESESERNA ZXEHI| MIEHRPB1) 2(C-ZFBRICTD) RS AEMIE
SERANIRPB1 2B S EHPPORREE BRIZFBITIRNA SRRNA ZREASH HOPARNA ZIAR ISz A BB GBI ZERNA Z2HHI| A =]
22 RAPELPNRNAN-T) O ZESETERORE FEHROFONEAEESSHIT P (2P THE) SAMN-EZE2S00H = RVEERNA A | S8 PR ISEEOfTER P |
OISSHRAMEEHRE A0 FORHLIRNAN -T =SFESHRRIEEHA) FREOBPHRDNA SZHHLHEIA SPERNA S A ERHR RO Y B
7 PR OER N HHEORIR AL IPTM: C-ZEBRICTD) 2 71 HEAERL2OMERQAII0 APl || SESEHLH OMSETR AP EHEARD)
'Ser-2'21Ser-5" AT OADRERSRIEDRCTD 7 OKp IR RIS D PIROTAIHIARS Lol 1| QIRERSE'CTD T 7 RPEPELMIRNA
SAPHHEAERBIER LM 1 7RIC2H2 S0P EBRIHERH 12 7RHERHERERNA 20K (Pol 1) SRPFAERUTIMONTE. CABEC- ZHIHPEFN
BP3 ZUSYNCRIP QARSI SAFB/SAFBT M ABRESHIHCCNLT UMYOTC b (AR Of) ABREBEFE CCNL2 2USFRS19 O ARSI}
HTATSF1/Tat-SF1, P-TEFb SSHFAI2ICDK9 S.CCNT1, RNA 8241, SUPTSH, EINCL/ e AEISokp QI PAFT TEARESHT}

o7 2o}
TRICHHEIECKRNA 2 o

o[ 0] x| tjjo]E
e POLR2A(Phospho-Ser1619) SHEABSIPSRIOMFHDRPhospho-left) SHMEREPHPhospho-
0.600 059 rlg ht)Oﬂ':@ﬁ%%—ﬁPhospho-ELISA)

0.500

0400

0.300

0.200
H 0.090

0.100

0.000

phosphopeptide non-phosphopeptide

0D 450nm Reading

PMA 125ng/ml 230 ZX#piHelLa MZEPOLR2A(Phospho-Ser1619) SHEABSP{DEEAAS!
2P} 2 BRSNS IHIDE TSI ROL}

Web: https:// korea.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

TP PO EEEICY FHP PR IDeEeb A POLR2A (Phospho-Ser1619) SHAE. B2 BROMFHDEZAE
SHARLE

EGF 200ng/ml 230 ZH#PICOS7 MESEEPOLR2A(Phospho-Ser1619) SHEABPRI SR
SR EER PR OO FH PSR

POLR2A --
(pSer1619)

p-Rpb1(S1619) SEABNEC CRIEISREA BH-1:2000 Sk}

VEC

p-Rpb1 (S1619)

Web: https:// korea.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



	
	제품명: Rpb1(인산화 Ser1619) 토끼 다클론 항체
	카탈로그 번호: APRab05384
	요약
	설명
	숙주
	적용
	반응성
	결합
	변형

	적용
	항원 정보
	배경
	이 유전자는 진핵생물에서 메신저 RNA(mRNA)를 합성하는 RNA 중합효소인 RNA 중합효소 II의 가장 큰 소단위를 암호화합니다. 이 유전자의 산물은 중합효소 활성에 필수적인 헵타펩타이드 반복으로 구성된 카르복시 말단 도메인을 포함합니다. 이 반복에는 활발하게 전사되는 RNA 중합효소에서 인산화되는 세린 및 트레오닌 잔기가 포함되어 있습니다. 또한, 이 소단위는 다른 여러 중합효소 소단위와 결합하여 DNA 결합 도메인, 즉 DNA 주형이 RNA로 전사되는 홈을 형성합니다. [RefSeq 제공, 2008년 7월], 촉매 활성: 뉴클레오사이드 삼인산 + RNA(n) = 이인산 + RNA(n+1)., 기능: DNA 의존성 RNA 중합효소는 네 가지 리보뉴클레오사이드 삼인산을 기질로 사용하여 DNA를 RNA로 전사하는 반응을 촉매합니다. RNA 중합효소 II의 가장 크고 촉매적인 구성 요소로서 mRNA 전구체와 많은 기능성 비코딩 RNA를 합성합니다. RPB1은 두 번째로 큰 소단위체와 함께 중합효소 활성 중심을 형성합니다. RNA 중합효소 II(Pol II)는 기본 RNA 중합효소 II 전사 기계의 핵심 구성 요소입니다. Pol II는 서로 상대적으로 움직이는 이동 요소들로 구성됩니다. RPB1은 중앙의 큰 틈, 틈을 열고 닫는 데 사용되는 클램프 요소, 그리고 들어오는 DNA 주형을 잡는 것으로 추정되는 집게 ​​부분으로 이루어진 코어 요소의 일부입니다. 전사가 시작될 때, 프로모터의 단일 가닥 DNA 주형 가닥은 Pol II의 중앙 활성 부위 틈 내에 위치합니다. RPB1에서 뻗어 나온 가교 나선은 촉매 부위 근처의 틈을 가로지르며, 뉴클레오티드 첨가 단계마다 직선형에서 굽은형으로 형태를 전환하면서 RNA-DNA 혼합체를 활성 부위를 통해 이동시키는 래칫 역할을 하여 Pol II의 이동을 촉진하는 것으로 생각됩니다. 전사 신장 과정 동안, Pol II는 전사체가 길어짐에 따라 주형 위에서 이동합니다. 전사 연장은 전사 개시, 연장, 종결 및 mRNA 처리를 조절하는 인자들의 조립 플랫폼 역할을 하는 RNA 폴리머라제 II 최대 소단위(RPB1)의 C-말단 도메인(CTD)의 인산화 상태에 영향을 받습니다. RPB1은 B형 간염 바이러스의 작은 델타 항원과 결합할 때 RNA 의존성 RNA 중합효소로 작용하며, 바이러스 RNA 원형 게놈의 복제효소와 전사효소 역할을 모두 수행합니다. 기타: RNA 폴리머라제 II 전사 복합체에 리보뉴클레오사이드 삼인산(RNAN-T)이 결합하는 과정은 아마도 두 단계로 이루어지는 것으로 추정됩니다. 초기 결합은 진입(E) 부위에서 일어나는 것으로 보이며, 두 개의 가장 큰 RNA 폴리머라제 II 소단위의 세 개의 보존된 아스파르트산 잔기에 의해 일시적으로 배위된 마그네슘 이온이 관여합니다. RNAN-T는 회전을 통해 뉴클레오티드 첨가(A) 부위로 이동하여 주형 DNA와 결합합니다. 촉매 A 부위는 RNA 폴리머라제 II 최대 소단위체의 보존된 아스파르트산 잔기 3개와 관련되어 있으며, 이들은 두 번째 마그네슘 이온과 영구적으로 결합합니다. PTM: C-말단 도메인(CTD)의 7개 잔기 반복 서열은 고도로 인산화될 수 있습니다. 이 인산화는 Pol II를 활성화합니다. 인산화는 주로 헵타펩타이드 반복 서열의 'Ser-2'와 'Ser-5' 잔기에서 발생합니다. 인산화 상태는 부위 특이적 CTD 키나아제와 포스파타아제의 균형 잡힌 작용의 결과로 여겨지며, 전사 주기 내에서 Pol II의 위치를 ​​지정하는 "CTD 코드"가 제안되었습니다. 유사성: RNA 폴리머라제 베타 사슬 계열에 속합니다. 유사성: 1개의 C2H2형 아연 핑거를 포함합니다. 소단위체: 12개의 소단위체로 구성된 RNA 폴리머라제 II(Pol II) 복합체의 구성 요소입니다(유사성에 따름). 인산화된 C-말단 도메인은 FNBP3 및 SYNCRIP와 상호작용합니다. SAFB/SAFB1과도 상호작용합니다. CCNL1 및 MYO1C와도 (유사성에 의해) 상호작용합니다. CCNL2 및 SFRS19와도 상호작용합니다. HTATSF1/Tat-SF1, P-TEFb 복합체 구성 요소인 CDK9 및 CCNT1, RNA 중합효소 II, SUPT5H, 그리고 NCL/뉴클레올린으로 구성된 복합체의 구성 요소입니다. PAF1과도 상호작용합니다.
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	POLR2A(Phospho-Ser1619) 항체를 사용한 면역원 인산화 펩타이드(Phospho-left) 및 비인산화 펩타이드(Phospho-right)에 대한 효소결합 면역흡착 분석법(Phospho-ELISA)
	

	PMA 125ng/ml로 30분간 처리한 HeLa 세포를 POLR2A(Phospho-Ser1619) 항체를 사용하여 면역형광 분석한 결과이다. 오른쪽 그림은 인산화 펩타이드로 차단한 그림이다.
	

	파라핀에 포매된 인간 유방암 조직에 대한 면역조직화학 분석(POLR2A(Phospho-Ser1619) 항체 사용). 오른쪽 그림은 인산화 펩타이드로 차단한 결과입니다.
	

	EGF 200ng/ml로 30분간 처리한 COS7 세포 용해물을 POLR2A(Phospho-Ser1619) 항체를 사용하여 웨스턴 블롯 분석하였다. 오른쪽 레인은 인산화 펩타이드로 차단하였다.
	

	p-Rpb1(S1619) 항체를 사용한 VEC의 웨스턴 블롯 분석. 항체는 1:2000으로 희석하였다.

