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	배경
	이 유전자에 의해 코딩되는 단백질은 스테로이드, 갑상선, 레티노이드 및 비타민 D 수용체를 포함한 핵 호르몬 수용체의 전사 보조 활성인자로 기능합니다. 이 단백질은 해당 반응 요소와의 결합 시 표적 유전자를 조절하는 이러한 핵 수용체의 리간드 의존적 활성에 대한 매개 인자 역할을 합니다. 이 유전자는 급성 골수성 백혈병의 리신 아세틸트랜스퍼라제 6A(KAT6A) 유전자, 급성 림프구성 백혈병의 ETS 변이체 6(ETV6) 유전자, 그리고 중배엽성 연골육종의 HEY1(hes related family bHLH transcription factor with YRPW motif 1) 유전자 등 다양한 암에서 다른 유전자와의 융합을 초래하는 전위에 관여하는 것으로 밝혀졌습니다. 대체 스플라이싱을 통해 여러 전사 변이체가 생성됩니다. [RefSeq 제공, 2016년 3월], 질병: NCOA2 관련 염색체 이상은 급성 골수성 백혈병의 원인이 될 수 있습니다. 역위 inv(8)(p11;q13)은 MYST3/MOZ의 N-말단 부분과 NCOA2/TIF2의 C-말단 부분으로 구성된 MYST3-NCOA2 종양유전자를 생성합니다. MYST3-NCOA2는 CREBBP에 결합하여 전사 활성화 기능을 방해합니다., 도메인: 독립적으로 기능할 수 있는 2개의 C-말단 전사 활성화 도메인(AD1 및 AD2)을 포함합니다., 도메인: 4개의 Leu-Xaa-Xaa-Leu-Leu(LXXLL) 모티프를 포함합니다. LXXLL 모티프는 핵 수용체와의 결합에 필수적이며, 적어도 부분적으로는 기능적으로 중복됩니다. 도메인: LLXXXLXXXL 모티프는 전사 공동 활성화 및 CREBBP/CBP 결합에 관여합니다. 기능: 스테로이드 수용체 및 핵 수용체의 전사 공동 활성화인자입니다. 스테로이드 결합 도메인(AF-2)의 공동 활성화인자이지만, 조절 N-말단 도메인(AF-1)의 공동 활성화인자는 아닙니다. 백색 및 갈색 지방 조직 간의 에너지 균형을 조절하기 위해 NCOA1과 함께 필요합니다., PTM: DNA 손상 시 인산화되며, 아마도 ATM 또는 ATR에 의해 인산화됩니다., 유사성: SRC/p160 핵 수용체 보조 활성인자 계열에 속합니다., 유사성: 1개의 기본 헬릭스-루프-헬릭스(bHLH) 도메인을 포함합니다., 유사성: 1개의 PAS(PER-ARNT-SIM) 도메인을 포함합니다., 소단위: CARM1 및 EP300/P300을 포함하는 복합체에 존재하며, CARM1 및 NR3C2와 상호작용합니다(유사성에 의해). NCOA3, IKKA, IKKB, IKBKG 및 CREBBP를 포함하는 복합체에 존재합니다. CREBBP와 (C-말단을 통해) 상호작용합니다. HIF1A, NCOA1, APEX 및 NR3C1과 상호작용합니다. CASP8AP2 및 TTLL5/STAMP와 상호작용합니다. ESR1, RARA 및 RXRA와 상호작용합니다.
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	파라핀에 포매된 인간 유방암 조직에 대한 면역조직화학 분석(NCoA2(Phospho-Ser736) 항체 사용). 오른쪽 그림은 인산화 펩타이드로 차단한 결과입니다.
	

	TSA 400nM로 24시간 처리한 HeLa 세포 용해물을 NCoA2(Phospho-Ser736) 항체를 사용하여 웨스턴 블롯 분석했습니다. 오른쪽 레인은 인산화 펩타이드로 차단했습니다.

