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WB 1:1000-1:5000,ICC/IF 1:100-1:200,FC 1:20-1:50

Calculated MW:63 kDa; Observed MW:63 kDa
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	製品名: シュタウフェンウサギモノクローナル抗体
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	応用
	抗原情報
	背景
	シュタウフェンは、mRNAを異なる細胞内区画や細胞小器官に輸送および／または局在させる二本鎖RNA（dsRNA）結合タンパク質ファミリーのメンバーです。これらのタンパク質は、二本鎖二次構造を持つRNAに結合するために必要な複数のdsRNA結合ドメインの存在を特徴とします。STAUによってコードされるシュタウフェンのヒトホモログは、微小管関連タンパク質1Bに類似した微小管結合ドメインをさらに含み、チューブリンに結合します。STAU遺伝子産物は、粗面小胞体（RER）と関連して細胞質に存在することが示されており、このタンパク質が微小管ネットワークを介してmRNAをRER（翻訳部位）に輸送することに関与していることが示唆されています。STAU遺伝子の選択的スプライシングによって生じ、3つのアイソフォームをコードする5つの転写バリアントが記載されています。これらの変異体のうち3つは同じアイソフォームをコードしていますが、5'UTRが異なります。[RefSeq提供、2008年7月]
	研究分野
	-
	画像データ
	

	Staufen 抗体 (1:1000 希釈) を使用した、K562、C6、3T3 細胞溶解物中の Staufen のウェスタンブロット検出。
	

	AMRe87584 を 1:2000 で使用して HepG2 細胞抽出物をウェスタン ブロット分析しました。

