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WB 1:500-1:2000,IHC 1:200-1:1000,ICC/IF 1:200-1:500,FC 1:200-1:500,IP 1:20-1:50

Calculated MW:24 kDa; Observed MW:24 kDa

RABSA

MEL; RABS

4218

P61006

E ~ RABBA MBHRZ 2V /Y&

COEBGFITL>TIA—RENB RNV B, YY1 X200 7 = /BRONS% GTP/GDP &E&42 /Ny BTH S RAS A —/3—

Web: https://japan.enkilife.com

E-mail: order@enkilife.com

techsupport@enkilife.com



G enkiLife

TJ73)—DAYN=TTF, RAB/YPT T 7 2 1)~ RASEEEA v /Ry Bk, /NI S T IRE S CHIBIE~ D2 > /) BOEN%
CASLTWREEZBNES. CORYARIEFE, 1 X RAB8, YUAMEL, BLUVIYTVRYPTI AV RHIBEFAER
97%. 96%. HIUVS1%DIEEMUA B Y. TXTHRAS &V /XY BITIFET % 4 DD GTP/GDP EEIRIZBHES. DRV /Y
BOWETT =74 —EEEMIE. RAB/NPTAYNVBDHDEHBIULTOES, L, C02YNAJEE E<DRASRA—/—
T7IY—AVUN—(EHNTHBH. YPT1 BEOKRZEHDRAB 2 > R BITERONAR W CKik CAAXX EF—T7&28#FT, C
DEBIEFIE AT / — Mg, DT EHERERT L L THEifsh iz, MEL L BEEGEL OFEEFIHSA TGN, CONAE
ZFE. PEA19p13.1 LD MYOIB A 800kb i=fI<fIET %, [RefSeq iR, 2008 &7 B]

AR
BT —4
= RABSA v H£E /4 O0—F LK% 1:1000 T L T Hela,293 4ABEHEI D™ T R
. v a7 0y M.
o
25- ° ® -

20-
15-

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



	
	製品名: RAB8Aウサギモノクローナル抗体
	カタログ番号: AMRe86228
	概要
	説明
	宿主
	応用
	反応性
	標識
	修飾

	応用
	抗原情報
	背景
	この遺伝子によってコードされるタンパク質は、平均サイズが200アミノ酸の小さなGTP/GDP結合タンパク質であるRASスーパーファミリーのメンバーです。RAB/YPTファミリーのRAS関連タンパク質は、小胞体からゴルジ体および細胞膜へのタンパク質の輸送に関与していると考えられます。このタンパク質は、イヌRAB8、マウスMEL、およびマウスYPT1タンパク質とそれぞれ97%、96%、および51%の相同性があり、すべてのRASタンパク質に存在する4つのGTP/GDP結合部位を含みます。このタンパク質の推定エフェクター結合部位は、RAB/YPTタンパク質のものと類似しています。ただし、このタンパク質は、多くのRASスーパーファミリーメンバーに特徴的であるが、YPT1および大多数のRABタンパク質には見られないC末端CAAXモチーフを含みます。この遺伝子はメラノーマ細胞株から形質転換遺伝子として単離されたが、MELと悪性黒色腫との連鎖は証明されていない。このがん遺伝子は、染色体19p13.1上のMY09Bから800kb遠位に位置する。[RefSeq提供、2008年7月]
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	RAB8Aウサギモノクローナル抗体を1:1000で使用してHeLa,293細胞抽出物のウエスタンブロット分析。

