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	背景
	この遺伝子は、ソーティングネキシンファミリーのメンバーをコードします。このファミリーのメンバーは、ホスホイノシチド結合ドメインであるフォックス（PX）ドメインを含み、細胞内輸送に関与しています。このエンドソームタンパク質は、上皮成長因子受容体の細胞表面発現を制御します。このタンパク質は、プロテアーゼ活性化受容体1を初期エンドソームからリソソームに選別する役割も担っています。このタンパク質は、ファミリーメンバーとオリゴマー複合体を形成する可能性があります。この遺伝子は、異なるアイソフォームをコードする3つの転写バリアントを生成します。[RefSeq提供、2008年7月]、機能：細胞内輸送のいくつかの段階に関与している可能性があります。細胞表面からのエンドサイトーシスとゴルジ体からの放出後、リガンド活性化EGFRをリソソームに誘導して分解する役割を果たします。リソソーム酵素受容体（IGF2RおよびM6PR）をエンドソームからトランスゴルジ体ネットワークへ回収するために必要な複合体であるレトロマー複合体の構成要素。PtdIns(3,4,5)P3と相互作用し、より弱い親和性でPtdIns(3,5)P2とも相互作用する。,類似性：ソーティングネキシンファミリーに属する。,類似性：1つのPX（フォックス相同性）ドメインを含む。,サブユニット：約300 kDaの複合体に自己組織化する（類似性による）。HGSと相互作用する（類似性による）。VPS26（VPS26AまたはVPS26B）、VPS29、VPS35、SNX1、およびSNX2からなるレトロマー複合体の構成要素。,
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