G enkiLife

2MEA: Shank 2 Y ¥R ) & O—FI)Linis
A2 045 &FHS: APRab17852

FRERDH
e
e D9 ¥R S 0—F Ik
BE SEE
R WB,IHC
RIS Eb Tyb RUZ
1 IEHIR
{E8H HKEIE
TAI) 34T I9G
syn—-ik RUsBa—FIL
e BRI
RE Tmg/ml
. 7Ua—bL. 200CTRIFL T ESW (12 7 BBER) . RE/REY A 7L EBTF T ES
(AN
i KR
NyT7— 50% &) E0—I, 0.5%{RER /"9 &, 0.02% #i% 1 TBHER N 8% PBS i,
S TI4 =T 1 —FEH
F5H
FIREE WB 1:500-1:2000,IHC 1:50-1:300
SFE 135kDa
niR15HR
BEFE SHANK?
e SHANK2; CORTBP1; KIAA1022; SH3 and multiple ankyrin repeat domains protein 2; Shank?;
n

Cortactin-binding protein 1; CortBP1; Proline-rich synapse-associated protein 1

B{zFID 22941.0

SwissProt ID Q9UPX8
wER S E b SHANK2 HSEOEREARTF RIc L THER S h =, 73 /BRESHE: 331-380
5=

COEIGTIE. BEMY TTRAOV T TREBEICE T FBERE L THEET 20RO H S+ TR A /8 E Shank 7 7 =

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

J—DAVN—THBR VI BEI—RLTWET, Shank 2V /U EBR, 7oF U U E—NEeST4A /) BREEEERO -
ODOEHDORASVESH3 RAS VEBATOET, COT7 I —AUN—(E PDZ RAL Y 2LEAYIFV SH3 RAL VEEGR
TFROAVEVYRES., BEOFRECEF—T7EZATNET, Shank BIZF TR SNEEBIRNRA 754 Y U J &, BAS
K UFIZHADRD > F T REBEICH T % Shank DD FigiE L Shank BEIERS Y /I BOARY MLESINIT B AHZXLELT
NRENTUEY, a—FShTWRE VNV BEORRR, BREANRY b LEEORZMLBEL TLSTMAHYFT, B
RRTS4 20T, BROESENNI TV bbb LES, [RefSeqigfit. 2014 F 2 B]. KBREEMOTA Y 7+ — LA
WEET 54 5T, RAALVPDZ RAA V&, GRID2, PLCB3, CFTR, & & U SLCIA3 & DBEE/ERICKETY, . #AZNMDA
BELOKBESLE S VBSRHRREOV T TRAEBOSBRLE T I FUR-AOHBEIEEEEEGT 2BELY S 720V F
TREEE PSD) ANT X T -2V RUBTH D LBOIET, BHRSSER /M & ¥+ T RIZEEORBIEN S & CHEERABSIL
CHNTREIER-TARMAH S, FUMESHANK 77 S U—ISBLET, BT DO PDZ (DHR) RAA VESAHET. 4
M1 DO SAM (BRE7ZLI 7EF—7) A V58 FT. MBRNSEARE. BEAEBOY +T7RAEEE, Y71=y
N:.CCTN/a &% F> SH3 KA1 >, DLGAP1/GKAP, & a-J ha My ZEKT EBEEALET. DLGA/PSD-95 &
DLGAP1/GKAP & DEEIRND—EBTY, GRID2, SLCIA3, CFTR, KU PLCB3 LHEEMFAL Y. DBNL LHEBEMEALEY (XEI
Mic&L %) . DNM2 L1EEMERAL 9. BAIAP2 LHHEIEAL Y. A8REM 71V 7+ — LB, ERMERABICEELET
(RVREEBLRL) , ,

HRAE
FHERI, RRE IR T IURE T AT 8 —

EfHT—4

RAW 264.7 JK HepG2 COLO 205 RAW 264.7

RAW?264.7, Jurkat, HepG2, BLUCOLOMEND T 14— b % SHANK2 k& BB
=10 24y 70y MBIRLE, AL—YEARRTFRTTOvF VIS TINS,
SHANK2 - = |w ‘ - 130

-95
-72

-~ 55
KD)

D) SHANK2 $ifR&(FRL 7= HT-29 0B O 7V IR 4 > 70y M,

170-

130, @ SHANK2

95-
72-

55-

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

RAWZE4. T

138"

Shank 2 RV & O—F LR ZE AL = RAW264.7 B0 = X2 > T 0y MERT

Shank 2

Web: https://japan.enkilife.com  E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



	
	製品名: Shank 2ウサギポリクローナル抗体
	カタログ番号: APRab17852
	概要
	説明
	宿主
	応用
	反応性
	標識
	修飾

	応用
	抗原情報
	背景
	この遺伝子は、興奮性シナプスのシナプス後密度において分子骨格として機能する可能性のあるシナプスタンパク質Shankファミリーのメンバーであるタンパク質をコードしています。Shankタンパク質は、アンキリンリピートを含むタンパク質間相互作用のための複数のドメインとSH3ドメインを含んでいます。このファミリーメンバーは、PDZドメイン、コルタクチンSH3ドメイン結合ペプチドのコンセンサス配列、および不稔性αモチーフを含んでいます。Shank遺伝子で実証された選択的スプライシングは、成人および発達期の脳のシナプス後密度におけるShankの分子構造とShank相互作用タンパク質のスペクトルを制御するメカニズムとして示唆されています。コードされているタンパク質の変異は、自閉症スペクトラム障害の感受性と関連している可能性があります。選択的スプライシングは、複数の転写産物バリアントをもたらします。 [RefSeq 提供、2014 年 2 月]、代替製品:追加のアイソフォームが存在するようです、ドメイン:PDZ ドメインは、GRID2、PLCB3、CFTR、および SLC9A3 との相互作用に必要です。、機能:NMDA 型および代謝型グルタミン酸受容体などのシナプス後膜の受容体とアクチンベースの細胞骨格を相互接続する興奮性シナプスのシナプス後密度 (PSD) 内のアダプタータンパク質であると思われます。樹状突起スパインとシナプス接合部の構造的および機能的組織化において役割を果たす可能性がある。,類似性:SHANKファミリーに属します。,類似性:1つのPDZ（DHR）ドメインを含みます。,類似性:1つのSAM（無菌アルファモチーフ）ドメインを含みます。,細胞内局在:細胞質、神経細胞のシナプス後密度。,サブユニット:CCTN/コルタクチンSH3ドメイン、DLGAP1/GKAP、およびα-ラトロトキシン受容体1と相互作用します。DLG4/PSD-95およびDLGAP1/GKAPとの複合体の一部です。GRID2、SLC9A3、CFTR、およびPLCB3と相互作用します。DBNLと相互作用します（類似性による）。DNM2と相互作用します。BAIAP2と相互作用します。,組織特異性:アイソフォームEは、上皮性結腸細胞に存在します（タンパク質レベル）。,
	研究分野
	神経科学; 神経伝達; 細胞内シグナル伝達; アダプター
	画像データ
	

	RAW264.7、Jurkat、HepG2、およびCOLO細胞のライセートをSHANK2抗体を用いてウェスタンブロット解析した。右レーンは合成ペプチドでブロッキングされている。
	

	SHANK2 抗体を使用した HT-29 細胞の溶解物のウエスタンブロット分析。
	

	Shank 2ポリクローナル抗体を用いたRAW264.7細胞のウェスタンブロット解析

