G enkiLife

WA SETMAR o4 ¥R & O0—F s
H42 045 ES: APRab17779

HRERO &
e
FHER JYERY S O—FILFUER
BE SEFE
SR IHC,ICC/IF,ELISA
RIGE Eb Tybh. TR
1= IEHIR
4] REIE
TAI)R4T IgG
VARV RUso—+iL
i N
_E Tmg/ml
. 7Ua—bL. 200CTRIFL T ESW (12 7 BBER) . RE/REY A 7L EBTF T ES
0,
§aix KR
NYyTp— 50% ) to—I, 0.5% {RER >/ E, 0.02% 2 1 TBERI N #5¢ PBS K.
S TI4 =T 1 —FEH
F5H
BIREE IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:50-1:200,ELISA 1:20000-1:40000
SFE
niR15HR
BaFE SETMAR
e SETMAR; Histone-lysine N-methyltransferase SETMAR; SET domain and mariner transposase
g fusion gene-containing protein; HsMar1; Metnase
B(=FID 6419.0
SwissProt ID Q53H47
RER FUiEE £ b SETMAR BSROERHARTF RIS L TIEREh =, AAZEE: 350-400

COBEFE. NRGEAM-USYNAFLINIVRAT 2 T—ERAM DV E CKRIGR Y FT— IV RARY—E RAA VEBTRE

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

BRI BEI—-RLTULEY, a— REh=42 /Y BE DNA (ZEE L. IHEEXKRES L ZAHEIEHEE R & © DNA IBEEHE
ZYELEYS, COR VY BOSET RAAVEDE, ERMVHIDUS Y 4BLV36 £ BENICAFIMLLES., COBGF
&, BARCOAMEEGT L LTHEEL, BOENET) F—F IV AR —E ALV ERWNTOET, BIRNRAT IV 05
Z&Y., EHOESN) 7Y MEREhET, [RefSeqiRft. 20138 1 BIMESEM: S- 77/ Y-l AFAZY + EX VLY
OV =S TTIYL-L-REVATFAY + EXRYNEG)-AFL-L-USY, KAV TYF— 52 ZKRF—+ Hsmarl 48l
DNAZEBEENLF T, TEMEMUO 610 BEONBEICTANT X VBERETE B TANT X VBEENFET 5. bV AR
H—BEM A0, HEE EXNYH3® [Lys-4] & [lys-36] EAFIMUTRERA RN AFILINSIVRAT2T5—F, Thblk
IEY 12T 4 VI ESEHUOEHOBENL I THD, BT H3O [Lys-36] OP AFILERNT S, DNAICEST 2, A
AXRHBEEBECESL TO3TENG Y ET, 207 F— IV ARY —CEREIEREICOAFEL. 40007 ~5800 5
FRIIC, BEFEO SETEGTFOTRIS IV AR UAEASh, LIATEIET — REFITH o =2 OLF:zIST oy v Esh, #il iy
AV bOVIERE SR EBICHBELE Lz, FBUME1 DORZ NSET RAS VEEAET, FBUMET1 DOTL SET RA( VEEBHFE
¥, JBUMET DO SET KA VERHET, BUECKREEI Y avVICEEL, UF— b SV ARY—ET7I)—CBLE
T, SBUMENRFEI Y aVICEEL, EXANVUDVAFLINI VAT 5—ET 73V —CBLET. AEREMACEEREL
THY. IBBRLIPETHRENRLB . BEHTHRENRLENTT, ,

R E

)oY ONE

EfRT—4%
: NT7 4 VEEE NERIROEZEMEED. 1. k% 1:200 2HBRL - (4°CT—
) . 2. FURESELIC(E Tris-EDTA, pH9.0 2L 1=, 3. ZiR¥uik%E 1:200 (ZFHR
L= (=R, 459) .

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



	
	製品名: SETMARウサギポリクローナル抗体
	カタログ番号: APRab17779
	概要
	説明
	宿主
	応用
	反応性
	標識
	修飾

	応用
	抗原情報
	背景
	この遺伝子は、N末端ヒストン-リジンNメチルトランスフェラーゼドメインとC末端マリナートランスポザーゼドメインを含む融合タンパク質をコードしています。コードされたタンパク質はDNAに結合し、非相同末端結合や二本鎖切断修復などのDNA修復活性に作用します。このタンパク質のSETドメイン部分は、ヒストンH3のリジン4および36を特異的にメチル化します。この遺伝子は、類人猿にのみ融合遺伝子として存在し、他の生物はマリナートランスポザーゼドメインを欠いています。選択的スプライシングにより、複数の転写バリアントが生成されます。[RefSeq提供、2013年1月],触媒活性：S-アデノシル-L-メチオニン + ヒストンL-リジン = S-アデノシル-L-ホモシステイン + ヒストンN(6)-メチル-L-リジン。,ドメイン：マリナートランスポザーゼHsmar1領域はDNA結合を媒介します。活性部位の610番目の位置にアスパラギン酸残基ではなくアスパラギン酸残基が存在するため、トランスポザーゼ活性は持たない。,機能：ヒストンH3の「Lys-4」と「Lys-36」をメチル化するヒストンメチルトランスフェラーゼ。これらはエピジェネティック転写活性化のための特異的タグである。特にH3の「Lys-36」のジメチル化を媒介する。DNAに結合する。非相同末端結合修復に関与している可能性があります。,その他:マリナートランスポザーゼ領域は霊長類にのみ存在し、4000万～5800万年前に、既存のSET遺伝子の下流にトランスポゾンが挿入され、以前は非コード配列であったものが新たにエクソン化され、新しいイントロンが作成された後に出現しました。,類似性:1つのポストSETドメインを含みます。,類似性:1つのプレSETドメインを含みます。,類似性:1つのSETドメインを含みます。,類似性:C末端セクションに存在し、マリナートランスポザーゼファミリーに属します。,類似性:N末端セクションに存在し、ヒストンリジンメチルトランスフェラーゼファミリーに属します。,組織特異性:広く発現しており、胎盤と卵巣で発現が最も高く、骨格筋で発現が最も低いです。,
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	パラフィン包埋ヒト扁桃腺の免疫組織化学分析。1、抗体を1:200に希釈した（4℃で一晩）。2、抗原賦活化にはTris-EDTA、pH9.0を使用した。3、二次抗体を1:200に希釈した（室温、45分）。

