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	応用
	抗原情報
	背景
	プロテアソーム 26S サブユニット、ATPase 3 (PSMC3) ホモサピエンス 26S プロテアソームは、2 つの複合体、20S コア、および 19S レギュレーターから構成される、高度に秩序だった構造を持つ多触媒プロテアーゼ複合体です。20S コアは、28 個の異なるサブユニットからなる 4 つのリングで構成されます。2 つのリングは 7 個のアルファサブユニットから構成され、残りの 2 つのリングは 7 個のベータサブユニットから構成されます。19S レギュレーターは、6 個の ATPase サブユニットと 2 個の非 ATPase サブユニットを含むベースと、最大 10 個の非 ATPase サブユニットを含むリッドから構成されます。プロテアソームは真核細胞全体に高濃度で分布しており、リソソームを介さない経路で、ATP/ユビキチン依存性のプロセスによりペプチドを切断します。改変型プロテアソームである免疫プロテアソームの重要な機能は、クラスI MHCペプチドの処理です。この遺伝子は、シャペロン様活性を有するトリプルAファミリーATPaseのメンバーであるATPaseサブユニットの1つをコードしています。このサブユニットはPSMC2と結合能を競合する可能性があります。26Sプロテアーゼは、ユビキチン化されたタンパク質のATP依存性分解に関与しています。調節複合体（ATPase複合体）は、26S複合体にATP依存性と基質特異性を付与します（類似性による）。HIV-1感染の場合、Tatを介した転写活性化を抑制します。,PTM：MEKK1を介した刺激に応答してUBE2IによってSUMO化されます。,類似性：AAA ATPaseファミリーに属します。,サブユニット：関連ファミリーメンバーとヘテロ二量体を形成する可能性があります。PAAF1と相互作用します。HIV-1 Tatと相互作用します。,
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	PRS6A抗体を用いたK562細胞およびHT-29細胞のライセートのウェスタンブロット解析。右レーンは合成ペプチドでブロッキングされている。
	

	PRS6A 抗体を使用した HT-29 細胞の溶解物のウエスタンブロット分析。

