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	製品名: NBPF1/9/10/12/14/15/16/20 ウサギポリクローナル抗体
	カタログ番号: APRab14424
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	応用
	抗原情報
	背景
	この遺伝子は、神経芽腫ブレイクポイントファミリー（NBPF）のメンバーであり、主にヒト1番染色体上の分節重複に位置する、最近重複した数十の遺伝子で構成されています。この遺伝子ファミリーは、ヒト系統内で最も大きく拡大し、霊長類全般にも、より小規模ながら拡大しています。この遺伝子ファミリーのメンバーは、DUF1220タンパク質ドメインのタンデム反復コピーを特徴とします。ほとんどのDUF1220ドメインが位置するヒト染色体領域1q21.1における遺伝子コピー数変異は、小頭症、大頭症、自閉症、統合失調症、精神遅滞、先天性心疾患、神経芽腫、先天性腎・尿路異常など、多くの発達性疾患および神経遺伝性疾患に関連していることが示唆されています。一部の遺伝子ファミリーメンバーの発現変化は、いくつかの種類の癌と関連しています。その他: 染色体1のp36、p12、q21領域にクラスター化されたNBPF遺伝子の多数のコピーの1つによってコードされています。,類似性: NBPFファミリーに属します。,類似性: 10個のNBPFドメインを含みます。,類似性: 2個のNBPFドメインを含みます。,類似性: 3個のNBPFドメインを含みます。,類似性: 6個のNBPFドメインを含みます。,類似性: 7個のNBPFドメインを含みます。,類似性: 8個のNBPFドメインを含みます。,組織特異性: 神経芽細胞腫細胞株で発現します。,組織特異性: 脊髄で発現します。,組織特異性: 脾臓と胎児肝臓で発現します。,組織特異性: 乳腺で発現します。,組織特異性: より高頻度に普遍的に発現します。乳房および肝臓で発現が観察される。神経芽腫細胞株でも発現する。,組織特異性：広く発現する。弱い発現を示す唯一の組織は腎臓である。,
	研究分野
	-
	画像データ
	

	NBPF1/9/10/12/14/15/16/20抗体を用いた、293細胞、HepG2細胞、Jurkat細胞、およびCOLO細胞のライセートのウェスタンブロット解析。右レーンは合成ペプチドでブロッキングされている。
	

	NBPF1/9/10/12/14/15/16/20 抗体を使用した HT-29 細胞の溶解物のウエスタンブロット分析。
	

	NBPF1/9/10/12/14/15/16/20ポリクローナル抗体を用いた様々な細胞のウェスタンブロット解析

