cnkilLife

M JAB1 o9 XRYH O—FILiRiE
74 045 HS: APRab12809

RRER D H
e
FHER JYERY S O—FILFUER
BE SEFE
SR WB,IHC,ICC/IF,ELISA
RIS Ebh. ¥UR
1= IEHIR
4] REIE
TAI)R4T IgG
VARV RUso—+iL
i N
RE Tmg/ml
. 7Ua—bL. 200CTRIFL T ESW (12 7 BBER) . RE/REY A 7L EBTF T ES
(AN
§aix K&
Ny T7— 50% 4 1) ta—Ib, 0.5% &R VR0 E, 0.02% F4 1 THEEI N £23¢ PBS K.
LS T4 =T 4 —FEH
F5H
BIREE WB 1:500-1:2000,IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:50-1:200,ELISA 1:5000-1:10000
RFE 38kDa
R
BaFE COPS5
e COPS5; CSN5; JAB1; COP9 signalosome complex subunit 5; SGN5; Signalosome subunit 5;
g Jun activation domain-binding protein 1
B(=FID 10987.0
SwissProt ID Q92905
RER FUMiEE £ b COPS5 BRDEMARTF NIz L TEREh =, 73 /BEH: 161-210
=

COBGFICE>TaA—RENBE2 VRV ER, EHOY VT HIVGERKRICHOWTEERRFHRETF L L THEET 2EEICRESAE

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

BN BEERTHD COPIV T FRY—LD8ODYTI=y hDSED 1DTY, COPI ¥ ¥ F 0y —LDIEEL AL, 26S
TATTY — LD 19S FHERIFOREIE £ HEEITEBIIL TLET, COPI Y& FOy —Alk, SCFRE3AEXFV Y AH—+¥ LBEIER
L. BBAEFFU)A—COEDFHHHERTE L THEET B ENRERTOET, CORVAVER, Y40 ) U EREFEE+FT—ERE
=3I CDKN1B/p27Kip1 OHRICEEST 2 S L BE S TULET, T JUN/API EEEFOREEEZBHS 7/ FR—4—¢&
LTHHDNTIET, [RefSeqigfit, 2008 7 Bl MEF: —MEBA 4>, ,RASY: JAIMMEF—7J(&, CSNEEHKDOTOT
7—EiEEICETHY . TOER. cullin DR T 1 MEARRZ Y ET., ChFEEROMBEROEERKLFT, Mt IER
BT O APRET O RIZES Y 3EEATHS COPI &7+ 0y —LEEH (CSN) OBFS TAF7—EHT1Zy kT
3. CSN AR, SCFRE3 UAH—PESERDAY VYT 1=y MORRT 1 MLZEM L. SCF. CSA. DDB2 % & 0 SCF B4E&
Ao Ubl U A—tEFMERTSESH LT, AEFF Y (Ubl) GERBOEELGHHEFTY. BEREFL. 8L K2 LV
PKD F+—+ & OBSEZE /L T, p53/TP53. c-jun/JUN, lkappaBalpha/NFKBIA, ITPK1, ICSBP 0 VEKIcHRESL TWET,
CSN {R7FED TP53 B LT JUN 0 ) VERKIE, FhEFNh Ubl Y AT AICKZHDMBERBES LFHEL T, HAKICHNT, CSNIE
HE 5 < Cullin A > Nedd8 DIJETE RN SftHPO L L THBES %, LHL. CSNISEHRBESICE A4 07077 —EiFHEA
(. CSNEAKOMOY Ty NERBEL T2, CSNESRIC&> THEIEh 22804 v/ BLEEEEIERL. BAKICH
FT2EBREBEZE->TWBZ EAERSA TN S, F0Ofth: CSNESIRE. Lys-63 BRI EFF o hIcBESL TS, LA
LaAD, CoFEMEI7 CSNESATIEA <. BRISCIESIAD BRCC3/BRCC6 BRAERIC & » TN SH P, JEME: RTF
F—EM67TAT 73U —IC8F S, CSNSHT T 73—, FRUMET DD MPN (JAB/Mov34) A V&L, Y71y
N:COPS1/GPS1, COPS2, COPS3, COPS4, COPS5, COP6, COPS7 (COPS7A %7=(& COPS7B), &1 COPS8 Avi>7% % CSN#E
BROBRER, HEARRTIL, COPS1, COPS2, COPS4, COPS6. & & Ut COPS7 (COPS7A 7% COPS7B) & EIfAEE(ERAT %
tEz2zbhnd., CSNEEAKRGTBRSCEEKREEBEERT 2. BER L L THIEFEET
%, TP53, MIF, JUN, UCHL1, NCOA1, HIF1A, CDKN1B, BCL3, GFER, PGR, LHCGR, SMAD4, SMAD7. ID1. ID3, ITGB
2. BELUTOP2A LHEE/EAT 5. RANBPI, Ran, DYRK1B, #&& U COPS5 m >4 B AKD—EB,

RO EF
BT —4
B COPSS5 Hifk% L\ = 293 44 £ U K562 BN T 1 £— b DY £ R4 T Oy MEH,
-117 BL—VREERRTFRTTOvEF I TENRTIND,
B B85
] |
--48
COPS5-- el == _ag
g --26
48
(kD)

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G cnkilife

(kD).l( 1 K62 293

1M7-
85-

(D)

17-
85-

JAB1 R4 O—F LR E B2 RO ™Y T A4 VT 0y MR

JAB1RY - A —F IR ER\= K562 ABIBD Y £ 24 > 7 0y MEF

N774 0E1BE MEROREEGEUF DT, 1. HilkZ 1100 (LHBRL = (4°, —
i) . 2. BESiEEDTA (pH8.0) AL THIREIELL =. 3. TikHfA% 1:200
[ZHBRLE (FR. 309) .

N774 0E1IBE MEROREEGEUF DT, 1. HilkZ 1100 (LHRL = (4°, —
i) . 2. BESiEEDTA (pH8.0) AL THREIELL 2. 3. TikHifA% 1:200
IT&BRLE (ER. 309) .

NR77 4 VEIBE MNBEROBRBAENZEDT. 1. JUKE 11100 CHFRL = (4°, —
%) . 2. BEEREDTA (pH8.0) %#{FAL TH/EEFEHL L =, 3. XK %E 1:200
ISHERLE (R, 309) .

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



cnkilLife

Web: https://japan.enkilife.com

E-mail: order@enkilife.com

techsupport@enkilife.com



	
	製品名: JAB1ウサギポリクローナル抗体
	カタログ番号: APRab12809
	概要
	説明
	宿主
	応用
	反応性
	標識
	修飾

	応用
	抗原情報
	背景
	この遺伝子によってコードされるタンパク質は、複数のシグナル伝達経路において重要な調節因子として機能する高度に保存されたタンパク質複合体であるCOP9シグナロソームの8つのサブユニットのうちの1つです。COP9シグナロソームの構造と機能は、26Sプロテアソームの19S調節粒子の構造と機能に類似しています。COP9シグナロソームは、SCF型E3ユビキチンリガーゼと相互作用し、E3ユビキチンリガーゼの正の調節因子として機能することが示されています。このタンパク質は、サイクリン依存性キナーゼ阻害剤CDKN1B/p27Kip1の分解に関与することが報告されています。また、JUN/AP1転写因子の特異性を高めるコアクチベーターとしても知られています。[RefSeq提供、2008年7月],補因子：二価金属イオン。,ドメイン：JAMMモチーフは、CSN複合体のプロテアーゼ活性に必須であり、その結果、cullinの脱ネディル化が起こります。これは複合体の触媒中心を構成します。,機能:さまざまな細胞プロセスや発生プロセスに関与する複合体である COP9 シグナロソーム複合体 (CSN) のおそらくプロテアーゼサブユニットです。CSN 複合体は、SCF 型 E3 リガーゼ複合体のカリンサブユニットの脱ネディル化を仲介し、SCF、CSA、DDB2 などの SCF 型複合体の Ubl リガーゼ活性を低下させることで、ユビキチン (Ubl) 結合経路の重要な制御因子です。複合体はまた、おそらく CK2 および PKD キナーゼとの関連を介して、p53/TP53、c-jun/JUN、IkappaBalpha/NFKBIA、ITPK1、ICSBP のリン酸化にも関与しています。CSN 依存性の TP53 および JUN のリン酸化は、それぞれ Ubl システムによる分解を促進および保護します。複合体において、CSNはおそらくCullinからNedd8の切断を媒介する触媒中心として機能する。しかし、CSN複合体自身にはメタロプロテアーゼ活性はなく、CSN複合体の他のサブユニットを必要とする。CSN複合体によって制御される多数のタンパク質と直接相互作用し、複合体における重要な役割を担っていることが確認されている。,その他：CSN複合体は、Lys-63特異的な脱ユビキチン化に関与している。しかしながら、この活性はコアCSN複合体ではなく、BRISC複合体のBRCC3/BRCC36構成要素によって媒介される。,類似性：ペプチダーゼM67Aファミリーに属する。 CSN5サブファミリー。,類似性:1つのMPN (JAB/Mov34)ドメインを含む。,サブユニット:COPS1/GPS1、COPS2、COPS3、COPS4、COPS5、COP6、COPS7 (COPS7AまたはCOPS7B)、およびCOPS8からなるCSN複合体の構成要素。複合体内では、COPS1、COPS2、COPS4、COPS6、およびCOPS7 (COPS7AまたはCOPS7B)と直接相互作用すると考えられる。CSN複合体はBRISC複合体と相互作用する。単量体としても存在する。TP53、MIF、JUN、UCHL1、NCOA1、HIF1A、CDKN1B、BCL3、GFER、PGR、LHCGR、SMAD4、SMAD7、ID1、ID3、ITGB2、およびTOP2Aと相互作用する。 RANBP9、Ran、DYRK1B、および COPS5 からなる複合体の一部。
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	COPS5抗体を用いた293細胞およびK562細胞のライセートのウェスタンブロット解析。右レーンは合成ペプチドでブロッキングされている。
	

	JAB1ポリクローナル抗体を用いた様々な細胞のウェスタンブロット解析
	

	JAB1ポリクローナル抗体を用いたK562細胞のウェスタンブロット解析
	

	パラフィン包埋ヒト精巣の免疫組織化学分析。1、抗体を1:100に希釈した（4°、一晩）。2、高圧高温EDTA（pH8.0）を使用して抗原賦活化した。3、二次抗体を1:200に希釈した（室温、30分）。
	

	パラフィン包埋ヒト精巣の免疫組織化学分析。1、抗体を1:100に希釈した（4°、一晩）。2、高圧高温EDTA（pH8.0）を使用して抗原賦活化した。3、二次抗体を1:200に希釈した（室温、30分）。
	

	パラフィン包埋ヒト精巣の免疫組織化学分析。1、抗体を1:100に希釈した（4°、一晩）。2、高圧高温EDTA（pH8.0）を使用して抗原賦活化した。3、二次抗体を1:200に希釈した（室温、30分）。

