G enkiLife

BWRAE: EX MY H2A DY XRY S O—F i
$4 045 H=S: APRab12055

ARERO H
e
Bl YHERY S O—F LR
BE SEFE
Iz WB,IHC,ICC/IF,ELISA
Rt Bk, YR, Sy b
= E| =251
231 KIEIE
TAI) B34S IgG
sa—-rt AR O—FIL
AoRg TR
RE Tmg/ml
. 7Ua—hrL, 20CTIREL TLEESW (12 7BER) . RE/RBY A VL ERETTLES
0y,
Ly Pl
Ny T 77— 50% 7V ta—JL, 0.5%{FELR /B, 0.02% 52 1 TBHEEI N 22T PBS &,
B T4 T4 — KR
SH
FEIRE=E WB 1:500-1:2000,IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:50-1:200,ELISA 1:10000-1:20000
NF=E 15kDa
iR ER
B{EFE HISTTH2AG
Iz HISTIH2AG; H2AFP; HIST1H2AI, H2AFC, HIST1H2AK; H2AFD; HIST1H2AL, H2AFI;
B
i HISTTH2AM; H2AFN; Histone H2A type 1; H2A.1; Histone H2A/p
B=zFID 8329/8330/8332/8336/8969
SwissProt ID POC0S8
RiER E hMER b HA OREREEN SELNEEHRTF K, 20-50
Be

ERNVIE, EREYORBRBEDOX VLTV —LIBEEHESERANAZ R Y NRIVETT, 4>20aF7EAXA MY

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

(H2A, H2B, H3, H4) RZhETI 2D FTOEFE > T\EBHREFMKL. TOREEICL 146 bp ® DNANR Y LAY —LEFFH
2B RLERATEEMOTOEYS, UVA—ER MY THBHI &, X2 LAY—LRBDO!) ~h—DNA HEEERL, Y O<FY
EERBECEET AIREIEREZLET. COBGFRIVMAVERET. EXNVH2AAD 72 ) —ICBT 2ERKFEER b
EO—FLTOWFY., COBGRFOGBEENER) ARRERE, Kb Y CENEERFE2HET, CDERTFE. REK 6p22-
P13 DINERER M UBIEFY AR —ITTHEL 9. [RefSeqigfit, 201558 B]. #aE: XU LAY —LDITHERER. X7V
LAY —LIZDNAZBHAHR, Y OXFUICERET DL T, DNALEEEELE L THEL § 24IEHE~D DNA D77 £ X EHIBRL
¥, T, R NUEIESHE. DNAEE. DNABER, SLUCRBARORERECSNTHONAREZRLZLET. DNAD
TO AR, EX MY OEMBLREREENH (EXA M Ya—RELFERET) EXV LAY —LVETIVTICE-> THIIShE
T, BESH: N-ZEFILEUVEDE/7AY MEYS PubMed:16457589,PTM: H LY o LRNESZEERIRD Arg-4 THiA 3
JHENRES, PTM: RINGT & T RNF2/RING2 HEEIRIZ &S Lys-120 DE/ AEFFUHX. TEY 22T« v ¥ BESIHEH O
EOOFENGE 2 2S5, BRFEO X REHRREHUCBELES. Chik 1 VT U T a0 v Sshiz XRBAREML L
TV L XEERRNEHYOEAOMRCES L TOEY, IEFFUbshiz H2A R, REEXREERI O FVICEEICHFE
LET, HRADIEFF UL, EX MY H3 D [Lys-27] A*FIOTRTHEABEL . RNF2/RING2 (2 &3 Lys-120 DE/ E
FFUMBEIMEIC L > THEES L, DNABEICESL T2 TEMAH YT, DNA ZAREHT (DSB) &, E2UA—+
UBE2N, E3 ') #i—+ RNF8, RNF168 2k > TAEFFUEMD [Lys-63] EEENL TAEFF L Sh. DNABESRHA~DIEE
AVRGBEOY Y N— AV MOFEShFET, T/ IEFF UL BHBEIEFEUOD [Lys-63] EEIEFFUHUEERD AN
Y hTF, PTM: Ser-2 0 ) VEHUEBRDHFICBEShES., RPS6KA5/MSKT (Z& B Ser-2 0 ) » ERIL (35 % BIEHIFI T
%, H3 7t F Ik, RPS6KAS/MSKT =& % Ser-2 M) VERLERES %, ,PTM: PRDM1/PRMT5 #EEKIC & % Arg-4 OXIFR
UAFIAIE, EEARERE SR TEELREZRLTARMENSH S, PTM: 4 O FUESRE, BADEHIC Thr-121 20 ¥
Bibsha, Bt EXN U HAT 7S =BT 3, HT1=y b XHLAY —LE, H2A, H2B, H3, H4DFhZh 2
PDFESCER N \BURTHY, 1 DD H3-HAATOMERE 2 DD H2A-H2B AT O ZEIKICA#HIITH N B, \BIKE, 4
147 bp ® DNA 28HIAE, |

A7 E
2EMTIYTFIMN—TX;

EiRT— 4

T e RS T 4 vElBe MPERABORRABERE, 1. EX MY HARY S O—F LK

L R , S B 1200 HIR (4°C. —BR) . 2.V IVERT MU DL (pH6.0) RO THRAEEL (
>98°C, 20%)) %177, 3. TRIA%E 1:200 (2HEIR (R, 309) . *AT+4 72
Y b= LTTRAOH E B =,

Negative Control

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



®
G enkilife

RZ7T 1 VEIEY ) AFEEORRAESNFRE, 1. EX MY HARY & O—F LK
% 1:200 (SFHIR (4°C. — %) . 2.V IVEF MU DL (pH 6.0) A THAEEN (
>98°C. 209)) %#f7-7=. 3. TiRfifR%E 1:200 (ZFHR (FR. 309) . *AT«1 73
v hao—E L TTRYURO R ERV-,

EX MY H2ARY S O—F A% FERALE Hela @80 c R4 Y 70y ", =
JRIRIE 1:20000 (EREhE L 1=,

NZ7 4 VEIRE MAIBEOREEEHFSIT. UK 1:100 (CHR=h 1

Web: https://japan.enkilife.com  E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



	
	製品名: ヒストンH2Aウサギポリクローナル抗体
	カタログ番号: APRab12055
	概要
	説明
	宿主
	応用
	反応性
	標識
	修飾

	応用
	抗原情報
	背景
	ヒストンは、真核生物の染色体繊維のヌクレオソーム構造を担う基本的な核タンパク質です。4つのコアヒストン（H2A、H2B、H3、H4）はそれぞれ2分子ずつ集まって八量体を形成し、その周囲に約146 bpのDNAがヌクレオソームと呼ばれる繰り返し単位で巻き付いています。リンカーヒストンであるH1は、ヌクレオソーム間のリンカーDNAと相互作用し、クロマチンを高次構造に凝縮する役割を果たします。この遺伝子はイントロンを含まず、ヒストンH2Aファミリーに属する複製依存性ヒストンをコードしています。この遺伝子の転写産物はポリA末端を欠き、代わりに回文終結配列を含みます。この遺伝子は、染色体6p22-p21.3の小さなヒストン遺伝子クラスターに存在します。[RefSeq提供、2015年8月]、機能：ヌクレオソームのコア構成要素。ヌクレオソームはDNAを包み込み、クロマチンに圧縮することで、DNAを鋳型として必要とする細胞機構へのDNAのアクセスを制限します。そのため、ヒストンは転写調節、DNA修復、DNA複製、および染色体の安定性において中心的な役割を果たします。DNAのアクセス性は、ヒストンの複雑な翻訳後修飾（ヒストンコードとも呼ばれます）とヌクレオソームリモデリングによって制御されます。,質量分析：N-アセチルセリンとのモノアイソトピック PubMed:16457589,PTM：カルシウム流入時に顆粒球のArg-4で脱イミノ化されます。,PTM：RING1およびRNF2/RING2複合体によるLys-120のモノユビキチン化は、エピジェネティックな転写抑制のための特異的なタグを付与し、雌哺乳類のX染色体不活性化に関与します。これは、インプリンティングされたX染色体不活性化とランダムなX染色体不活性化の両方の開始に関与しています。ユビキチン化されたH2Aは、不活性X染色体クロマチンに豊富に存在します。H2Aのユビキチン化は、ヒストンH3の「Lys-27」メチル化の下流で機能します。RNF2/RING2によるLys-120のモノユビキチン化も紫外線によって誘導され、DNA修復に関与している可能性があります。DNA二本鎖切断（DSB）後、E2リガーゼUBE2N、E3リガーゼRNF8、RNF168によってユビキチン基の「Lys-63」結合を介してユビキチン化され、DNA損傷部位への修復タンパク質のリクルートメントが誘導されます。モノユビキチン化と電離放射線誘導性の「Lys-63」結合ユビキチン化は異なるイベントです。,PTM：Ser-2のリン酸化は有糸分裂中に促進されます。 RPS6KA5/MSK1によるSer-2のリン酸化は転写を直接抑制する。H3のアセチル化は、RPS6KA5/MSK1によるSer-2のリン酸化を阻害する。,PTM：PRDM1/PRMT5複合体によるArg-4の対称ジメチル化は、生殖細胞系譜において重要な役割を果たす可能性がある。,PTM：クロマチン結合型は、有糸分裂中にThr-121がリン酸化される。,類似性：ヒストンH2Aファミリーに属する。,サブユニット：ヌクレオソームは、H2A、H2B、H3、H4のそれぞれ2分子を含むヒストン八量体であり、1つのH3-H4ヘテロ四量体と2つのH2A-H2Bヘテロ二量体に組み立てられる。八量体は、約147 bpのDNAを包み込む。,
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	パラフィン包埋ヒト子宮組織の免疫組織化学染色。1. ヒストンH2Aポリクローナル抗体を1:200に希釈（4℃、一晩）。2. クエン酸ナトリウム（pH 6.0）を用いて抗体賦活化（>98℃、20分）を行った。3. 二次抗体を1:200に希釈（室温、30分）。ネガティブコントロールとして二次抗体のみを用いた。
	

	パラフィン包埋マウス肺組織の免疫組織化学染色。1. ヒストンH2Aポリクローナル抗体を1:200に希釈（4℃、一晩）。2. クエン酸ナトリウム（pH 6.0）を用いて抗体賦活化（>98℃、20分）を行った。3. 二次抗体を1:200に希釈（室温、30分）。ネガティブコントロールとして二次抗体のみを用いた。
	

	ヒストン H2A ポリクローナル抗体を使用した HeLa 細胞のウェスタン ブロット分析。二次抗体は 1:20000 に希釈されました。
	

	パラフィン包埋ヒト大腸癌の免疫組織化学分析、抗体は1:100に希釈された

