G enkiLife

WA HDAC4A oH xR Y Y O—F b
74 04 &S: APRab11947

RRER D H

=

L

BE

SR
RISt
1

{E8H
TA4VE4T
sn—-if
e

w_E

=

F5H

FIREE
pFE

nIRTEE

BzFE
Rl&
B{zFID
SwissProt ID
RER

A6
B5T

JHFRY S O—FILHR

Sc&E

WB,ELISA

El ITUR, TYh

E[=2544

REIE

I9G

RUSBO—FIL

RIR

Tmg/ml

7Ua—bL. 200CTRIFL T ESW (12 7 BBER) . RE/REY A 7L EBTF T ES
A%

KEE

50% 7 Uta—Il, 0.5% {FESR /80 E, 0.02% 5421 THEH N £5¢ PBS .

TI4 =T 4T

WB 1:500-1:2000,ELISA 1:10000-1:20000

119kDa

HDAC4

HDAC4; KIAA0288; Histone deacetylase 4; HD4

9759.0

P56524

miE& e b HDACA FIROEHAR T F RIS L TIER S, 73/ BREE: 598-647

EX M FEEHE. AERAE0ET. L TREBRCSOVTEELERHEREZLES, EXA N OTEFIML /BT EF I
REMEEETH S, BEERFODNANDT I RICHEES52FY, COBGRFICE>TI—RENZ2AVRTEE, EX MY

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

BR7 £ FIALEEE/acuc/apha 7 7 S ) —D Y SANICBLET, EX M VBT EFIMMEBEREEEZEL. 70E—42—(C&8 LK
CESEMFLET. COF /X B DNAICEEREET 20 TREC, BERT MEFR2CHE LU MEF2D 2/ L THEEL &
7. RbAp48 & KUWHDAC3 L £4 VX BiEAKERML THEERT2LE20hE T, [RefSeqiRfit. 2008 5 7 B MHE
t: EXRNYONE)-7EFIL) D VEREEIKDBL, M7 EFIMLER MY EERT B, |, KA Y BINIERS (&, %L 4
BREOEEEENT S, MEE: 27EX MY (H2A, H2B, H3, H4) O NKig) O VEREOBR 7 EFILERS, EX N ORT
TFIHE, TED T4 vV MHIOEHRE &Y, EEREHG. AREROEST. REBECSVWTEELRIZRLLTVS, £
A MUBRT7EFIEBERE. EXGSS VY BEGHROEREN L TERT %, MEF2A, MEF2C, MEF2D 74 & OFAABI > /N>
H—EFE OHEEEREZENL T, SROKRARCEST %, PTM: CaMK4 (2 &> T Ser-246, Ser-467. Ser-632 Al) VEsfbE=h 3,
14-3-3 L DHEEERICE. HOERED ) VBUABETH S, PTM:Lys-559 @ SUMO {4(x, E3 SUMO 4> /X4 B Ai—+
RANBP2 [k > TRiEEh, CaMK4 (&3 VERIKIC K> TIHE<h S, FBUMEE A MV BRTEFAUBRI 73 ) —CBLE
T. 2472497773 —, MEABEZEMABECHEFHELFT., HARODKICHD. HEOZICEBT L0 b, %
HDACA D HICB W TEELRREE R L TWB T EANTREIE T, ARE~OEIXE, 14-3-3>vyROV 42V BLE OF
BYEAICIKTEL . CaMK4 (2 & B Ser-246, Ser-467, &V Ser-632 M) VEKIZLSH D TT, ZBEE. %5 < SUMO LI
wELTWEY, Y721y MHDACT EABEMFRL Y BEUMEICEL D) . REZEMR. NXKimRA Y ENL TREZERER
¥ . MEF2C. AHRR, NR2C1 L#EEMEAT %, 14-3-3 Y v ROV A VAL EE ) VERKIFNICHEE/ERY 5., BTBD14B L1
BE{ERT % (SEEIC&2) . KDMSB LHBEIERT 2. AEMHSEN: THEN. |

AR D EF
B REBT7EFIA,
EfRT—4%
Heta  JK Heta Hela 484 & O Jurkat ZBHED 51 £ — b % HDACA A B\ TY z X470y b
HDACA -~ s - 117 BTLz. BL—Y@>ERARTFRTTRYFVTENTINS,
- = -85
- 48
- 34
- 26
-19
(kD)

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

= 1: 2000 FFRD HDACA R 4 O—F LR E B 84 REROY = X4V THY b
T

HELA 1: 2000 #8R?D HDAC4 R ) 7 O —F Lk z AL\ HELAFIBOY = X2 > 7 Ay b
- fEtT

{00 = HDAC4

Web: https://japan.enkilife.com  E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



	
	製品名: HDAC4ウサギポリクローナル抗体
	カタログ番号: APRab11947
	概要
	説明
	宿主
	応用
	反応性
	標識
	修飾

	応用
	抗原情報
	背景
	ヒストンは転写制御、細胞周期の進行、そして発生過程において重要な役割を果たします。ヒストンのアセチル化／脱アセチル化は染色体構造を変化させ、転写因子のDNAへのアクセスに影響を与えます。この遺伝子によってコードされるタンパク質は、ヒストン脱アセチル化酵素/acuc/aphaファミリーのクラスIIに属します。ヒストン脱アセチル化酵素活性を有し、プロモーターに結合した際に転写を抑制します。このタンパク質はDNAに直接結合するのではなく、転写因子MEF2CおよびMEF2Dを介して結合します。RbAp48およびHDAC3と多タンパク質複合体を形成して相互作用すると考えられます。 [RefSeq提供、2008年7月],触媒活性：ヒストンのN(6)-アセチルリジン残基を加水分解し、脱アセチル化ヒストンを生成する。,ドメイン：核外輸送配列は、核と細胞質間の輸送を媒介する。,機能：コアヒストン（H2A、H2B、H3、H4）のN末端リジン残基の脱アセチル化を担う。ヒストンの脱アセチル化は、エピジェネティック抑制の標識となり、転写調節、細胞周期の進行、発達過程において重要な役割を果たしている。ヒストン脱アセチル化酵素は、巨大な多タンパク質複合体の形成を介して作用する。MEF2A、MEF2C、MEF2Dなどの筋細胞エンハンサー因子との相互作用を介して、筋肉の成熟に関与する。,PTM：CaMK4によってSer-246、Ser-467、Ser-632がリン酸化される。 14-3-3との相互作用には、他の残基のリン酸化が必要である。,PTM:Lys-559のSUMO化は、E3 SUMOタンパク質リガーゼRANBP2によって促進され、CaMK4によるリン酸化によって阻害される。,類似性:ヒストン脱アセチル化酵素ファミリーに属します。タイプ2サブファミリー。,細胞内局在:核と細胞質の間を往復します。筋細胞の分化に伴い、筋管の核に蓄積することから、核HDAC4が筋分化において重要な役割を果たしていることが示唆されます。細胞質への輸送は、14-3-3シャペロンタンパク質との相互作用に依存し、CaMK4によるSer-246、Ser-467、およびSer-632のリン酸化によるものです。核局在は、おそらくSUMO化に依存しています。,サブユニット:HDAC7と相互作用します（類似性による）。ホモ二量体。 N末端ドメインを介してホモ二量体を形成する。MEF2C、AHRR、NR2C1と相互作用する。14-3-3シャペロンタンパク質とリン酸化依存的に相互作用する。BTBD14Bと相互作用する（類似性による）。KDM5Bと相互作用する。,組織特異性：普遍的。,
	研究分野
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	HeLa細胞およびJurkat細胞のライセートをHDAC4抗体を用いてウェスタンブロット解析した。右レーンは合成ペプチドでブロッキングされている。
	

	1：2000希釈のHDAC4ポリクローナル抗体を用いた様々な細胞のウェスタンブロット解析
	

	1：2000希釈のHDAC4ポリクローナル抗体を用いたHELA細胞のウェスタンブロット解析

