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	応用
	抗原情報
	背景
	補因子:サブユニットあたり2個のマグネシウムイオンを結合する。,酵素調節:SLBPと同時にヒストンmRNAの3'末端に結合できるが、SLBPの存在によりエキソヌクレアーゼ活性が阻害される。,機能:ヒストンmRNAの3'末端に結合し、おそらくは分解するRNAエキソヌクレアーゼであることから、複製後のヒストンmRNAの分解に重要な役割を果たしていると考えられる。また、in vitroでsiRNAの3'突出末端を分解できることから、RNA干渉(RNAi)の調節因子としての役割が示唆されている。5.8S rRNAの3'末端プロセシングに必要。,配列注意:Leuとして翻訳される。,類似性:エキソヌクレアーゼドメインを1つ含む。,類似性:SAPドメインを1つ含む。,サブユニット:複製依存性ヒストンpre-mRNAのステムループ構造に高親和性で結合する。ステムループ構造に存在する5'-ACCCA-3'配列を必要とする。他のmRNAにも結合できる。40Sおよび60Sリボソームサブユニット、ならびに80S組み立てリボソームに結合。また、5.8sリボソームRNAにも結合する。,補因子:サブユニットあたり2個のマグネシウムイオンに結合します。,酵素調節:SLBPと同時にヒストンmRNAの3'末端に結合できるが、SLBPの存在によりエキソヌクレアーゼ活性が阻害される。,機能:ヒストンmRNAの3'末端に結合し、おそらくそれを分解するRNAエキソヌクレアーゼであることから、複製後のヒストンmRNAの分解に重要な役割を果たすことが示唆されている。また、in vitroで低分子干渉RNA（siRNA）の3'突出末端を分解できることから、RNA干渉（RNAi）の調節因子としての役割が示唆されている。 5.8S rRNA 3'末端のプロセシングに必要。,配列注意：Leuとして翻訳される。,類似性：1つのエキソヌクレアーゼドメインを含む。,類似性：1つのSAPドメインを含む。,サブユニット：複製依存性ヒストンpre-mRNAのステムループ構造に高親和性で結合する。ステムループ構造に存在する5'-ACCCA-3'配列を必要とする。他のmRNAにも結合可能。40Sおよび60Sリボソームサブユニット、および80Sリボソームに結合。5.8SリボソームRNAにも結合する。,
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	ERI1抗体のウェスタンブロット解析。右レーンはERI1ペプチドでブロッキングされている。

