G enkiLife

BHREZ:DNA Y H—BIVoYXRY S O—FILinE
H 42045 E=2: APRab10051

R BERR D A
e
Bl YHERY S O—F LR
BE SEE
;] WB,IHC,ICC/IF,ELISA
RIS Eb. Tyb. ¥UX
[EF JEHIE
(Eh KIEIE
TAI) 24T I9G
sa—-rt RYyso—+IL
v TRIK
RE Tmg/ml
- 7Ua—hrL, 20CTIREL TLEESW (12 7BER) . RE/RBY A VL ERETTLES
Ly,
EiE Pl
Ny J7— 50% 7 )tO—J. 0.5% {FER /U E, 0.02% #4214 TRHEEI N 81 PBS &,
B T4 T4 — KR
SH
FEIRE=E WB 1:500-1:2000,IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:200-1:1000,ELISA 1:10000-1:20000
NF=E 103kDa
RIS
BZFRA LIG4
11k LIG4; DNA ligase 4; DNA ligase IV; Polydeoxyribonucleotide synthase [ATP] 4
BEFID 3981.0
SwissProt ID P49917
RER FMEEE b DNLA BSROESHAR T F RICK L THERSh =, 73 /BREHE: 591-640
B

COBEFIRE>TaA—ReEhda VAV EE ATPRERNICZRERY THXY X LA F FO—FREHEE S DNA U A—ET
Hd. CORVAYEK VD) ERA R JVIHERRRSS (NHE) Z4rL 7= DNA ZZAEIMT (DSB) BEIAETH D, S04

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

YRGB XEREEIEmA2 /N E4 (XRCCA) LEGHREFML. oI DNAKEFES v/ Bx+—+ (DNA-PK) LHEEE
39 %. XRCC4 & DNA-PK (FH(= NHE) [TBETH D EARILN TS, ORI EL XRCCA MR T 2IEERDERIEE
FEBHch T3, COEBGFORMEE LGAEEFOFRETH S, LAYV BEI—RT2BRNR T4 VYV TEEN) 7Y
MAERR =N TL\B, [RefSeqiRfit. 2008 &7 B]. MEEEM: ATP + (TAF Y VARXILAF R)n) + (TAFVVARXILFFR
Jm) = AMP + ZUVE + (TAF Y UARXI LAF R)(n+m), BEF: <732V T4 &KE: LG4 DX, BEHHGIGRZMLESE
T 2 ERERSH T Mgt/ AiEkatt/NK MIEE I EEE SRR AL (RSSCID) [MIM:602450]0/RETY, SCID (&, kM
A LI RE OES OBE, QIEKEHME. 8 SOHIRL NLOETEERRMERSSE 5. BENE LCERNICEELE
DRERMEBROT L —T&#ELE Y. SCD BEFEATHCAMRREIC L IREMUA DEFNGRIMELZZELETT. IXTOE1TD
SCID (S#E T 245, THIIEFRIZENXIRC L2 THIIEE N L - 4ABHEREORINTY ., RS-SCID ICBELBEAR. 2—FT1 27
Uaqd Y hOFEME VD) BIRA DT T (CHELR DNABEMEBIC KM EEZRLET. COLIGEEOMIBEY Ty M. BEHRESE
MOEFERLEY, KE: LG4 DX, LIGAEREIMIM: 606593]0/FETY. KB, REFEERERLVRROE
EEEMELET, BEG. BELGER. \EE. RS LO/ELEEOEE. AMKHE. SLUSELELEEREEERL
Y. ML ATPIREMRSICE T, ZAEARY T4FY X9 LA F RO—KETMENRNICES LT, A HEHEE L
V(D)) 4Bz (4 E 4 DNA EFBERIEES (NHE)) ICEB5L TvET, LIGA-XRCCA1EEIRIENHE) 514 4 —> 3 VERIE%1E
(\. XRCC4 (F LIGA DESTFEEEEH S, LIGA-XRCCAEEIRD DNA Rif~DEEE L. DNAKERE T OT 1 > ¥+ —EEEIK
DNA-PK 0 DNA K~ DELBEKET 5, 4> T4 VEBRDNAUA—FIY N, 4>V 54 VBERLGITRT — 4 X— R )
HEATPRIEMEDNA U A—E T 72U —(2BT %, JBUIME2 DDOBRCT RAA VS, Y71y MXRCC4 ZEET D, LIGS-
XRCCAEBHRDUZEREBED 12 TH 5. LIGA-XRCCA~TOT—(k. Kup70/p86 —E{k (G22P1/G22P2) & PRKDC (=
&Ko TR EN 2 DNA RIS /8 B +—BHEAK DNA-PK £ DNAKENICEE LT, AMSEM: B, WiE. &z
iR, O,

R E
IHEERIRES;
EiRT— 4
DNL4 - B 17 |3°N|-4Tﬁ:{7l<§ﬁﬁt\fzgurkat,%ﬂiﬂ’aﬁfft'— o x24>T 0y MER, AL —VIEEK
-85 RTIFRTTAvFVTENRTINS,
= B --48
-~ 34
B B - 26
—-19
(kD)

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G EnkiLife

1“1% 293 A549 1: 500 (ZHBIRLZDNA ) A—F IVRY I O—F Lk ERO k4 24RO Y = A 4
9 -DNA Ligase IV~ ¥7Rv batm

DNA J#—+ IV AR Y Z O—F L7k (1: 500 58R) £M0M= VECHIBOY A48

VEC !
8= 70Oy MEr
100— e DNA Ligase IV
70—

55—
40—

35—

25—

Web: https://japan.enkilife.com  E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



	
	製品名: DNAリガーゼIVウサギポリクローナル抗体
	カタログ番号: APRab10051
	概要
	説明
	宿主
	応用
	反応性
	標識
	修飾

	応用
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	背景
	この遺伝子によってコードされるタンパク質は、ATP依存的に二本鎖ポリデオキシヌクレオチドの一本鎖切断を繋ぐDNAリガーゼである。このタンパク質は、V(D)J組換えおよび非相同末端結合（NHEJ）を介したDNA二本鎖切断（DSB）修復に必須である。このタンパク質は、X線修復相補タンパク質4（XRCC4）と複合体を形成し、さらにDNA依存性タンパク質キナーゼ（DNA-PK）と相互作用する。XRCC4とDNA-PKは共にNHEJに必須であることが知られている。このタンパク質とXRCC4が形成する複合体の結晶構造は解明されている。この遺伝子の欠陥はLIG4症候群の原因である。同じタンパク質をコードする選択的スプライシング転写バリアントが観察されている。 [RefSeq提供、2008年7月]、触媒活性：ATP + (デオキシリボヌクレオチド)(n) + (デオキシリボヌクレオチド)(m) = AMP + 二リン酸​​ + (デオキシリボヌクレオチド)(n+m)、補因子：マグネシウム、疾患：LIG4の欠陥は、電離放射線感受性を有する常染色体劣性T細胞陰性/B細胞陰性/NK細胞陽性重症複合免疫不全症（RSSCID）[MIM:602450]の原因です。SCIDは、体液性免疫と細胞性免疫の両方の障害、白血球減少症、および抗体レベルの低下または欠如を特徴とする、遺伝的および臨床的に異質な希少先天性疾患のグループを指します。SCID患者は乳児期に日和見菌による反復性かつ持続的な感染症を呈します。すべてのタイプのSCIDに共通する特徴は、T細胞発達の欠陥によるT細胞を介した細胞性免疫の欠如です。RS-SCIDに罹患した個人は、コーディングジョイントの形成とV(D)J組換えの完了に必要なDNA修復機構に欠陥を示します。このような患者の細胞サブセットは、放射線感受性の上昇を示します。,疾患：LIG4の欠陥は、LIG4症候群[MIM：606593]の原因です。この疾患は、免疫不全と発達および成長の遅延を特徴とします。患者は、異常な顔貌、小頭症、成長および/または発達の遅延、汎血球減少症、およびさまざまな皮膚異常を示します。,機能：ATP依存性反応において、二本鎖ポリデオキシヌクレオチドの一本鎖切断を効率的に結合します。二本鎖切断修復とV(D)J組換えに必要なDNA非相同末端結合（NHEJ）に関与しています。 LIG4-XRCC4複合体はNHEJライゲーション段階を担い、XRCC4はLIG4の結合活性を高める。LIG4-XRCC4複合体のDNA末端への結合は、DNA依存性プロテインキナーゼ複合体DNA-PKのDNA末端への会合に依存する。,オンライン情報:DNAリガーゼエントリ,オンライン情報:LIG4変異データベース,類似性:ATP依存性DNAリガーゼファミリーに属する。,類似性:2つのBRCTドメインを含む。,サブユニット:XRCC4に結合する。LIG4-XRCC4複合体の化学量論はおそらく1:2である。 LIG4-XRCC4ヘテロマーは、Ku p70/p86二量体（G22P1/G22P2）とPRKDCによって形成されるDNA依存性タンパク質キナーゼ複合体DNA-PKとDNA依存的に会合します。,組織特異性：精巣、胸腺、前立腺、心臓。,
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	DNL4抗体を用いたJurkat細胞ライセートのウェスタンブロット解析。右レーンは合成ペプチドでブロッキングされている。
	

	1：500に希釈したDNAリガーゼIVポリクローナル抗体を用いた様々な細胞のウェスタンブロット分析
	

	DNAリガーゼIVポリクローナル抗体（1：500希釈）を用いたVEC細胞のウェスタンブロット解析

