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	マンナン結合レクチンセリンペプチダーゼ1（MASP1） Homo sapiens この遺伝子は、補体活性化のレクチン経路の構成要素として機能するセリンプロテアーゼをコードしています。補体活性化経路は、自然免疫と獲得免疫応答において重要な役割を果たしています。コードされているタンパク質は、チモーゲンとして合成され、レクチン経路の病原体認識分子、マンノース結合レクチン、およびフィコリンと複合体を形成することで活性化されます。このタンパク質は補体活性化に直接関与していませんが、補体C2を切断するか、別の補体セリンプロテアーゼであるMASP-2を活性化することにより、補体活性化の増幅因子としての役割を果たしている可能性があります。コードされているタンパク質は、フィブリノーゲンや因子XIIIも切断できるため、凝固に関与している可能性があります。セリンプロテアーゼドメインを欠くこの遺伝子のスプライスバリアントは、補体活性化経路の阻害剤として機能します。選択的スプライシングにより、複数の転写産物バリアントが生成されます。[酵素調節:SERPING1およびA2Mによって阻害されます。,機能:補体のレクチン経路で機能し、糖鎖パターンを介して病原体を認識し、それらを中和することで、自然免疫において重要な役割を果たします。レクチン経路は、マンナン結合レクチン（MBL）およびフィコリンが糖鎖に結合するとトリガーされ、関連するプロテアーゼMASP1およびMASP2が活性化されます。エンドペプチダーゼとして機能し、MASP2またはC2を活性化するか、補体反応の重要な成分であるC3を直接活性化する可能性があります。アイソフォーム2は、補体のレクチン経路の活性化を阻害する効果があるか、IGFBP5を切断する可能性があります。,PTM:プロ酵素の自己タンパク質分解処理により、ジスルフィド結合で一緒に保持された重鎖と軽鎖で構成される活性酵素が生成されます。アイソフォーム1は自己タンパク質分解プロセスによって活性化されますが、アイソフォーム2は活性化されません。,PTM：N-グリコシル化されています。一部のN結合型グリカンは複合型です。,PTM：鉄および2-オキソグルタル酸依存性のアスパラギン酸およびアスパラギンの3位水酸化は、EGFドメイン内で（R）立体特異的です。,類似性：ペプチダーゼS1ファミリーに属します。,類似性：1つのEGF様ドメインを含みます。,類似性：1つのペプチダーゼS1ドメインを含みます。,類似性：2つのCUBドメインを含みます。,類似性：2つのSushi（CCP/SCR）ドメインを含みます。,サブユニット：ホモ二量体。オリゴマーレクチンMBL2、FCN2、およびFCN3と相互作用し、C3を活性化することで補体のレクチン経路を誘導します。 SERPING1と相互作用します。,組織特異性:主に肝臓で発現される血漿のタンパク質。,
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	エトポシド25μMで24時間処理したA549細胞ライセートのMASP1（重鎖、切断型Arg448）抗体を用いたウェスタンブロット解析。右レーンは合成ペプチドでブロッキングされている。
	

	Cleaved-MASP-1 HC（R448）ポリクローナル抗体を用いた様々な細胞のウェスタンブロット解析

