G enkiLife

HmE: Cdk6 DY FARY U O—FILiiis
% 04 &S: APRab08569

HRERO &
e
FHER JYERY S O—FILFUER
BE SEFE
SR WB,IHC,ICC/IF,ELISA
RIGE Eb Tybh. TR
1= IEHIR
4] REIE
TAI)R4T IgG
VARV RUso—+iL
i N
_E Tmg/ml
. 7Ua—bL. 200CTRIFL T ESW (12 7 BBER) . RE/REY A 7L EBTF T ES
(AN
§aix K&
NYyTp— 50% 7 t0—)L, 0.5% {REZ /&, 0.02% #2141 THEFI N 58 PBS iR,
S TI4 =T 1 —FEH
F5H
BIREE WB 1:500-1:2000,IHC 1:50-1:200,ICC/IF 1:50-1:200,ELISA 1:10000-1:20000
RFE 34kDa
mR1EHR
BaFE CDK6 CDKN6
e Cyclin-dependent kinase 6 (EC 2.7.11.22;Cell division protein kinase 6;Serine/threonine-
g protein kinase PLSTIRE)
iB(zF ID 1021.0
SwissProt ID Q00534
RER 7 3 ) ERECHIEEH: 280~325 Mk MR VRO EMSDBRRTF R
=

YA 5 ) ViRiFEETF—F 6 (CDK6) Homo sapiens COBIZFICE>TI—RENZ 2V RIBlE, Y449 ) UikiEES Vo B

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

F+—+ (CDK) 27U —-—DAYN=TF, CDK 77 1) —md *>/N—(&, Saccharomyces cerevisiae cdc28 # & U
Schizosaccharomyces pombe cdc2 DEBIZFEWEIERICELIL TH Y. MRERETOEEAFIHEFE LT ATOET, &
X F—tE. MEEHO G1 BOETE G1/S BRICEELRL v /Y B F—UEAKOMEY T1=y FTT, COXF+—HDFE
HeiE, DE A4 )X COKIEZRID INKA 77 S —DAVN—KEQFHEY T1=y Mok > TEHIS M 35 G1 TRYIZE
nEY., COFF—Hi& CDK4 LREERIC, BREMHS /AU E R &) VEBIEL TZOEMEFIET 2 S LIRS TNET., S0
BEFOERRE. WO OEEOAATEAREShTOEY, ALA2Y XV EEI1— N EHOBERNR T 54 ¥~ JZEIK
ARIESH TS, [RefSIRML] fdlEiEME: ATP + 2 /80 HE = ADP + ) VL2 /X0 B, HEE: WREROHMEICESL T3
tEZbND, DEGIHYA 4V EBEFAT S, S8 CDK6 DEGHERRR. EMFE4L1( 7 11 (STQTLIT) & LTEERICE
E%25Z5[MIM:612223]. BIABRIZ. BECERTE, BEEOSVVESEGETH S, T0LH. ENFE~OERNFEZ
WRTDEHOOETARETH D, JBUME: 200 BFF—ER—R=T73IVU—-CBTS. B 200 BFF—¥2—
NR=T773Y—CBF %, CMGC Ser/Thr # v /Xy BXF—¥ 77 31—, CDC2/COKXHT 773V —, FBUM: 104> /%)
BXF—tE RAMVERD, |

AR E
Cell Cycle G1S;Cell_Cycle G2M_DNA;p53;5% A LR BEliEiAS A/ AR RS, R IS 121 B 361 B IS,/ EBEERH AN A 3R/ NARBBRE AN A

Ef§T—4

293THelaS 4 t— Dz X470y MO, HIRIE 2000 ZHER, ZRVUKE
B era 1:20000 {55,

70—
55—
40—

35_ o §
-

15_.

NZ7 4 VEIBE MNebROBREGHFDHT. HURE 1:200 (<HBR=h1=

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

NZT 4 VEIBE MR IROREESEDSIT. iR 1:200 (CHBREh

NZ7 4 VEIBE MRIBEOREESHFDH. HUkE 1:200 (<HR=h1

NZ7 4 VEIBE MXIBEOREEGHFDH. HUKE 1:200 (<HR=h1

Web: https://japan.enkilife.com  E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



	
	製品名: Cdk6ウサギポリクローナル抗体
	カタログ番号: APRab08569
	概要
	説明
	宿主
	応用
	反応性
	標識
	修飾

	応用
	抗原情報
	背景
	サイクリン依存性キナーゼ6 (CDK6) Homo sapiens この遺伝子によってコードされるタンパク質は、サイクリン依存性タンパク質キナーゼ (CDK) ファミリーのメンバーです。CDK ファミリーのメンバーは、Saccharomyces cerevisiae cdc28 および Schizosaccharomyces pombe cdc2 の遺伝子産物と非常に類似しており、細胞周期進行の重要な制御因子として知られています。このキナーゼは、細胞周期の G1 期の進行と G1/S 遷移に重要なタンパク質キナーゼ複合体の触媒サブユニットです。このキナーゼの活性は、D 型サイクリンや CDK 阻害剤の INK4 ファミリーのメンバーなどの制御サブユニットによって制御される中期 G1 で最初に現れます。このキナーゼは、CDK4 と同様に、腫瘍抑制タンパク質 Rb をリン酸化してその活性を制御することが示されています。この遺伝子の発現は、いくつかの種類のがんで上方制御されています。同じタンパク質をコードする複数の選択的スプライシング変異体が同定されている。[RefS提供] 触媒活性：ATP + タンパク質 = ADP + リン酸化タンパク質。,機能：細胞周期の制御に関与していると考えられる。D型G1サイクリンと相互作用する。,多型：CDK6の遺伝的変異は、量的形質タイプ11（STQTL11）として身長に影響を与える[MIM:612223]。成人身長は、容易に観察でき、遺伝性の高い複合連続形質である。そのため、量的形質への遺伝的影響を研究するためのモデル形質である。,類似性：タンパク質キナーゼスーパーファミリーに属する。,類似性：タンパク質キナーゼスーパーファミリーに属する。CMGC Ser/Thrタンパク質キナーゼファミリー。CDC2/CDKXサブファミリー。,類似性：1つのタンパク質キナーゼドメインを含む。,
	研究分野
	Cell_Cycle_G1S;Cell_Cycle_G2M_DNA;p53;がんの経路;膵臓がん;神経膠腫;黒色腫;慢性骨髄性白血病;小細胞肺がん;非小細胞肺がん;
	画像データ
	

	293T Helaライセートのウェスタンブロット分析、抗体は2000倍希釈。二次抗体は1:20000倍希釈。
	

	パラフィン包埋ヒト扁桃腺の免疫組織化学分析、抗体は1:200に希釈された
	

	パラフィン包埋ヒト扁桃腺の免疫組織化学分析、抗体は1:200に希釈された
	

	パラフィン包埋ヒト大腸癌の免疫組織化学分析、抗体は1:200に希釈された
	

	パラフィン包埋ヒト大腸癌の免疫組織化学分析、抗体は1:200に希釈された

