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	機能：tRNA(Lys)、tRNA(Glu)、およびtRNA(Gln)のtRNAウォブル位置におけるmcm(5)S(2)Uの2位チオレーションにおいて中心的な役割を果たす。tRNAに直接結合し、2位チオレーションに必要な中間体であるtRNAのアデニル化を触媒すると考えられる。チオカルボキシル化されたURM1からtRNAのウォブル位置のウリジンに硫黄を転移する硫黄転移酵素として機能するかどうかは不明である。,経路：tRNA修飾；5-メトキシカルボニルメチル-2-チオウリジン-tRNA生合成。,類似性：ttcAファミリーに属する。CTU1/NCS6/ATPBD3サブファミリー。,サブユニット：少なくともURM1、CTU2/NCS2、およびATPBD3/NCS6からなる複合体の構成要素。 CTU2/NCS2とのヘテロ二量体を形成する可能性がある。,機能：tRNA(Lys)、tRNA(Glu)、およびtRNA(Gln)のtRNAウォブル位置におけるmcm(5)S(2)Uの2-チオレーションにおいて中心的な役割を果たす。tRNAに直接結合し、おそらく2-チオレーションに必要な中間体であるtRNAのアデニル化を触媒することによって作用する。チオカルボキシル化されたURM1からtRNAのウォブル位置のウリジンに硫黄を転移する硫黄転移酵素として機能するかどうかは不明である。,経路：tRNA修飾；5-メトキシカルボニルメチル-2-チオウリジン-tRNA生合成。,類似性：ttcAファミリーに属する。 CTU1/NCS6/ATPBD3サブファミリー。サブユニット：少なくともURM1、CTU2/NCS2、およびATPBD3/NCS6からなる複合体の構成要素。CTU2/NCS2とのヘテロ二量体を形成する可能性がある。
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	ATPBD3抗体を用いたLOVO細胞ライセートのウェスタンブロット解析。右レーンは合成ペプチドでブロッキングされている。
	

	ATPBD3 抗体を使用した 293 細胞からの溶解物のウエスタンブロット分析。

