G enkiLife

BMA: ATP5CT1 o¥XARY) & o—F Ik
74 04 &S: APRab07326

ARERO H
e
sheg 4R - O—F LR
BE SEE
Iz WB,IHC,ICC/IF,ELISA
Rt Bk, YR, Sy b
= E| =251
231 KIEIE
TAI) 24T IgG
so-t% AR O—FIL
AoRg TR
RE Tmg/ml
. F7)a—hkL, -200CTHRELTLESW (12 7BER) . RE/MBYA I/ LERTFTES
0y,
Ly K&
NyTp— 50% ) taO—I, 0.5% {RES2 /X9 E, 0.02% F2 14 THEEI N =& PBS /&,
S TI4 =T 1 —FEH
SH
FIRE=E WB 1:500-1:2000,IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:50-1:200,ELISA 1:20000-1:40000
NF=E 33kDa
iR ER
BzFE ATP5C1
e ATP5C1; ATP5C; ATP5CL1; ATP synthase subunit gamma; mitochondrial; F-ATPase gamma
i subunit
B=zFID 509.0
SwissProt ID P36542
b= ] MiEE e b ATPSCT HSEDEEAR T F Rz L TERSh=, 7 3 /EREHE!: 131-180
Be

COEEFE. S haY RYTZATPERBEEOY T 1=y 22— RLET, I hay R 7 ATP SREEERE. B VBURIG

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com

techsupport@enkilife.com



G enkiLife

PICHEZE S BIUFNT 0 b AEEFIAL T ATPSRE/MIEL T3, ATP BRI, FaMMEI7THE 1 L. 70
Moy FrRLEBRT PEEBBRD THD FoL 5. 2DODEELZY Ty MESHKTHEBR SN TWET, ShaVRUT
ATP SRR OMEEERD (&, 5ONRGHITTI=y b (a0 B. y. 6. &) THEEEHh, ayT71=y b3fE BHTa1=v b 3{E
BEMEO320YT1=y FERERT D 1HALOSUFERTHAITOATWET, 7OM Y FYRLE3O20FELRY T
Zy b (a, b, ¢) TEBEESATOEY, COBGFE. MEI7O vy 71y bEa—RLET, BRDTFAYT+—LEI—R
TRIEIRNR T 4V THEEN) 7Y MEEESNTWET, COBGFICEEEEICET 2 EETFbHYET S bV RUT
FR ATP SRR (F(1)F(0) ATP BRBERE ~(FEEARYV) (k. WHREHOBEFHREESHRICL > TERENDELE S 70 b AFRO
FETRT. ADP > ATP 24 L 9. FEIATPase (&, FRIMEIEI 72T F(NE. BRI O MY Fr RLEST FO)D 2 DD1EIE
RAS VTSN, POELEIZETEELTOET, MEFEROB. FO)OMIER A > TO ATPE/IE, ROESFTIZY b
OEEHEENL TT R b OBEEESLTUES, BEERF() M A Y O—8L, BERREGERO—PTHIPLZE, AV~<
HTAZy ME, FALT7@E)R—2 Q)T E N R A VIZsHEL TOET, FROZEAFED a3)BE)Y 71y ML
TEEES 2T LT, BH T2y b ED 3 DOMIL AREEIAI T ATP AIKDBEIE S, MEEEEEEAE T 0 NV AROEET
T. ADPAD ATP &R LTS, AV <iEk, ATPase &ML CFO)ESAKREES IO M OFNOBHICEELEEE2E-TN\D
LEZONTWET, JBUEATPase HV BT 7V —ICBLEY, T2y NFE ATPase (&, SR 7 TH 5 CF(1)LET
AMYFrRILTHS CFO)D 2 DOBRERN BEESATOET, CFISE. o). BAB). y(1). 81). eND52>204T1=y
B YET, CFO)E. a. b, cO3DOFBEAYTA=y MSERShTOET, AMISEN: 74V 7+ —LHIE SELT
RN EVEL T 200 L BIEHICHENCERLET., 74V T7+—LLBIE, K FE. BECHRRELET, @iéd, K
. B3 8. KERISHRERELES.

AR E

BAYEY) VEL., TILYNAR—IE, =%V ViR, NYFV MNUEE.

BT —4

flela JK Hela Hela 48888 & U Jurkat @D 51 £ — M & ATPGHUAERNTY 2 24> T Oy MR
- 17 L, AL—YRERARTFRTTOYF VI EATNS,
-85
adl e

- 48

ATPG - = - 34

1 B

~-19
(kD)

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

Hela

ATP5CT R Y O —F LR E R iR% GOV = A8 > T 0y MET
(D)

117-
85-

N7 4 vEEE NERROBBEGHERE, FUKRE 11100 (4°C. —88) IHRL
. FURESELICIE. SESE MY R EDTA (pH8.0) 2R\, Hilkh bBLh=RH
T47aArbO= (A) & BERERTF RTRIMEL =,

Web: https://japan.enkilife.com  E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



	
	製品名: ATP5C1ウサギポリクローナル抗体
	カタログ番号: APRab07326
	概要
	説明
	宿主
	応用
	反応性
	標識
	修飾

	応用
	抗原情報
	背景
	この遺伝子は、ミトコンドリアATP合成酵素のサブユニットをコードします。ミトコンドリアATP合成酵素は、酸化的リン酸化反応中に内膜を横切る電気化学的プロトン勾配を利用してATP合成を触媒します。ATP合成酵素は、可溶性触媒コアであるF1と、プロトンチャネルを構成する膜貫通成分であるFoという、2つの連結した多サブユニット複合体で構成されています。ミトコンドリアATP合成酵素の触媒部分は、5つの異なるサブユニット（α、β、γ、δ、ε）で構成され、αサブユニット3個、βサブユニット3個、および他の3つのサブユニットを代表する1個という化学量論で組み立てられています。プロトンチャネルは3つの主要なサブユニット（a、b、c）で構成されています。この遺伝子は、触媒コアのγサブユニットをコードします。異なるアイソフォームをコードする選択的スプライシング転写バリアントが同定されています。この遺伝子には機能に関する擬似遺伝子もあります:ミトコンドリア膜ATP合成酵素 (F(1)F(0) ATP合成酵素または複合体V) は、呼吸鎖の電子伝達複合体によって生成される膜を横切るプロトン勾配の存在下で、ADPからATPを生成します。 F型ATPaseは、膜外触媒コアを含むF(1)と、膜プロトンチャネルを含むF(0)の2つの構造ドメインで構成され、中心茎と周辺茎で結合しています。 触媒作用の間、F(1)の触媒ドメインでのATP合成は、中心茎サブユニットの回転機構を介してプロトンの移動と結合しています。 複合体F(1)ドメインの一部と、複合体回転要素の一部である中心茎。 ガンマサブユニットは、アルファ(3)ベータ(3)で形成された触媒ドメインに突出しています。中央の茎が周囲のα(3)β(3)サブユニットに対して回転することで、βサブユニット上の3つの独立した触媒部位でATPが加水分解されます。,機能:膜を挟んだプロトン勾配の存在下で、ADPからATPを生成します。ガンマ鎖は、ATPase活性とCF(0)複合体を通るプロトンの流れの調節に重要な役割を担っていると考えられています。,類似性:ATPaseガンマ鎖ファミリーに属します。,サブユニット:F型ATPaseは、触媒コアであるCF(1)と膜プロトンチャネルであるCF(0)の2つの構成要素から構成されています。CF(1)には、α(3)、β(3)、γ(1)、δ(1)、ε(1)の5つのサブユニットがあります。 CF(0)は、a、b、cの3つの主要なサブユニットから構成されています。組織特異性：アイソフォームHは、急速なエネルギー供給を必要とする心臓と骨格筋に特異的に発現します。アイソフォームL型は、脳、肝臓、腎臓に発現します。両型とも、皮膚、腸、胃、大動脈に発現します。
	研究分野
	酸化的リン酸化、アルツハイマー病、パーキンソン病、ハンチントン病、
	画像データ
	

	HeLa細胞およびJurkat細胞のライセートをATPG抗体を用いてウェスタンブロット解析した。右レーンは合成ペプチドでブロッキングされている。
	

	ATP5C1ポリクローナル抗体を用いた様々な細胞のウェスタンブロット解析
	

	パラフィン包埋ヒト甲状腺の免疫組織化学染色。抗体は1:100（4℃、一晩）に希釈した。抗原賦活化には、高圧高温トリスEDTA（pH8.0）を用いた。抗体から得られたネガティブコントロール（右）は、免疫原ペプチドで前処理した。

