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	応用
	抗原情報
	背景
	この遺伝子は、ADAMTS（トロンボスポンジンモチーフを有するディスインテグリンおよびメタロプロテアーゼ）タンパク質ファミリーのメンバーをコードします。このファミリーのメンバーは、プロペプチド領域、メタロプロテアーゼドメイン、ディスインテグリン様ドメイン、およびトロンボスポンジン1型（TS）モチーフなど、いくつかの異なるタンパク質モジュールを共有しています。このファミリーの各メンバーはC末端TSモチーフの数が異なり、中には独自のC末端ドメインを持つものもあります。この遺伝子によってコードされるタンパク質は、別のファミリーメンバーであるADAMTS16によってコードされるタンパク質と高い配列類似性を示します。[RefSeq提供、2008年7月],補因子：サブユニットあたり1つの亜鉛イオンを結合します。,ドメイン：システインスイッチモチーフに存在する保存されたシステインが触媒亜鉛イオンと結合し、酵素を阻害します。活性化ペプチドの放出に伴う亜鉛イオンからのシステイン解離により、酵素が活性化される。,PTM：前駆体はフーリンエンドペプチダーゼによって切断される。,類似性：ディスインテグリンドメインを1つ含む。,類似性：ペプチダーゼM12Bドメインを1つ含む。,類似性：PLACドメインを1つ含む。,類似性：TSPタイプ1ドメインを5つ含む。,組織特異性：胎児肺で発現するが、検査した成人組織では発現が認められない。骨肉腫cDNAライブラリで発現が検出された。,
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	ADAMTS19 抗体を使用した RAW264.7 細胞の溶解物のウエスタンブロット分析。
	

	ADAMTS-19ポリクローナル抗体を用いた293細胞のウェスタンブロット解析

