G enkiLife

IR SH-PTP1 (Y Bk Tyr536) w4 XK 40—+
H 4 045 EZ: APRab05425

RRER D H

=

L

BE

SR
RISt
1

{E8H
TA4VE4T
sn—-if
e

w_E

=

F5H

FIREE
pFE

mREE
BEFE
B

B=zFID
SwissProt ID

RER

D9 ¥R S 0—F Ik

SEE

WB,IHC,ICC/IF,ELISA

Eb ¥UX Ty b

IEHIR

VBRI

I9G

RUsn—+i

N

Tmg/ml

7Ua—bL. 200CTRIFL T ESW (12 7 BBER) . RE/REY A 7L EBTF T ES
AR

e

50% &) O—JL, 0.5% (FE5 > /o E, 0.02% Hi% 1 THEEI N £&¢ PBS &,
TI4 =T 4T

WB 1:500-1:2000,IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:50-1:200,ELISA 1:5000-1:20000

67kDa

PTPN6

PTPN6; HCP; PTP1C; Tyrosine-protein phosphatase non-receptor type 6; Hematopoietic cell
protein-tyrosine phosphatase; Protein-tyrosine phosphatase 1C; PTP-1C; Protein-tyrosine
phosphatase SHP-1; SH-PTP1

5777.0

P29350

MIMEREX. £~ SHP-1® Tyr536 V) Y BRICEBTIEDEM A T F RIS L THERsh =, 73/
EREEE: 502-551

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

A
B5T

COBGEFICE>TaA—RENBEAV VB, AV 0BFAYYRRAT 78— (PTP) 773 U—DAYN=TY, PTP (&, 48
BoMER. P, BADEEH. BLUVEBHEZRT SEFSFLER T ORI 2HET 22V HIUREDFLLTHIBATHWES, C
O PTP O NKIFBIZIE, 42/ 0B VBRKFOV VEESRAAVELTHEEL, 0 PTP L2 DEE L OEEEREENT 22D
ORYTLRScAEDY (SH2) RASURBEATHET, S0 PTP EECEMABTHRIRL . EMARICH T+ 2880 ¥+
MEEREOBEELFSEFL L THEELET, Co PTP &, EMARO Y 7 HIVGEECBST 2AEHEO ) Vit v /XY E L1
BEfERAL. B VBT 2 ENREATNS, COBGRTFICE BRETAY T +—L%ED— RTIEHOBRNR T 1>
NYT7 Y MERESNTWET, [RefSeqiffft. 7Bl fEiEM: 42XV BFOY Y ) VER + HR)O = 4V EFAY Y + YV
B, e BMCHWTEERREIERLLES, 0 PTPaseiFF. 4V /U BFOY Y VEBRILENL T, REFZRHL
ZTOMDOY T HIURIER V) BEEREST uTetnd Y T3, SH2 @l tbo4BiEsks L BEERAL . BEFERY R
TREB0ORRAT 72 —EiEMERGTIAREMAHYET. MTUST L EHIZ, FUOATUY Y IIRMIZ &Y UBE2V2 NRIFEE
BLFEY, PTM: U VHBICFOY VEENY VBREShTOET, B 20 0BFO0V YRR T 784 —ET7 73—
LEY, ESB/ERISR2YT 773U —, M FOLVAVRIBRRAT7A—B RAS V% 128, FEME: SH2 AL
VE2DET, MBRBE: —a—0OYITBNT, TUIFTUYY IMBEICRABITT S, 71y b £/ <—, MTUST
LHEE/ERY % (EME(Z &%) . PTPNST, LILRB1, LILRB2 (244 %, FCRL2, FCRL3, FCRL4, CD300LF, CD84 & fHE{EF
T35, EEHERYE: 7MY T7r— LT REM@RTRREL, 74V 7 +— L2 FRENARTHERT 5. |

R E

BAEIIR, ESS, T AEEEIK MAPK 2> NV B7 £ FIUL

SHP-1 (U > Bk Tyr536) HiikERI\=/85 7 1 Y EIEE NEORGAGERE,
ANBERY VBUARTFRTTOvF U5 LR,

EGF 200 ng/ml 5 'THLIEL 7= RAW264.7 BN 51 — b %, SHP-1 (V) VB
-7 Tyr536) HihEANTY R4 Y T 0y MR L, AL -V VBURTFRTT
85 Oy%> T EhTIB,

SHP-1 - e
(pTyr536)

- 48
e 3]
- 26

- 19
(kD)

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

RAW264.7 EGF 200ng/mi 5’

-
100

SHP-1 (p-Tyr536)

N

Tt e
an" ::,ga
oo B TG 8

(3 .

RAW?264.7 +EGF 4RE D ') B (K, SH-PTP1 (Y536) R4 O—FIyfRkEH\V =T T R
270y MEW

NT7 4 VEIBE MNAAORBRABHNERE, K& 1:100 (4°C. —B%) IZHBRL
=, MEEELICE, SESEN ) X EDTA (pH8.0) #FALE., HilkmnDBEL R
AT« 7Tarho—JL () F. BERRTF K CREL £,

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com

techsupport@enkilife.com



	
	製品名: SH-PTP1（リン酸化Tyr536）ウサギポリクローナル抗体
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	応用
	抗原情報
	背景
	この遺伝子によってコードされるタンパク質は、タンパク質チロシンホスファターゼ（PTP）ファミリーのメンバーです。PTPは、細胞の成長、分化、有糸分裂周期、および癌化を含むさまざまな細胞プロセスを制御するシグナル伝達分子として知られています。このPTPのN末端部には、タンパク質リン酸化チロシン結合ドメインとして機能し、このPTPとその基質との相互作用を媒介する2つのタンデムなSrcホモログ（SH2）ドメインが含まれています。このPTPは主に造血細胞で発現し、造血細胞における複数のシグナル伝達経路の重要な調節因子として機能します。このPTPは、造血細胞のシグナル伝達に関与する広範囲のリン酸化タンパク質と相互作用し、脱リン酸化することが示されている。この遺伝子には、異なるアイソフォームをコードする複数の選択的スプライシングバリアントが報告されています。 [RefSeq提供、7月] 触媒活性：タンパク質チロシンリン酸 + H(2)O = タンパク質チロシン + リン酸。,機能：造血において重要な役割を果たします。このPTPase活性は、タンパク質チロシンリン酸化を介して、成長因子受容体やその他のシグナル伝達タンパク質と直接結合する可能性があります。SH2領域は他の細胞成分と相互作用し、相互作用する基質に対する自身のホスファターゼ活性を調節する可能性があります。MTUS1とともに、アンジオテンシンII刺激によりUBE2V2の発現を誘導します。,PTM：セリンおよびチロシン残基がリン酸化されています。,類似性：タンパク質チロシンホスファターゼファミリーに属します。非受容体クラス2サブファミリー。,類似性：チロシンタンパク質ホスファターゼドメインを1つ含む。,類似性：SH2ドメインを2つ含む。,細胞内局在：ニューロンにおいて、アンジオテンシンII処理後に核へ移行する。,サブユニット：モノマー。MTUS1と相互作用する（類似性による）。PTPNS1、LILRB1、LILRB2に結合する。FCRL2、FCRL3、FCRL4、CD300LF、CD84と相互作用する。,組織特異性：アイソフォーム1は造血細胞で発現し、アイソフォーム2は非造血細胞で発現する。,
	研究分野
	B細胞抗原; 接着結合; T細胞受容体; MAPK; タンパク質アセチル化
	画像データ
	

	SHP-1（リン酸化Tyr536）抗体を用いたパラフィン包埋ヒト乳癌の免疫組織化学染色。右の写真はリン酸化ペプチドでブロッキングした状態。
	

	EGF 200 ng/ml 5‘で処理したRAW264.7細胞のライセートを、SHP-1（リン酸化Tyr536）抗体を用いてウェスタンブロット解析した。右レーンはリン酸化ペプチドでブロッキングされている。
	

	RAW264.7+EGF細胞のリン酸化SH-PTP1（Y536）ポリクローナル抗体を用いたウェスタンブロット解析
	

	パラフィン包埋ヒト乳がんの免疫組織化学染色。抗体は1:100（4℃、一晩）に希釈した。抗原賦活化には、高圧高温トリスEDTA（pH8.0）を使用した。抗体から得られたネガティブコントロール（右）は、免疫原ペプチドで前処理した。

