G enkiLife

242 GRIP-1 (V) viEafk Ser736) w4 XK 5 o—F Lk
H 4 045 HES: APRab04747

RRER D H

=

L

BE

SR
RISt
1

{E8H
TA4VE4T
sn—-if
e

w_E

=

o H
wRiEE
H7E

mREE
BEFE
RS

iB{zFID
SwissProt ID

RER

g
Al

D9 ¥R S 0—F Ik

SEE

WB,IHC,ICC/IF,ELISA

Eb. Tyb. ¥UX

IEHIR

VBRI

I9G

RUsn—+i

N

Tmg/ml

7Ua—bL. 200CTRIFL T ESW (12 7 BBER) . RE/REY A 7L EBTF T ES
AR

e

50% &) O—JL, 0.5% (FE5 > /o E, 0.02% Hi% 1 THEEI N £&¢ PBS &,
TI4 =T 4T

WB 1:500-1:2000,IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:50-1:200,ELISA 1:5000-1:10000

180kDa

NCOA2

NCOA2; BHLHE75; TIF2; Nuclear receptor coactivator 2; NCoA-2; Class E basic helix-loop-
helix protein 75; bHLHe75; Transcriptional intermediary factor 2; hTIF2

10499.0

Q15596

UmEE. £ b NCoA2 0 Ser736 ') YRRUUEMIMHIAN G T F RIS L TR, 73/
EREGE: 702-751

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

COBGEFIRE>TI—Rshda V&R, 2704 K, BRIR. LF /4 R EX IV DZERLGEORARLEY ZEED
EEHRERTE L THEET 2, O— RESh3 2 VRV ER. ChbOBRZRHRO Y Y MIEEEEORENEF L L THEEL. B
BROSERFINGEET 5 &L TENEGFEHET S, COEBERFEF. SMEHBEAMFEO Y Y T7EFLIS V27257 —H
6A (KAT6A) BizF. At v /\FERUAMKBD ETS Y72 k6 (ETV6) BinF. HEZXRKSHIED hes @7 7 S Y — bHLH
ZERT YRPW EF—7 1 (HEY1) BEFELE. e RBICHE O THOBGT L ORMEE -5 TRECEST 2 LABELAIIC
BoTWB, BIRIRTIA VU T2k >T, BHOEEN) 7Y b&EL B, [RefSeqigfit, 2016 3 B &H: NCOA2 (ZRdE
THARBAREE . [UBWERMFEORR L 4 508N % %, WA inv(8)(p11;913)F. MYST3/MOZ ® N KixEks & NCOA2/
TIF2 0 C KRS B % B MYST3-NCOA2 AR ABIZF &M T $. MYST3-NCOA2 (& CREBBP &AL . BEESEHICE T2 ZD
WREEEET 5,  FAA 2 7L THEET % 2 D0 CRIGEEEML N A1 >~ (AD1 &£ AD2) 238, ,FAAS Y 4D0 Leu-
Xaa-Xaa-Leu-Leu (LXXLL) EF—7 %8, LXXLLEF—7 IEAZSBRE OESICHBETH Y. Dh & HTDRIICEHEERNIC
TRTHD, , KA LLXXLXXXL EF — 7 (FESILEM(L$ & N CREBBP/CBP £&(1<R5Y %, MEe: 2704 REFEHB LV
BRSHEOESIHEEWET. 2704 RESGRAS Y (AF-2) OILEHHEFTHEM, FHEHNKF R A > (AF-1) OILFES
HWEFTEAN, NCOAT & &bz, BEIEIAEM S BEEBHASEO IR Y —NF Y R EFIHT 220V ETY, ,PTM: DNA
PEETHLE. BEL ATM FE ATR ICE>TY YBRIEShEF S, FEUME: SRC/p160 ZRZREAT I FAR—4— T73 1) —
ZBLET. BE 1 2OEEAA) v Z-L—F-AY w4 R (bHLH) RAA Y &EFES, L 1 DD PAS (PER-ARNT-SIM)
RASVERHES, HT1=y b: CARMT & U EP300/P300 2 SLHEARITIFEL . CARM1 8L T NR3C2 LIBEEAL T
(BIEIZ & B), NCOA3, IKKA, IKKB, IKBKG, # &T* CREBBP 23L#HAIKICIEIEL 9. CREBBP & (CKigZE/N L T) #EEME
FAL%E¥. HIFTA. NCOA1, APEX. #& TN NR3C1 LHEEMEAL EY. ESR1. RARA, RXRA LHEE/EAL %Y.

HRPE

NCoA2 (') V&K Ser736) MikE R\ 5 7 « VEIBE MNEORREBHFRE,
ANBRERY VEBUARTFRTT Oy X2 T LIERRE,

Hgke Hel TSA 400nM T 24 ESRME L 7= Hela 480D 51 +— % NCoA2 (') VBRI Ser736)

MAEBWTY R4 70y MERLE, BL—Y RV VBERTFRTITOyFY
NCOoA2-- =t FERTNB,
(pSer736) = 1
--130
--95
et 2
(kD)

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



	
	製品名: GRIP-1（リン酸化Ser736）ウサギポリクローナル抗体
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	応用
	抗原情報
	背景
	この遺伝子によってコードされるタンパク質は、ステロイド、甲状腺、レチノイド、ビタミンD受容体などの核内ホルモン受容体の転写共役因子として機能する。コードされるタンパク質は、これらの核内受容体のリガンド依存性活性の媒介因子として機能し、同族の応答配列が結合することで標的遺伝子を制御する。この遺伝子は、急性骨髄性白血病のリジンアセチルトランスフェラーゼ6A（KAT6A）遺伝子、急性リンパ芽球性白血病のETSバリアント6（ETV6）遺伝子、間葉系軟骨肉腫のhes関連ファミリーbHLH転写因子YRPWモチーフ1（HEY1）遺伝子など、様々な癌において他の遺伝子との融合をもたらす転座に関与することが明らかになっている。選択的スプライシングによって、複数の転写バリアントが生じる。 [RefSeq提供、2016年3月],疾患：NCOA2に関連する染色体異常は、急性骨髄性白血病の原因となる可能性がある。逆位inv(8)(p11;q13)は、MYST3/MOZのN末端部分とNCOA2/TIF2のC末端部分からなるMYST3-NCOA2がん遺伝子を生成する。MYST3-NCOA2はCREBBPに結合し、転写活性化におけるその機能を阻害する。,ドメイン：独立して機能する2つのC末端転写活性化ドメイン（AD1とAD2）を含む。,ドメイン：4つのLeu-Xaa-Xaa-Leu-Leu（LXXLL）モチーフを含む。 LXXLLモチーフは核内受容体との結合に必須であり、少なくとも部分的には機能的に冗長である。,ドメイン：LLXXLXXXLモチーフは転写共活性化およびCREBBP/CBP結合に関与する。,機能：ステロイド受容体および核内受容体の転写共活性化因子。ステロイド結合ドメイン（AF-2）の共活性化因子であるが、調節N末端ドメイン（AF-1）の共活性化因子ではない。 NCOA1 とともに、白色脂肪組織と褐色脂肪組織間のエネルギーバランスを制御するために必要です。,PTM: DNA が損傷すると、おそらく ATM または ATR によってリン酸化されます。,類似性: SRC/p160 核内受容体コアクチベーター ファミリーに属します。,類似性: 1 つの基本ヘリックス-ループ-ヘリックス (bHLH) ドメインを含みます。,類似性: 1 つの PAS (PER-ARNT-SIM) ドメインを含みます。,サブユニット: CARM1 および EP300/P300 を含む複合体に存在し、CARM1 および NR3C2 と相互作用します (類似性による)。NCOA3、IKKA、IKKB、IKBKG、および CREBBP を含む複合体に存在します。 CREBBP と (C 末端を介して) 相互作用します。HIF1A、NCOA1、APEX、および NR3C1 と相互作用します。 ESR1、RARA、RXRAと相互作用します。
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	NCoA2（リン酸化Ser736）抗体を用いたパラフィン包埋ヒト乳癌の免疫組織化学染色。右の写真はリン酸化ペプチドでブロッキングした状態。
	

	TSA 400nMで24時間処理したHeLa細胞のライセートをNCoA2（リン酸化Ser736）抗体を用いてウェスタンブロット解析した。右レーンはリン酸化ペプチドでブロッキングされている。

