G enkiLife

ZmE: Cbl () vEk Tyr674) v4xRY S n—F ik
#4045 &S: APRab04391

HRERO &
e
e D9 ¥R S 0—F Ik
BE SEFE
SR WB,IHC,ICC/IF,ELISA
RIS Eb. XUR. Sy b
1= IEHIR
{E8H UK
TAI)R4T IgG
syn—-ik RUso—+iL
i N
_E Tmg/ml
. 7Ua—bL. 200CTRIFL T ESW (12 7 BBER) . RE/REY A 7L EBTF T ES
(AN
§aix KR
NyT7— 50% 7UtE0—Jl, 0.5% {REX /R E, 0.02% #H21 THEF N #8% PBS k.
S TI4 =T 1 —FEH
F5H
BIREE WB 1:500-1:2000,IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:50-1:200,ELISA 1:5000-1:10000
BFE 120kDa
niR15HR
BaFE CBL
e CBL; CBL2; RNF55; E3 ubiquitin-protein ligase CBL; Casitas B-lineage lymphoma proto-
g oncogene; Proto-oncogene c-Cbl; RING finger protein 55; Signal transduction protein CBL
B(=FID 867.0
SwissProt ID P22681
- mMiE&. & b CBLERD Tyr674 0 ) VERUEBIBIZOEHMAR T F RIS L THEREh =, 7
2
3/ EREEH: 640-689
B

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

Cbl 7’B A Y 2BEF(CBL) REYEIVX COEEFIF. RING T4 v A—EB3AEXF ) A—F¥E2a— R3O0 MF YO8
ZFTT, I—RShTWBA VAV ER TATTY —LILEEDROLHICEEEENL T3 -OIHBELEERD 10T, &
DRV EIF, AEXFUEERREDNSFENEE~NDIEXFF U OEBEMNLET, CO8 VAV ERE, NKimARAKRFO
VURARA VK SHOFOY VY VBRHEBLEEFERL. TOTTY —LAICKIDBOENE T I ENTEEY. £
D=, BELOVTTIMRERBROBORHRT L L THEELF3, C0BGTE. SUBEHENFELEELEZ DETERF L
BEELTOWB T EAFBALTH Y, SUTRDCGG Y E— MOIEKE YD T VAEHFEEHCRBEL TWET ., COBGEFOZRE, X—
TUEREHRRBEORETHH Y ET., [RefSeqiRfft. 2016 F7 Bl&EE: RIKOA YL ¥al—Y 3 VEENRBEET 2 KF -
FBRICEL>T, BNAMR O NRJEICTIRENDARENDYET.  RAM Y NXiglE, VVBEFOYVES (PTB) RAA
V. EWUA—EE BEUORINGEDS VI T4 Y H—THBEEShTWET, PTB RAS VETKB (FAY v+ F—EEE) A
AVELBFEh, 4NU v RNV RIL (4H) [ WALV TLEBEFNAY R BEUEDIESH2 RAS VD3 ODEHRDZ YT RASY
THEREShTOET,  RASY: RINGEY Y T4 U A—-RAM VG, RAEFFUEEBEAOEESEENLET, Mg &M
RSB BV T T IMRECESLEY. ARREAOIBRN SWBFEIS OV T TIMRERROBORHRERFL L THEET 27 4
TE—BUNRYETY, BAEXFU- 4V BYA—EE L TERAL, BEDO RAEXFFUEABEADIEFF U EZHE
Y, BEICEBSETTOTT7Y —LICKZDMBE(BEL £T. PDGFA, EGF, CSF1 7% & OEMUSA/ERFOY V++—F &84
L. YU FIMREEEESEES, Tl SOV VB #EENEHLY D LEEHUE 1 2BLEY, & 401V EE
i, 2/ BIEFF UM, PTM: EGFR, SYK. FYN, ZAP70 (&> TFOY VEEMN VELENRET (GEMEC L) .
INSRIZ& > TFAY VIEREMN VBRI sh B, FEUME: CBLNRHRN A V% 128, U RINGEY VY T4 vH—-%12D
BT, FBUM: SH2 A V%1280, fBUM: UBA RASVE 128, JEUME: EFAY RERACMVE 28T, 72
Zy b SH3RAAVENLTNCK EERT S, VBN CRIRE. 2FBO SH3 KA V&ML TCD2AP LHEE(EAT
%, UBE2L3 (&AL, 74 T4 —SLA, SLA2, BLUSH2B2 ') VBt C i L BEIERT 5. BEICFEEh1= Cbl-N EiFH%
L TEGFR, SYK, ZAP70 & #HE{EAT %, F7=. SORBS1 & & INPPL1/SHIP2 & £EE(EAT 3. U U EML LAT2 LHEE/ERT
%, CBLB LTHEERY 2N % 5. |

RRPE
ErbB HER, I EFXF VBN VRO BRI Y YA b= X;Jak STAT,THEZEMA VR USBIR A AICE T BR84S 5
Ed=liiibesH

EfRT—4

CBL (U VERME Tyr674) FkERWV /757 1« VBB E NKIBEORGESFRE,
ANBEERY VEBRTF RTT Oy F U5 LEIREE,

Sy A%

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

- Na2VO3 0.3nM 40ul 4138 L 1= HepG2 485 1 £ — b 0> CBL (V) “Eafk Tyr674) itk
& 1 30 EFRAN=DzRAV T 0Oy MET, AL -V VBT FRTTOvF U TERT
: 1B,

CBL _ =
(pTyr674)

Web: https://japan.enkilife.com  E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



	
	製品名: Cbl（リン酸化Tyr674）ウサギポリクローナル抗体
	カタログ番号: APRab04391
	概要
	説明
	宿主
	応用
	反応性
	標識
	修飾

	応用
	抗原情報
	背景
	Cblプロトオンコ遺伝子(CBL) ホモサピエンス この遺伝子は、RINGフィンガーE3ユビキチンリガーゼをコードするプロトオンコ遺伝子です。コードされているタンパク質は、プロテアソームによる分解のために基質を標的とするために必要な酵素の1つです。このタンパク質は、ユビキチン結合酵素(E2)から特定の基質へのユビキチンの転移を仲介します。このタンパク質は、N末端ホスホチロシン結合ドメインも含み、多数のチロシンリン酸化基質と相互作用し、プロテアソームによる分解の標的とすることができます。そのため、多くのシグナル伝達経路の負の調節因子として機能します。この遺伝子は、急性骨髄性白血病を含む多くの癌で変異または転座していることが判明しており、5' UTRのCGGリピートの拡大はヤコブセン症候群に関連しています。この遺伝子の変異は、ヌーナン症候群様疾患の原因でもあります。 [RefSeq提供、2016年7月],疾患：RTKのダウンレギュレーション能力を阻害する欠失または変異によって、発がん性タンパク質に変換される可能性があります。,ドメイン：N末端は、リン酸化チロシン結合（PTB）ドメイン、短いリンカー領域、およびRING型ジンクフィンガーで構成されています。PTBドメインはTKB（チロシンキナーゼ結合）ドメインとも呼ばれ、4ヘリックスバンドル（4H）、カルシウム結合EFハンド、および分岐SH2ドメインの3つの異なるサブドメインで構成されています。,ドメイン：RING型ジンクフィンガードメインは、E2ユビキチン結合酵素への結合を媒介します。,機能：造血細胞におけるシグナル伝達に関与します。細胞表面の受容体から始まる多くのシグナル伝達経路の負の調節因子として機能するアダプタータンパク質です。 E3ユビキチン-タンパク質リガーゼとして作用し、特定のE2ユビキチン結合酵素からユビキチンを受け取り、基質に転移させてプロテアソームによる分解を促進します。PDGFA、EGF、CSF1などの活性化受容体チロシンキナーゼを認識し、シグナル伝達を終結させます。,その他：このタンパク質は、機能的なカルシウム結合部位を1つ有します。,経路：タンパク質修飾；タンパク質ユビキチン化。,PTM：EGFR、SYK、FYN、ZAP70によってチロシン残基がリン酸化されます（類似性による）。 INSRによってチロシン残基がリン酸化される。,類似性：CBL N末端ドメインを1つ含む。,類似性：RING型ジンクフィンガーを1つ含む。,類似性：SH2ドメインを1つ含む。,類似性：UBAドメインを1つ含む。,類似性：EFハンド様ドメインを2つ含む。,サブユニット：SH3ドメインを介してNCKと結合する。リン酸化C末端は、2番目のSH3ドメインを介してCD2APと相互作用する。UBE2L3に結合し、アダプターSLA、SLA2、およびSH2B2のリン酸化C末端と相互作用する。高度に保存されたCbl-N領域を介してEGFR、SYK、ZAP70と相互作用する。また、SORBS1およびINPPL1/SHIP2とも相互作用する。リン酸化LAT2と相互作用する。CBLBと相互作用する可能性がある。,
	研究分野
	ErbB_HER;ユビキチン媒介タンパク質分解;エンドサイトーシス;Jak_STAT;T細胞受容体;インスリン受容体;がんにおける経路;慢性骨髄性白血病;
	画像データ
	

	CBL（リン酸化Tyr674）抗体を用いたパラフィン包埋ヒト大腸癌の免疫組織化学染色。右の写真はリン酸化ペプチドでブロッキングした状態。
	

	Na2VO3 0.3nM 40μl処理したHepG2細胞ライセートのCBL（リン酸化Tyr674）抗体を用いたウェスタンブロット解析。右レーンはリン酸化ペプチドでブロッキングされている。

