G enkiLife

D2 ATF-2 (V) VB8 Ser112) wHXKR 1Y 5 o—F Lk
H 4 045 EZS: APRab04273

HRERO &
e
e D9 ¥R S 0—F Ik
BE SEFE
R WB,IHC,ICC/IF,ELISA,IP
RIS Eb. RYR. Ty b
1= IEHIR
(et U VB
TAI)R4T IgG
syn—-ik RUso—+iL
i N
RE Tmg/ml
. 7Ua—bL. 200CTRIFL T ESW (12 7 BBER) . RE/REY A 7L EBTF T ES
(AN
§aix KR
NyTp— 50% 7UtE0—Jl, 0.5% {REX /R E, 0.02% #H21 THEF N #8% PBS k.
S TI4 =T 1 —FEH
F5H
BIREE WB 1:500-1:2000,IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:50-1:200,ELISA 1:10000-1:20000,IP 1:20-1:50
PFE
niR15HR
BIZFA ATF2
ATF2; CREB2; CREBP1; Cyclic AMP-dependent transcription factor ATF-2; cAMP-dependent
11k transcription factor ATF-2; Activating transcription factor 2; Cyclic AMP-responsive element-
binding protein 2; CREB-2; cAMP-responsive element-binding pro
B{ZFID 1386.0
SwissProt ID P15336
- MEE. £ b ATF2 0 Ser112 F£7121£ 94 0 ) VBUBLIHEOEHA T F ML THERsH

f=. 73 /BREEHE: 79-128

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

CET=]
B5T

TEHEEREREF 2 (ATF2) Homo sapiens Z OIBaFIE. DNABER VRV BOOA YV yNR=T 7 =D AV N—-T#H PEEH
FEI-RLTOET, a—FshTWBE YAV ER, EENCELRIMEERTTIRNIEINT, L—VI( T4 274>
NROBELTREBIShTOES, SOV ARV EE, \EREXO CAMPGEMTIL AV b (CRE) ICEELES. cun LAREIE
AEEATOTEBRERE L. CREKFHESERIBLET. CO22 /XY ER, invitro TER b2 H2B H& U HA 52T
EFIUTBERA N TEFLIIVRT 25— HAT) THHYET, Lizd>T, ¥ ARFUEDICEEERL TES%IEH
TIESMSBRNEF DY FAERTAEMAHYES., - RS TN R UV Bk, GERGHICHT2REE @Rzl T, 48
O DNABESEICBSL TV 2Tt HYET, COBGFICE, BRURT 54 YV T EZH-EHOESENNI 7Y MR
Dh > TLVB[RefSeq i2ft. 2014F 1 8], iTE: Met-1& Met-19DEELAA =V I—2—THINERPBETY, M E5EF
MUEF (3% 5 CHEEAY) T. cAMPSEES (CRE) (3>t >4 REH): 5'-GTGACGTIACI[AG]-3') [T&EET 3, “hids<
DIANABLIVCHABROTOE—2 —(CFEET DEFITHD. JUN £ DEEIEAICZL Y. JUN (& ATF2-c-Jun EEED—EBL L
T, 12-0-F hITH /) AINKRILAR=L-13-7 T — MEEES (TRES) &Y+ CRES ICBEMICERTHLI UL bER
%, PTM: MAPK14 (=& % Thr-69 £ & U Thr-71 0 ) Y ELIE, BEEEO LREZ5|IZRIT. INKITEoTH U VBILShiEHE
wEhd, Mt bZIP 773 U—I2BT %, B bZIPT 73 )—(2BT 3. ATFHT 773 U—, SBEIME: 1 DD bZIP K4
AVERT, B 120 CH2EBY YY) T4 v H—%28T, HT1=yv b: DNAICZEKRL LTEEL. DNAAFEL B WS
BIREAREZEBRERMT 5. JUN EATOZEREFRMTE S, SMAD3 & & U SMAD4 L HHEVERY 4. N RindEHZNL
T. ATREEEHOI7H FR—4—& L THEET % UTF1 88T 5. ASISRNE: NIRRT 3, |

AP E

B i B4, BRARREAREE; MAPK _ERK Growth; MAPK G Protein; PI3K/Akt; &2 > /X9 7 = F I

EfHT—4

Tl ATR2 (YU VEME Serl12 £2(E 94) FURERWVEAS T « Y EIRE MUEORRAASI
| e, AOBHEEYVEBEARTF RTTOyEY S LERE,

- ‘i
e
1.2 MDA-MB-435 40851 £ — b D ATF2 (') VB8 Ser112 £7=1294) Az AHVE=T <
A7 0y MER, GL—2E) VBERTFRTTOvF U /Eh TN,
118kD—
85kD—
--ATF2
A7KD — (pSer112
e or 94)
36kD—
26kD—
20kD—

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

ﬁ549. 1: 500 &R D Phospho-ATF-2 (S112) RU S O—FILHRERV R4 BAROD =
o 2870y M
70~
55—
s Phospho-ATF-2 (5112)
40—
35—
s
15—
. 1: 500 FF D Phospho-ATF-2 (S112) RU 4 O—FILinfKEA = ASA9 4fEn ™ =
- AR o700y MEFT
100
70—
B e p-ATF-2(5112)
40—
35—
25—
15—

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



	
	製品名: ATF-2（リン酸化Ser112）ウサギポリクローナル抗体
	カタログ番号: APRab04273
	概要
	説明
	宿主
	応用
	反応性
	標識
	修飾

	応用
	抗原情報
	背景
	活性化転写因子2 (ATF2) Homo sapiens この遺伝子は、DNA結合タンパク質のロイシンジッパーファミリーのメンバーである転写因子をコードしています。コードされているタンパク質は、機構的に異なる機能を実行する能力に基づいて、ムーンライティングタンパク質として識別されています。このタンパク質は、八量体回文のcAMP応答性エレメント (CRE) に結合します。c-Junとホモ二量体またはヘテロ二量体を形成し、CRE依存性転写を刺激します。このタンパク質は、in vitroでヒストンH2BおよびH4を特異的にアセチル化するヒストンアセチルトランスフェラーゼ (HAT) でもあります。したがって、クロマチン成分に直接作用して転写を活性化する配列特異的因子のクラスを表す可能性があります。コードされているタンパク質は、転写調節における役割とは独立して、細胞のDNA損傷応答に関与している可能性もあります。この遺伝子には、選択的スプライシングを受けた複数の転写産物バリアントが見つかっている[RefSeq提供、2014年1月]。注意：Met-1とMet-19のどちらがイニシエーターであるかは不明です。,機能：転写活性化因子（おそらく構成的）で、cAMP応答配列（CRE）（コンセンサス配列：5'-GTGACGT[AC][AG]-3'）に結合する。これは多くのウイルスおよび細胞のプロモーターに存在する配列である。JUNとの相互作用により、JUNはATF2-c-Jun複合体の一部として、12-O-テトラデカノイルホルボール-13-アセテート応答配列（TRES）よりもCRESに優先的に結合するようにリダイレクトされる。,PTM：MAPK14によるThr-69およびThr-71のリン酸化は、転写活性の上昇を引き起こす。 JNKによってもリン酸化され活性化される。,類似性：bZIPファミリーに属する。,類似性：bZIPファミリーに属する。ATFサブファミリー。,類似性：1つのbZIPドメインを含む。,類似性：1つのC2H2型ジンクフィンガーを含む。,サブユニット：DNAに二量体として結合し、DNAが存在しない場合にはホモ二量体を形成する。JUNとヘテロ二量体を形成できる。SMAD3およびSMAD4と相互作用する。N末端領域を介して、ATF2転写活性のコアクチベーターとして機能するUTF1に結合する。,組織特異性：脳に多く発現する。,
	研究分野
	B細胞受容体; 幹細胞経路; MAPK_ERK_Growth; MAPK_G_Protein; PI3K/Akt; タンパク質アセチル化
	画像データ
	

	ATF2（リン酸化Ser112または94）抗体を用いたパラフィン包埋ヒト乳癌の免疫組織化学染色。右の写真はリン酸化ペプチドでブロッキングした状態。
	

	MDA-MB-435細胞ライセートのATF2（リン酸化Ser112または94）抗体を用いたウェスタンブロット解析。右レーンはリン酸化ペプチドでブロッキングされている。
	

	1：500希釈のPhospho-ATF-2（S112）ポリクローナル抗体を用いた様々な細胞のウェスタンブロット解析
	

	1：500希釈のPhospho-ATF-2（S112）ポリクローナル抗体を用いたA549細胞のウェスタンブロット解析

