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WB 1:500-1:2000,IHC 1:100-1:300,ICC/IF 1:50-1:200,ELISA 1:5000-1:10000

75 or 96kDa
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AHR; BHLHE76; Aryl hydrocarbon receptor; Ah receptor; AhR; Class E basic helix-loop-helix
protein 76; bHLHe76; AHRR; BHLHE77; KIAA1234; Aryl hydrocarbon receptor repressor; AhR
repressor; AhRR; Class E basic helix-loop-helix protein 77; bHL
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	応用
	抗原情報
	背景
	この遺伝子によってコードされるタンパク質は、平面芳香族炭化水素に対する生物学的応答の調節に関与するリガンド活性化ヘリックス-ループ-ヘリックス転写因子である。この受容体は、シトクロムP450などの生体異物代謝酵素を制御することがわかっている。リガンドが結合する前は、コードされているタンパク質は細胞質内に隔離されている。リガンドが結合すると、このタンパク質は核に移動し、標的遺伝子の転写を刺激する。[RefSeq提供、2015年9月]、機能：リガンド活性化転写活性化因子。活性化する遺伝子のXREプロモーター領域に結合します。複数のフェーズIおよびフェーズIIの生体異物化学代謝酵素遺伝子（CYP1A1遺伝子など）の発現を活性化します。ハロゲン化芳香族炭化水素の生化学的および毒性効果を媒介します。細胞周期の調節に関与しています。多くの組織の発達と成熟において重要な役割を果たしていると考えられます。,誘導：細胞タイプ特異的にTGF-βおよびダイオキシンによって誘導または抑制されます。cAMP、レチノイン酸、およびTPAによって抑制されます。,類似性：1つの基本ヘリックス-ループ-ヘリックス（bHLH）ドメインを含みます。,類似性：1つのPAC（PAS関連C末端）ドメインを含みます。,類似性：2つのPAS（PER-ARNT-SIM）ドメインを含みます。,細胞内局在：最初は細胞質内ですが、リガンドと結合し、HSP90と相互作用すると、核に移行します。,サブユニット：MYBBP1Aに結合します（類似性による）。効率的なDNA結合には、別のbHLHタンパク質との二量体形成が必要です。核内では、AHRとARNTのヘテロ二量体です。 SRC-1、RIP140、NOCA7などのコアクチベーター、およびコリプレッサーSMRTと相互作用します。NEDD8およびIVNS1ABPと相互作用します。,組織特異性：血液、脳、心臓、腎臓、肝臓、肺、膵臓、骨格筋を含む、試験したすべての組織で発現します。,
	研究分野
	-
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	リン酸化ペプチド（リン酸化左）および非リン酸化ペプチド（リン酸化右）免疫原のAhR（リン酸化Ser36）抗体を用いた酵素結合免疫吸着測定法（リン酸化ELISA）
	

	パラフィン包埋ヒト甲状腺のAhR（リン酸化Ser36）抗体を用いた免疫組織化学染色。右の写真はリン酸化ペプチドでブロッキングした状態。
	

	AhR（リン酸化Ser36）抗体を用いたHepG2細胞ライセートのウェスタンブロット解析。右レーンはリン酸化ペプチドでブロッキングされている。
	

	ホスホAh受容体（S36）ポリクローナル抗体を用いたHepG2細胞のウェスタンブロット解析

