cnkilLife

BRE: MTA1 O RE/ Y O—F s
H405ES: AMMS82255

RRER D H

=

L
BE
R
RISt
e
(et

TAI) 34T
sn->ik

i

w_E
=

i

NyTyp—

LS

F5H

wRiEE
H7E
mREE

BaFE
Rl&

iB{zFID
SwissProt ID

RER

CET=]
B5T

YURE/ Y A—FILK

ReH

WB,ELISA,FC

NG

IEHIR

HKEIE

Mouse IgG2b

®/90—F+1L

N

Tmg/ml

7Ua—bL. 200CTRIFL T ESW (12 7 BBER) . RE/REY A 7L EBTF T ES
AR

KER

0.05%7 2+ b L%EET PBS hOFERIIAK
TI4 =T 4 — R

WB 1:500-1:2000,ELISA 1:5000-1:20000,FC 1:200-1:400

80.8kDa

MTA1

MTA1

9112.0

Q13330

KEBECTHIRL & b MTAT (AA:541-715) ORI nHHMRARR.

CDBIFIE. TR, S IREERGRTRRY 28 FORY ) —ZV S TREShEA VY BEa—-RLTWET, 20
BEFORKR, DAL 2EEVENEBREEBEL TOEIA, SCOEERAGTHRRLTOEY, BBICE T2 0B

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



G enkiLife

FOREGFATYT ., BERI LAY —LVETY Y TRT7 2 FILUEBEESIE NURD O 70kD i THd EEZ BN TNELLE
B, CORDEERBINIEREITEEUL 2RV BTHETREENSNTYT., LML, Thb 20042 U\ BFIERECEEICEE
LT3, ALEEO RASVEHBLTOET, ChEDRACMVICE, 2DODNABERAS Y ZEMER ALY, B&
UDNAZAFINTBE U NRIBICELBOND RAS URRENET., COBGTFENPOTOT 74 L LEEHRE. COBGEFIE
E0#EIcEEEL. yAa<F U )ETI Y JICL > TEHEEAFIEEN T 2N EREL TOWEY., COBGEFICRE. BR374
YT +—L%A— RT3 2ODEEEYNY TV MREOIM>TUET, [RefSeqiit. 201142 H]

RRPE

EfFT—4

0.D.

16

ELISA Result B4 oY hO—ILHJR (100 ng) ; K42: ;R (10ng) ; B&: 1R (50ng) ; 7&
& MR (100 ng)

14 +—

12

1

08

06

04
02

0

kDa

170-
130-

-
7e-
56
4

4-
26-

1072 1073 1074 1075

Serial Dilutions of Antibody

Control Antigen = 10{ns Antigan=10ng

Antigen=50ng —— Antigan=100ns

12 3 4 SW480 (1) . T47D (2) . MCF-7 (3) . 8L COS7 (4) HEABMIXIT B
! MTA1 XA mAb ZFERLEYIZXE T 0y MO,
al.
|

MTAT XX mAb (&) L2 HTF 47 32> bO—JL R EFEAL % Hela @807 0—4

Counts
120 160 200
1 1

80

40

A R A MU—5H,

Web: https://japan.enkilife.com E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com



	
	製品名: MTA1マウスモノクローナル抗体
	カタログ番号: AMM82255
	概要
	説明
	宿主
	応用
	反応性
	標識
	修飾

	応用
	抗原情報
	背景
	この遺伝子は、転移細胞、特に乳腺癌細胞株で発現する遺伝子のスクリーニングで同定されたタンパク質をコードしています。この遺伝子の発現は、少なくとも2種類の癌の転移能と相関していますが、多くの正常組織でも発現しています。転移におけるこの遺伝子の役割は不明です。当初はヌクレオソームリモデリング脱アセチル化酵素複合体NuRDの70kD成分であると考えられていましたが、この成分は異なるが非常に類似したタンパク質である可能性が高いです。しかし、これら2つのタンパク質は非常に密接に関連しているため、同じ種類のドメインを共有しています。これらのドメインには、2つのDNA結合ドメイン、二量体化ドメイン、およびDNAをメチル化するタンパク質によく見られるドメインが含まれます。この遺伝子産物のプロファイルと活性は、この遺伝子が転写の制御に関与し、クロマチンリモデリングによって転写が制御されている可能性を示唆しています。この遺伝子には、異なるアイソフォームをコードする2つの転写産物バリアントが見つかっています。 [RefSeq提供、2011年2月]
	研究分野
	-
	画像データ
	

	黒線：コントロール抗原（100 ng）；紫線：抗原（10 ng）；青線：抗原（50 ng）；赤線：抗原（100 ng）
	

	SW480（1）、T47D（2）、MCF-7（3）、およびCOS7（4）細胞溶解物に対するMTA1マウスmAbを使用したウエスタンブロット分析。
	

	MTA1 マウス mAb (緑) とネガティブ コントロール (赤) を使用した Hela 細胞のフローサイトメトリー分析。

