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Produktname: MTA1 Maus-monoklonaler Antikorper
Katalog-Nr.: AMM82255

Nur fir Forschungszwecke.
Zusammenfassung

Beschreibung monoklonaler Maus-Antikorper

Host Maus
Anwendung WB,ELISA,FC
Reaktivitat Menschlich

Konjugation Unkonjugiert

Modifikation Unverdndert

Isotyp Mouse IgG2b

Klonalitat Monoklonal

Form Flussig

Konzentration 1 mg/ml

Lagerung Aliquotieren und bei -20°C lagern (12 Monate haltbar).Frost/Tau-Zyklen vermeiden.
Versand Eisbeutel

Puffer Gereinigter Antikorper in PBS mit 0,05% Natriumazid

Aufreinigung

Affinitatsreinigung

Anwendung

Verdiinnungsverhal WB 1:500-1:2000,ELISA 1:5000-1:20000,FC 1:200-1:400
tnis

Molekulargewicht  80.8kDa

Antigen-Informationen

Genname MTA1
Alternative Namen MTA1

Gen-ID 9112.0
SwissProt ID Q13330
Gereinigtes rekombinantes Fragment des humanen MTA1 (AA: 541-715), exprimiert in E.
Immunogen
coli.
Hintergrund

Dieses Gen kodiert fiir ein Protein, das in einem Screening nach Genen identifiziert wurde, die in metastatischen Zellen,

Web: https://www.enkilife.com  E-mail: order@enkilife.com techsupport@enkilife.com Tel: 0086-27-87002838



G enkiLife

insbesondere in Mammakarzinom-Zelllinien, exprimiert werden. Die Expression dieses Gens korreliert mit dem
Metastasierungspotenzial von mindestens zwei Karzinomtypen, obwohl es auch in vielen normalen Geweben exprimiert wird.
Seine Rolle bei der Metastasierung ist unklar. Anfanglich wurde angenommen, es handele sich um die 70-kDa-Komponente
des Nukleosomen-Remodeling-Deacetylase-Komplexes NuRD, doch ist es wahrscheinlicher, dass diese Komponente ein
anderes, aber sehr dhnliches Protein ist. Diese beiden Proteine sind jedoch so eng verwandt, dass sie dieselben Domanen
aufweisen. Zu diesen Domanen gehoren zwei DNA-Bindungsdomanen, eine Dimerisierungsdoméne und eine Domane, die
haufig in DNA-methylierenden Proteinen vorkommt. Das Profil und die Aktivitdt dieses Genprodukts deuten darauf hin, dass es
an der Transkriptionsregulation beteiligt ist und dies moglicherweise durch Chromatin-Remodeling erfolgt. Fiir dieses Gen

wurden zwei Transkriptvarianten gefunden, die fiir unterschiedliche Isoformen kodieren. [bereitgestellt von RefSeq, Feb. 2011]

Forschungsbereich
Bilddaten
0.D. ELISA Result Schwarze Linie: Kontrollantigen (100 ng); Lila Linie: Antigen (10 ng); Blaue Linie:
L6 Antigen (50 ng); Rote Linie: Antigen (100 ng)
14 —— —
12—
1 — — ,_\f -
08 N
0.6 —
04
02
0
1072 1073 1074 1075

Serial Dilutions of Antibody
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kDa 1 & 3 4 Western-Blot-Analyse mit MTAT-Maus-mAb gegen Zelllysate von SW480 (1), T47D

o (2), MCF-7 (3) und COS7 (4).
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Durchflusszytometrische Analyse von Hela-Zellen unter Verwendung des Maus-
mAb MTA1 (griin) und einer Negativkontrolle (rot).
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